Table S7. Cellular Signaling theoretical data set. Biomedical text word items, i.e. Gene Symbols,
associated with generic ‘Cellular Signaling’ extraction terms are represented. All proteins identified
possess a Cosine Similarity score of association with the interrogator term of >0.1.

intermediary
cell cellular signal cell cell cellular
Gene Symbol | signaling | signaling | signaling | transduction metabolism signalling | signalling | signalling
c60rfl120 0.154 0.224 0.353 0.224 0.126 0.197 0.207 0.268
pdelc 0.154 0.201 0.273 0.204 0.122 0.132 0.14 0.186
zmatl 0.154 0.238 0.411 0.162 0.149 0.172 0.184 0.265
mad212 0.154 0.244 0.392 0.15 0.143 0.167 0.18 0.255
yyl 0.154 0.235 0.389 0.169 0.17 0.119 0.132 0.211
spatsl 0.154 0.247 0.357 0.195 0.327 0.152 0.166 0.23
rnvul-1 0.154 0.248 0.455 0.223 0.175 0.148 0.162 0.257
pex26 0.154 0.215 0.42 0.181 0.101 0.192 0.201 0.285
nfsl 0.154 0.216 0.461 0.189 0.115 0.157 0.166 0.267
mrrf 0.155 0.237 0.413 0.187 0.167 0.154 0.166 0.249
ebf3 0.155 0.235 0.228 0.142 0.112 0.159 0.17 0.196
gtsfll 0.155 0.27 0.397 0.227 0.155 0.168 0.184 0.257
nfil3 0.155 0.215 0.255 0.152 0.168 0.119 0.129 0.169
zc3h8 0.155 0.227 0.255 0.16 0.25 0.133 0.144 0.182
geel 0.155 0.196 0.326 0.243 0.156 0.142 0.149 0.212
slc23a2 0.155 0.221 0.366 0.21 0.114 0.138 0.148 0.221
dynclhl 0.154 0.229 0.392 0.206 0.103 0.174 0.185 0.261
trim60 0.154 0.241 0.371 0.195 0.186 0.164 0.176 0.245
ktnl 0.154 0.217 0.305 0.179 0.102 0.145 0.154 0.207
slc7a10 0.154 0.204 0.295 0.198 0.119 0.143 0.151 0.203
rbm12 0.154 0.233 0.368 0.196 0.179 0.166 0.177 0.246
cercam 0.154 0.215 0.293 0.168 0.121 0.15 0.16 0.208
mageb2 0.153 0.243 0.251 0.163 0.124 0.156 0.17 0.201
tspo 0.153 0.225 0.323 0.215 0.114 0.135 0.146 0.205
fam107a 0.153 0.239 0.366 0.174 0.124 0.161 0.174 0.241
thap5 0.154 0.21 0.366 0.151 0.108 0.188 0.196 0.265
cnnml 0.154 0.22 0.402 0.233 0.142 0.153 0.163 0.245
rpphl 0.154 0.251 0.505 0.241 0.21 0.16 0.173 0.283
polr2m 0.154 0.239 0.459 0.209 0.237 0.155 0.167 0.264
poteb 0.154 0.214 0.323 0.164 0.152 0.163 0.172 0.229
mir342 0.154 0.216 0.222 0.122 0.121 0.13 0.14 0.169
frgl 0.154 0.245 0.39 0.165 0.144 0.198 0.21 0.281
rchts 0.154 0.166 0.162 0.133 0.195 0.198 0.2 0.21
sqstm1 0.154 0.171 0.275 0.165 0.102 0.165 0.168 0.216
zcchcl2 0.155 0.157 0.173 0.12 0.122 0.155 0.156 0.175




mir632 0.155 0.214 0.227 0.144 0.114 0.16 0.169 0.197
anp32a 0.155 0.252 0.416 0.212 0.149 0.163 0.176 0.258
erf 0.155 0.223 0.349 0.212 0.135 0.124 0.135 0.203
akap10 0.156 0.208 0.323 0.237 0.152 0.154 0.163 0.221
zadh2 0.155 0.222 0.358 0.172 0.167 0.156 0.166 0.234
igf2bpl 0.155 0.224 0.37 0.178 0.123 0.157 0.167 0.239
tas2r4 0.155 0.182 0.2 0.168 0.182 0.163 0.167 0.191
nme3 0.155 0.232 0.364 0.201 0.147 0.167 0.178 0.245
rocklpl 0.156 0.232 0.305 0.171 0.15 0.165 0.176 0.225
mir26al 0.156 0.227 0.309 0.133 0.157 0.129 0.141 0.195
foxredl 0.156 0.232 0.334 0.185 0.142 0.156 0.167 0.226
meisl 0.156 0.208 0.228 0.16 0.103 0.177 0.185 0.212
mak 0.156 0.238 0.308 0.219 0.162 0.102 0.115 0.17
cog7 0.156 0.238 0.406 0.243 0.111 0.169 0.181 0.26
steapl 0.156 0.25 0.272 0.157 0.265 0.117 0.132 0.173
hook1 0.156 0.24 0.386 0.209 0.118 0.169 0.182 0.254
copa 0.156 0.227 0.411 0.276 0.102 0.179 0.189 0.271
styx 0.155 0.227 0.308 0.258 0.158 0.158 0.169 0.22
crebzf 0.155 0.188 0.325 0.122 0.242 0.168 0.173 0.235
ccdcl42 0.155 0.204 0.319 0.143 0.176 0.139 0.147 0.207
ervfcl-1 0.155 0.253 0.413 0.185 0.141 0.15 0.164 0.245
ervpablb-1 0.155 0.253 0.413 0.185 0.141 0.15 0.164 0.245
ttc31 0.155 0.204 0.319 0.143 0.176 0.139 0.147 0.207
staul 0.155 0.209 0.426 0.203 0.11 0.155 0.164 0.254
igsfl 0.155 0.198 0.2 0.193 0.112 0.143 0.15 0.173
znf426 0.155 0.226 0.355 0.161 0.153 0.14 0.151 0.219
ervk-21 0.155 0.253 0.413 0.185 0.141 0.15 0.164 0.245
spzl 0.155 0.23 0.329 0.237 0.126 0.146 0.157 0.216
pygl 0.155 0.214 0.342 0.223 0.177 0.174 0.182 0.245
tusc3 0.155 0.223 0.327 0.143 0.227 0.189 0.198 0.253
gabpa 0.155 0.234 0.385 0.18 0.204 0.147 0.159 0.234
krt37 0.155 0.214 0.287 0.15 0.167 0.167 0.176 0.222
scnml 0.155 0.189 0.219 0.107 0.1 0.172 0.177 0.205
tIx3 0.155 0.217 0.21 0.109 0.103 0.169 0.178 0.2

c8orf59 0.155 0.224 0.287 0.189 0.131 0.155 0.165 0.211
defb106a 0.153 0.223 0.328 0.129 0.121 0.19 0.2 0.254
mterfd2 0.153 0.23 0.254 0.139 0.229 0.17 0.181 0.214
dynitl 0.152 0.221 0.357 0.221 0.109 0.169 0.179 0.245
slc30a7 0.152 0.214 0.337 0.199 0.12 0.153 0.163 0.225
cpd 0.152 0.222 0.293 0.258 0.132 0.165 0.175 0.221
naca2 0.152 0.238 0.488 0.206 0.118 0.149 0.162 0.269




bex1 0.152 0.244 0.349 0.206 0.15 0.179 0.191 0.251
arcnl 0.152 0.229 0.398 0.239 0.113 0.171 0.182 0.26
znf181 0.152 0.239 0.411 0.246 0.184 0.158 0.17 0.252
cpnel 0.152 0.228 0.371 0.201 0.126 0.16 0.171 0.241
uggt2 0.152 0.221 0.398 0.209 0.195 0.164 0.174 0.254
lin28a 0.152 0.269 0.338 0.15 0.108 0.147 0.164 0.22
copz2 0.152 0.236 0.46 0.243 0.116 0.172 0.184 0.28
prdm12 0.152 0.227 0.314 0.206 0.11 0.154 0.165 0.219
mia3 0.152 0.208 0.308 0.179 0.108 0.139 0.148 0.203
katnbl 0.152 0.248 0.471 0.215 0.122 0.166 0.179 0.278
ypel5 0.152 0.242 0.371 0.212 0.151 0.162 0.175 0.244
ppplr4d2 0.152 0.231 0.42 0.274 0.17 0.15 0.162 0.248
mbnl2 0.152 0.223 0.308 0.177 0.108 0.161 0.172 0.224
pcyt2 0.152 0.225 0.426 0.192 0.136 0.154 0.165 0.254
magoh 0.152 0.218 0.362 0.211 0.127 0.171 0.181 0.249
rabep2 0.152 0.205 0.295 0.244 0.111 0.153 0.161 0.212
krt17 0.152 0.231 0.258 0.137 0.127 0.153 0.165 0.201
trmt112 0.151 0.232 0.327 0.165 0.158 0.168 0.18 0.235
rab11fip3 0.151 0.198 0.321 0.209 0.123 0.18 0.187 0.244
lohlcrl 0.151 0.22 0.299 0.126 0.122 0.178 0.188 0.236
parpbp 0.151 0.205 0.306 0.145 0.106 0.175 0.183 0.235
thbcld14 0.152 0.213 0.337 0.203 0.138 0.175 0.184 0.245
cogl 0.152 0.231 0.413 0.228 0.114 0.16 0.172 0.255
acrbp 0.152 0.229 0.302 0.203 0.109 0.12 0.132 0.185
akap3 0.152 0.196 0.257 0.237 0.106 0.137 0.144 0.186
paké 0.152 0.186 0.244 0.139 0.207 0.147 0.153 0.191
arsd 0.152 0.198 0.25 0.158 0.135 0.166 0.173 0.209
golga3 0.152 0.236 0.437 0.256 0.107 0.164 0.177 0.266
liph 0.152 0.203 0.233 0.165 0.101 0.184 0.191 0.22
atp6vlc2 0.152 0.234 0.379 0.201 0.122 0.162 0.173 0.246
prdm11 0.152 0.223 0.285 0.164 0.104 0.133 0.144 0.191
hvbs8 0.153 0.257 0.383 0.223 0.175 0.168 0.182 0.252
rps27p3 0.153 0.233 0.323 0.146 0.184 0.166 0.177 0.232
ifitm8p 0.153 0.233 0.323 0.146 0.184 0.166 0.177 0.232
higdlapl 0.153 0.233 0.323 0.146 0.184 0.166 0.177 0.232
znf726 0.153 0.233 0.323 0.146 0.184 0.166 0.177 0.232
znf723 0.153 0.233 0.323 0.146 0.184 0.166 0.177 0.232
ppfia2 0.153 0.2 0.233 0.165 0.168 0.148 0.156 0.188
dennd5a 0.153 0.228 0.459 0.256 0.171 0.177 0.188 0.284
higdlc 0.153 0.233 0.323 0.146 0.184 0.166 0.177 0.232
ralgps1 0.153 0.183 0.253 0.268 0.133 0.204 0.208 0.244




trbve-1 0.153 0.293 0.341 0.212 0.125 0.129 0.149 0.205
finc 0.153 0.21 0.323 0.213 0.103 0.165 0.174 0.232
acbd3 0.153 0.205 0.324 0.221 0.121 0.136 0.145 0.206
fignll 0.153 0.243 0.272 0.154 0.168 0.137 0.15 0.19
gtpbp2 0.153 0.249 0.411 0.242 0.12 0.167 0.181 0.26
tmem59I 0.153 0.222 0.382 0.243 0.144 0.16 0.171 0.246
fstl4 0.153 0.2 0.241 0.144 0.103 0.177 0.184 0.216
znf280c 0.153 0.223 0.431 0.202 0.145 0.161 0.171 0.261
kIf7 0.153 0.182 0.186 0.11 0.103 0.152 0.157 0.177
ct64 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
ct62 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
ct45a6 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
ct45a3 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
ct60 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
pcgf2 0.153 0.244 0.359 0.165 0.134 0.153 0.166 0.232
hoxall-as 0.153 0.21 0.258 0.152 0.165 0.174 0.183 0.219
ct45blp 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
ct45a4 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
dusp12 0.153 0.204 0.298 0.206 0.143 0.142 0.15 0.203
cog5 0.153 0.224 0.37 0.22 0.134 0.162 0.173 0.244
katnal 0.153 0.25 0.468 0.214 0.127 0.167 0.18 0.278
defala3 0.153 0.188 0.195 0.181 0.125 0.166 0.172 0.193
ct45a5 0.153 0.197 0.242 0.101 0.106 0.134 0.141 0.178
myolb 0.153 0.215 0.343 0.231 0.106 0.143 0.153 0.218
clqld 0.156 0.232 0.308 0.185 0.152 0.154 0.166 0.217
pelpl 0.156 0.19 0.234 0.157 0.527 0.126 0.132 0.169
eny2 0.159 0.188 0.243 0.135 0.115 0.165 0.17 0.206
capn9 0.159 0.233 0.35 0.229 0.106 0.187 0.197 0.258
tmem259 0.159 0.23 0.413 0.212 0.149 0.158 0.168 0.252
zscan2 0.159 0.217 0.307 0.142 0.204 0.16 0.169 0.221
hif 0.159 0.233 0.322 0.226 0.141 0.135 0.146 0.204
wars 0.159 0.255 0.472 0.244 0.142 0.162 0.176 0.274
mtfrl 0.159 0.227 0.346 0.272 0.105 0.134 0.145 0.21
tgfa 0.159 0.213 0.206 0.161 0.125 0.169 0.177 0.197
mir499a 0.159 0.222 0.259 0.156 0.123 0.136 0.146 0.185
hotair 0.159 0.276 0.417 0.153 0.156 0.167 0.184 0.262
fbxo32 0.16 0.2 0.299 0.147 0.139 0.158 0.165 0.217
sec23a 0.16 0.227 0.367 0.203 0.111 0.164 0.174 0.243
glel 0.159 0.223 0.367 0.184 0.11 0.166 0.175 0.245
bcl7c 0.159 0.268 0.404 0.219 0.172 0.148 0.164 0.241
arf4 0.159 0.225 0.398 0.264 0.109 0.183 0.193 0.27




atf2 0.159 0.189 0.285 0.245 0.104 0.141 0.146 0.197
rnase9 0.159 0.234 0.331 0.198 0.243 0.14 0.152 0.211
mycn 0.159 0.239 0.319 0.112 0.135 0.161 0.173 0.226
aifm2 0.158 0.259 0.499 0.198 0.12 0.174 0.189 0.294
ikbkap 0.158 0.202 0.251 0.191 0.128 0.173 0.18 0.215
gpr52 0.159 0.233 0.368 0.22 0.144 0.175 0.186 0.254
mif4gd 0.158 0.249 0.481 0.26 0.37 0.167 0.18 0.281
rsfl 0.158 0.279 0.44 0.163 0.163 0.142 0.159 0.246
ndn 0.158 0.24 0.339 0.168 0.12 0.177 0.188 0.246
nlrp5 0.158 0.259 0.302 0.148 0.115 0.157 0.172 0.217
gpr53p 0.159 0.233 0.368 0.22 0.144 0.175 0.186 0.254
snd1 0.159 0.189 0.22 0.193 0.142 0.152 0.158 0.187
thcld17 0.159 0.21 0.234 0.225 0.102 0.181 0.189 0.217
frg2c 0.159 0.24 0.369 0.182 0.227 0.168 0.18 0.248
10c285299 0.159 0.24 0.369 0.182 0.227 0.168 0.18 0.248
cabp?7 0.159 0.209 0.349 0.199 0.107 0.158 0.166 0.232
slcla5 0.159 0.228 0.403 0.202 0.113 0.151 0.161 0.243
chicl 0.159 0.232 0.358 0.226 0.219 0.168 0.179 0.244
pomzp3 0.159 0.232 0.386 0.194 0.157 0.175 0.185 0.259
caskin2 0.16 0.232 0.397 0.221 0.139 0.174 0.185 0.262
nme2 0.16 0.243 0.427 0.234 0.155 0.169 0.181 0.266
plinl 0.161 0.199 0.288 0.194 0.186 0.154 0.161 0.21
dgatl 0.161 0.2 0.292 0.188 0.141 0.158 0.165 0.215
trim59 0.161 0.206 0.248 0.121 0.382 0.14 0.148 0.185
tsc22d2 0.161 0.197 0.211 0.182 0.102 0.185 0.191 0.213
dio3 0.161 0.208 0.252 0.175 0.167 0.165 0.173 0.208
cltcll 0.161 0.213 0.315 0.205 0.121 0.209 0.216 0.266
dhrs9 0.161 0.211 0.267 0.15 0.15 0.19 0.198 0.235
mcc 0.161 0.212 0.234 0.129 0.196 0.219 0.226 0.25
etv3 0.161 0.201 0.243 0.208 0.113 0.12 0.127 0.166
loc145989 0.161 0.277 0.343 0.212 0.136 0.14 0.157 0.215
smul 0.161 0.217 0.308 0.206 0.133 0.184 0.192 0.242
nbpf23 0.161 0.205 0.259 0.143 0.131 0.161 0.168 0.206
krt71 0.161 0.229 0.291 0.154 0.113 0.19 0.2 0.243
snora69 0.161 0.243 0.383 0.211 0.139 0.161 0.173 0.245
nucksl 0.161 0.254 0.422 0.209 0.158 0.162 0.175 0.258
thbcld5 0.161 0.201 0.36 0.214 0.109 0.18 0.186 0.256
mars 0.161 0.217 0.384 0.233 0.165 0.157 0.166 0.242
rab19 0.16 0.25 0.387 0.272 0.283 0.177 0.19 0.261
atad3a 0.16 0.266 0.48 0.173 0.101 0.169 0.184 0.283
clec18b 0.16 0.221 0.276 0.155 0.107 0.175 0.184 0.225




clec18c 0.16 0.221 0.276 0.155 0.107 0.175 0.184 0.225
ets2 0.16 0.238 0.315 0.209 0.185 0.12 0.132 0.188
midlipl 0.16 0.21 0.323 0.176 0.19 0.162 0.17 0.228
hdacl1 0.16 0.212 0.272 0.179 0.102 0.173 0.181 0.221
pegl0 0.16 0.243 0.34 0.168 0.194 0.17 0.182 0.24
cog4 0.16 0.236 0.403 0.24 0.12 0.166 0.177 0.256
mir222 0.16 0.275 0.309 0.164 0.12 0.14 0.157 0.204
eif6 0.16 0.24 0.394 0.177 0.157 0.161 0.173 0.249
edc3 0.16 0.229 0.405 0.227 0.139 0.149 0.16 0.242
fchol 0.16 0.214 0.284 0.237 0.112 0.205 0.212 0.254
kctd8 0.16 0.207 0.246 0.145 0.134 0.173 0.18 0.213
pdcd2| 0.16 0.223 0.294 0.172 0.166 0.155 0.165 0.212
gstad 0.16 0.21 0.353 0.18 0.18 0.162 0.17 0.237
hars2 0.158 0.219 0.384 0.2 0.127 0.156 0.165 0.242
gprd3 0.158 0.226 0.27 0.205 0.139 0.152 0.163 0.203
siah2 0.157 0.2 0.37 0.154 0.303 0.191 0.198 0.269
ceacam?7 0.157 0.236 0.24 0.143 0.105 0.175 0.186 0.214
tktll 0.157 0.258 0.371 0.146 0.105 0.156 0.17 0.238
ppp4rl 0.157 0.221 0.354 0.209 0.121 0.173 0.182 0.247
tmem216 0.157 0.192 0.229 0.135 0.186 0.201 0.207 0.234
cnnm3 0.157 0.227 0.363 0.233 0.144 0.15 0.161 0.23
Srpx 0.157 0.21 0.295 0.147 0.142 0.172 0.18 0.228
pafahlbl 0.157 0.222 0.302 0.173 0.106 0.136 0.146 0.199
ndufaf6 0.157 0.245 0.395 0.198 0.15 0.151 0.164 0.241
or2agl 0.157 0.183 0.252 0.188 0.1 0.146 0.151 0.192
emc3 0.157 0.185 0.233 0.199 0.189 0.155 0.16 0.194
aiml 0.157 0.24 0.328 0.179 0.111 0.17 0.182 0.236
znf345 0.157 0.203 0.337 0.195 0.362 0.162 0.169 0.232
taptl 0.157 0.207 0.247 0.167 0.117 0.201 0.208 0.239
mirl0a 0.157 0.214 0.242 0.14 0.126 0.149 0.158 0.192
insI3 0.157 0.205 0.169 0.171 0.223 0.141 0.148 0.161
srrm4 0.157 0.215 0.267 0.129 0.187 0.146 0.155 0.197
ubap2| 0.156 0.19 0.226 0.146 0.272 0.169 0.174 0.204
orld5 0.156 0.24 0.355 0.252 0.156 0.155 0.167 0.232
ell3 0.156 0.221 0.278 0.176 0.124 0.156 0.166 0.209
rltpr 0.156 0.235 0.376 0.222 0.13 0.166 0.177 0.248
cyp20al 0.156 0.2 0.269 0.121 0.109 0.149 0.156 0.2

arih2 0.156 0.193 0.3 0.12 0.151 0.16 0.166 0.219
hydin 0.156 0.235 0.325 0.162 0.125 0.17 0.181 0.236
pttglip 0.156 0.231 0.329 0.162 0.134 0.149 0.16 0.218
micd 0.156 0.259 0.399 0.234 0.138 0.157 0.172 0.248




micc 0.156 0.259 0.399 0.234 0.138 0.157 0.172 0.248
ewsrl 0.156 0.25 0.309 0.179 0.116 0.153 0.167 0.216
ddx24 0.156 0.238 0.505 0.221 0.205 0.162 0.174 0.285
sgipl 0.156 0.188 0.302 0.219 0.206 0.172 0.177 0.23
dnase2b 0.156 0.227 0.343 0.177 0.105 0.139 0.15 0.214
sh3pxd2a 0.156 0.184 0.225 0.221 0.122 0.161 0.165 0.196
rnf38 0.156 0.231 0.331 0.178 0.147 0.171 0.182 0.238
slc25a23 0.156 0.211 0.399 0.227 0.124 0.15 0.158 0.241
ptma 0.157 0.206 0.333 0.239 0.173 0.142 0.15 0.214
ppp5c 0.157 0.185 0.261 0.212 0.267 0.146 0.151 0.195
mirl00 0.158 0.247 0.289 0.139 0.104 0.149 0.162 0.205
mapk15 0.158 0.204 0.296 0.229 0.197 0.138 0.146 0.198
ropnlb 0.158 0.201 0.336 0.298 0.1 0.145 0.152 0.217
binl 0.158 0.231 0.368 0.235 0.104 0.161 0.172 0.241
mirl825 0.158 0.217 0.289 0.18 0.141 0.179 0.188 0.233
mir320b2 0.158 0.217 0.289 0.18 0.141 0.179 0.188 0.233
mir320c2 0.158 0.217 0.289 0.18 0.141 0.179 0.188 0.233
loc146253 0.158 0.228 0.308 0.189 0.185 0.168 0.178 0.229
coa3 0.158 0.236 0.42 0.205 0.177 0.157 0.168 0.254
fam162b 0.158 0.224 0.358 0.181 0.147 0.158 0.167 0.235
slc6ab 0.158 0.221 0.334 0.209 0.139 0.152 0.161 0.222
larp4 0.158 0.218 0.374 0.186 0.111 0.155 0.164 0.237
ccdc65 0.158 0.212 0.306 0.191 0.132 0.16 0.168 0.221
kiaal551 0.158 0.208 0.198 0.123 0.148 0.207 0.214 0.229
nr4a2 0.158 0.204 0.223 0.145 0.212 0.171 0.178 0.205
dleu2 0.158 0.252 0.368 0.198 0.124 0.157 0.171 0.238
mir320d1 0.158 0.217 0.289 0.18 0.141 0.179 0.188 0.233
hmgb1l 0.158 0.217 0.289 0.18 0.141 0.179 0.188 0.233
pnpla2 0.157 0.188 0.298 0.165 0.173 0.151 0.156 0.21
spaml 0.157 0.259 0.406 0.226 0.145 0.152 0.167 0.245
ruvbll 0.157 0.225 0.406 0.134 0.13 0.172 0.182 0.263
gtf2i 0.157 0.224 0.293 0.225 0.164 0.14 0.151 0.199
rbm45 0.157 0.236 0.342 0.194 0.143 0.143 0.155 0.217
hdacé 0.157 0.225 0.398 0.175 0.142 0.15 0.16 0.241
mcoln2 0.157 0.207 0.286 0.226 0.136 0.151 0.159 0.207
ncaph2 0.157 0.241 0.313 0.246 0.166 0.149 0.162 0.214
tmem254-asl 0.157 0.268 0.297 0.194 0.158 0.16 0.176 0.218
rfplda 0.158 0.241 0.371 0.178 0.122 0.158 0.171 0.24
ubiadl 0.158 0.195 0.252 0.138 0.119 0.139 0.145 0.186
mrpl12 0.158 0.215 0.354 0.208 0.156 0.176 0.185 0.25
abcel 0.158 0.233 0.436 0.206 0.104 0.137 0.149 0.242




gsptl 0.157 0.225 0.418 0.177 0.161 0.171 0.181 0.266
urahp 0.158 0.21 0.245 0.122 0.131 0.187 0.195 0.226
mir133al 0.151 0.244 0.342 0.161 0.12 0.15 0.164 0.224
epb41l4b 0.151 0.214 0.237 0.155 0.185 0.127 0.137 0.171
dux4 0.145 0.231 0.383 0.164 0.196 0.172 0.184 0.257
atfl 0.145 0.173 0.231 0.197 0.126 0.135 0.14 0.177
frasl 0.145 0.214 0.252 0.153 0.103 0.174 0.184 0.218
helz 0.144 0.211 0.34 0.164 0.137 0.144 0.154 0.219
Ipin2 0.144 0.196 0.304 0.14 0.157 0.138 0.146 0.202
cox15 0.144 0.249 0.386 0.203 0.137 0.159 0.174 0.246
stat5b 0.144 0.193 0.239 0.126 0.125 0.118 0.126 0.164
rnf2 0.145 0.235 0.4 0.153 0.166 0.162 0.175 0.254
Irrc8e 0.145 0.183 0.244 0.172 0.116 0.112 0.119 0.161
cpne5 0.145 0.2 0.173 0.116 0.123 0.131 0.139 0.155
arhgap25 0.145 0.186 0.245 0.164 0.102 0.136 0.143 0.182
wdr77 0.145 0.228 0.401 0.215 0.256 0.156 0.167 0.248
capnll 0.145 0.231 0.36 0.197 0.125 0.143 0.155 0.224
tacc2 0.145 0.213 0.265 0.156 0.187 0.133 0.143 0.186
Irrc8d 0.145 0.183 0.244 0.172 0.116 0.112 0.119 0.161
Irrc8b 0.145 0.183 0.244 0.172 0.116 0.112 0.119 0.161
grhll 0.144 0.214 0.283 0.159 0.139 0.12 0.131 0.18
pttgl 0.144 0.27 0.395 0.187 0.125 0.149 0.166 0.24
znf236 0.144 0.213 0.298 0.213 0.116 0.172 0.182 0.23
sox21 0.144 0.189 0.167 0.102 0.144 0.119 0.127 0.143
bhlhal5 0.144 0.222 0.253 0.166 0.108 0.132 0.144 0.181
ppp2r2c 0.144 0.199 0.312 0.19 0.14 0.145 0.153 0.211
atp5j 0.143 0.186 0.258 0.161 0.107 0.14 0.146 0.189
tsg101 0.143 0.21 0.422 0.216 0.116 0.172 0.181 0.269
mina 0.143 0.26 0.43 0.188 0.116 0.145 0.161 0.247
larp4b 0.144 0.215 0.419 0.218 0.164 0.147 0.158 0.246
myrf 0.144 0.22 0.324 0.207 0.107 0.174 0.184 0.24
chiap2 0.144 0.227 0.362 0.188 0.129 0.152 0.164 0.232
nek8 0.144 0.216 0.282 0.137 0.118 0.147 0.158 0.204
tubalb 0.144 0.23 0.423 0.243 0.105 0.151 0.163 0.25
loc440683 0.144 0.228 0.372 0.254 0.136 0.142 0.155 0.227
papd4 0.144 0.232 0.441 0.201 0.101 0.136 0.149 0.244
psca 0.144 0.249 0.294 0.138 0.114 0.142 0.157 0.203
smtnll 0.144 0.169 0.227 0.174 0.197 0.158 0.163 0.196
ifnnpl 0.145 0.177 0.183 0.12 0.105 0.168 0.173 0.191
zc3h4 0.145 0.208 0.388 0.182 0.154 0.177 0.186 0.263
c2cd2l 0.146 0.221 0.406 0.188 0.136 0.157 0.168 0.25




tubadb 0.146 0.199 0.27 0.174 0.131 0.13 0.138 0.184
arf3 0.146 0.223 0.43 0.282 0.126 0.171 0.182 0.27
nav3 0.145 0.246 0.287 0.148 0.119 0.14 0.155 0.199
rpp21 0.145 0.181 0.282 0.14 0.125 0.145 0.151 0.202
rlim 0.145 0.214 0.291 0.168 0.174 0.14 0.15 0.2

cox7c 0.145 0.207 0.298 0.194 0.135 0.134 0.144 0.197
b3gntll 0.146 0.237 0.38 0.213 0.16 0.164 0.177 0.249
bzrapl 0.146 0.177 0.243 0.194 0.131 0.156 0.161 0.199
dbipl 0.146 0.221 0.386 0.218 0.13 0.17 0.181 0.256
trim63 0.146 0.177 0.285 0.137 0.191 0.138 0.144 0.196
pms2p8 0.146 0.191 0.271 0.187 0.103 0.148 0.155 0.201
btnlal 0.146 0.22 0.333 0.221 0.115 0.138 0.149 0.211
obp2b 0.146 0.209 0.291 0.167 0.1 0.169 0.178 0.226
cldn20 0.146 0.222 0.267 0.152 0.215 0.155 0.166 0.206
znf354a 0.146 0.242 0.416 0.209 0.263 0.156 0.17 0.253
spata24 0.145 0.226 0.423 0.173 0.237 0.169 0.181 0.267
csdel 0.145 0.241 0.462 0.213 0.139 0.134 0.148 0.248
entpd3 0.145 0.21 0.341 0.199 0.125 0.175 0.184 0.246
rest 0.145 0.224 0.321 0.148 0.167 0.135 0.147 0.205
sh2d3a 0.145 0.2 0.28 0.21 0.104 0.115 0.123 0.174
gpam 0.145 0.185 0.323 0.197 0.157 0.151 0.157 0.219
hmgn3 0.145 0.233 0.408 0.196 0.207 0.142 0.154 0.238
ceacam8 0.145 0.223 0.273 0.248 0.101 0.136 0.148 0.191
prkar2a 0.145 0.177 0.235 0.229 0.1 0.131 0.136 0.174
atf4 0.145 0.188 0.317 0.137 0.101 0.123 0.13 0.193
psgll 0.145 0.209 0.264 0.182 0.149 0.136 0.145 0.188
pnn 0.145 0.238 0.364 0.168 0.257 0.134 0.148 0.217
ankrd35 0.145 0.197 0.327 0.182 0.132 0.129 0.137 0.201
cpsfl 0.145 0.227 0.447 0.23 0.195 0.149 0.161 0.256
pwpl 0.145 0.212 0.274 0.169 0.112 0.197 0.206 0.245
neatl 0.145 0.254 0.466 0.242 0.2 0.137 0.152 0.251
tekt4 0.145 0.222 0.346 0.208 0.17 0.16 0.171 0.234
orld2 0.145 0.2 0.356 0.235 0.111 0.158 0.166 0.236
dynlit3 0.143 0.224 0.406 0.229 0.129 0.152 0.164 0.247
elp5 0.143 0.221 0.326 0.185 0.173 0.145 0.156 0.215
igkj4 0.141 0.231 0.334 0.198 0.138 0.133 0.147 0.208
igkjl 0.141 0.231 0.334 0.198 0.138 0.133 0.147 0.208
igkj2 0.141 0.231 0.334 0.198 0.138 0.133 0.147 0.208
igkj3 0.141 0.231 0.334 0.198 0.138 0.133 0.147 0.208
etflp2 0.141 0.219 0.382 0.201 0.122 0.185 0.196 0.268
cstf3 0.141 0.223 0.452 0.224 0.185 0.159 0.171 0.267




etflp3 0.141 0.219 0.382 0.201 0.122 0.185 0.196 0.268
igkj5 0.141 0.231 0.334 0.198 0.138 0.133 0.147 0.208
slc9cl 0.141 0.182 0.242 0.165 0.101 0.162 0.168 0.204
piwill 0.142 0.257 0.422 0.16 0.128 0.144 0.161 0.245
spic 0.142 0.22 0.229 0.193 0.11 0.105 0.117 0.15
nbea 0.142 0.206 0.282 0.175 0.122 0.141 0.15 0.198
hsd11b1 0.142 0.184 0.267 0.159 0.246 0.14 0.147 0.193
plekha6 0.142 0.202 0.274 0.138 0.149 0.149 0.158 0.203
nampt 0.141 0.182 0.271 0.123 0.105 0.136 0.142 0.19
tmem161b-

asl 0.141 0.191 0.307 0.115 0.127 0.144 0.152 0.209
znf143 0.141 0.201 0.318 0.171 0.117 0.113 0.123 0.185
csn2 0.141 0.207 0.291 0.248 0.13 0.128 0.138 0.19
nlrp9 0.141 0.227 0.301 0.176 0.123 0.168 0.18 0.228
trappcl 0.141 0.228 0.427 0.216 0.166 0.134 0.147 0.237
kdm3a 0.141 0.225 0.351 0.184 0.237 0.124 0.136 0.205
dlat 0.141 0.226 0.384 0.237 0.133 0.132 0.144 0.222
rfx6 0.141 0.189 0.211 0.135 0.178 0.14 0.147 0.175
eif4a3 0.14 0.211 0.433 0.204 0.116 0.14 0.15 0.244
krt2 0.14 0.209 0.269 0.137 0.127 0.161 0.171 0.212
tsnax 0.141 0.221 0.372 0.198 0.187 0.126 0.138 0.213
nrOb2 0.141 0.172 0.234 0.181 0.354 0.129 0.134 0.173
fam114al 0.141 0.169 0.154 0.183 0.11 0.152 0.156 0.168
ergicl 0.141 0.204 0.254 0.127 0.114 0.137 0.146 0.186
spata2l 0.141 0.253 0.4 0.258 0.183 0.15 0.166 0.243
narr 0.141 0.202 0.37 0.166 0.145 0.167 0.176 0.249
aftph 0.141 0.192 0.343 0.213 0.131 0.154 0.161 0.229
dmrtbl 0.141 0.205 0.263 0.156 0.158 0.171 0.18 0.219
yy2 0.141 0.22 0.361 0.168 0.178 0.136 0.148 0.219
dpys|3 0.142 0.217 0.317 0.195 0.116 0.148 0.159 0.216
kdelrl 0.142 0.207 0.323 0.204 0.103 0.136 0.146 0.207
fycol 0.143 0.207 0.325 0.182 0.129 0.165 0.174 0.233
zc4h2 0.143 0.182 0.278 0.139 0.129 0.136 0.143 0.193
mir210 0.143 0.221 0.332 0.135 0.101 0.129 0.141 0.203
sema4f 0.143 0.208 0.247 0.147 0.105 0.191 0.199 0.231
pcat6 0.143 0.209 0.29 0.117 0.173 0.15 0.159 0.208
adam22 0.143 0.199 0.266 0.196 0.238 0.129 0.138 0.182
or3blp 0.143 0.16 0.18 0.16 0.103 0.17 0.173 0.192
rnasel0 0.143 0.204 0.245 0.178 0.278 0.131 0.14 0.178
mcat 0.143 0.187 0.322 0.158 0.159 0.168 0.174 0.235
mycbpap 0.143 0.213 0.354 0.198 0.186 0.132 0.142 0.212
rnu5a-1 0.143 0.203 0.388 0.214 0.116 0.138 0.147 0.228
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sral 0.143 0.176 0.236 0.138 0.462 0.128 0.134 0.173
mitd1 0.143 0.201 0.264 0.152 0.135 0.17 0.179 0.218
asahl 0.143 0.233 0.386 0.211 0.1 0.127 0.14 0.218
Ipar6 0.143 0.211 0.301 0.163 0.104 0.162 0.172 0.223
pcatl 0.143 0.22 0.305 0.116 0.125 0.18 0.191 0.24
trbv11-1 0.143 0.243 0.33 0.231 0.142 0.161 0.175 0.231
fam21a 0.143 0.203 0.408 0.215 0.108 0.139 0.149 0.236
smcr7| 0.142 0.203 0.361 0.137 0.115 0.169 0.177 0.248
spl10 0.142 0.222 0.324 0.173 0.149 0.136 0.147 0.207
brix1 0.142 0.19 0.388 0.158 0.149 0.211 0.217 0.293
dpy1912p2 0.142 0.19 0.256 0.112 0.111 0.167 0.174 0.213
dpy1912p4 0.142 0.19 0.256 0.112 0.111 0.167 0.174 0.213
fchsd2 0.142 0.192 0.272 0.151 0.125 0.161 0.168 0.213
prss21 0.142 0.247 0.388 0.217 0.18 0.155 0.17 0.243
sms 0.142 0.224 0.387 0.179 0.141 0.151 0.163 0.24
kenrg 0.142 0.241 0.387 0.206 0.129 0.136 0.151 0.227
cited4 0.143 0.169 0.261 0.132 0.244 0.125 0.13 0.177
fam21b 0.143 0.203 0.408 0.215 0.108 0.139 0.149 0.236
vcx3a 0.142 0.19 0.275 0.179 0.143 0.198 0.204 0.246
gnmt 0.142 0.198 0.323 0.216 0.156 0.134 0.143 0.205
znf85 0.142 0.244 0.398 0.19 0.278 0.156 0.17 0.248
zpldl 0.142 0.202 0.256 0.14 0.155 0.15 0.159 0.198
pms2p6 0.146 0.191 0.271 0.187 0.103 0.148 0.155 0.201
cpne6 0.146 0.205 0.378 0.302 0.128 0.136 0.145 0.223
mgat3 0.15 0.23 0.3 0.196 0.113 0.141 0.153 0.203
igflrl 0.15 0.223 0.308 0.178 0.157 0.148 0.159 0.211
ube3c 0.15 0.195 0.346 0.158 0.108 0.157 0.164 0.232
epg5 0.149 0.207 0.343 0.127 0.108 0.169 0.177 0.241
gjb5 0.149 0.211 0.242 0.134 0.111 0.182 0.191 0.221
eefla2 0.149 0.26 0.386 0.24 0.118 0.171 0.186 0.256
ighmbp2 0.149 0.234 0.335 0.192 0.13 0.143 0.156 0.216
capn8 0.15 0.221 0.271 0.172 0.12 0.148 0.158 0.2

cpsfa 0.15 0.223 0.428 0.224 0.143 0.132 0.143 0.235
linc00272 0.15 0.211 0.278 0.192 0.147 0.14 0.15 0.196
nlrp14 0.15 0.214 0.243 0.16 0.204 0.169 0.179 0.21
illrapll 0.15 0.185 0.226 0.174 0.118 0.176 0.181 0.211
10c100288079 0.15 0.211 0.278 0.192 0.147 0.14 0.15 0.196
immt 0.15 0.22 0.399 0.191 0.158 0.154 0.164 0.245
slbp 0.15 0.24 0.419 0.23 0.137 0.162 0.175 0.259
brd4 0.15 0.26 0.527 0.205 0.247 0.153 0.169 0.285
genlll 0.149 0.213 0.415 0.171 0.113 0.138 0.147 0.236
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pex7 0.149 0.198 0.35 0.197 0.141 0.168 0.175 0.243
mrps15 0.149 0.201 0.387 0.181 0.116 0.162 0.17 0.249
ptcd3 0.149 0.201 0.387 0.181 0.116 0.162 0.17 0.249
meigl 0.149 0.203 0.29 0.144 0.219 0.177 0.185 0.232
rbm5-asl 0.149 0.238 0.354 0.228 0.101 0.163 0.176 0.24
gabarap 0.149 0.188 0.324 0.168 0.128 0.153 0.159 0.221
tfap2b 0.149 0.184 0.235 0.115 0.164 0.154 0.16 0.194
zfyvel 0.149 0.211 0.335 0.184 0.119 0.178 0.186 0.246
kiaal524 0.149 0.253 0.319 0.136 0.105 0.134 0.149 0.203
pdk4 0.149 0.178 0.272 0.154 0.247 0.154 0.159 0.206
atp5g3 0.149 0.179 0.257 0.189 0.101 0.155 0.16 0.202
bnc2 0.149 0.217 0.279 0.141 0.144 0.166 0.175 0.218
eaf2 0.149 0.216 0.291 0.166 0.175 0.167 0.176 0.223
ints7 0.149 0.191 0.315 0.211 0.214 0.145 0.152 0.211
zbtb18 0.149 0.253 0.329 0.137 0.176 0.143 0.158 0.214
dnalil 0.149 0.22 0.336 0.204 0.133 0.187 0.197 0.255
ppplr3a 0.149 0.188 0.337 0.196 0.158 0.154 0.16 0.226
sept3 0.15 0.193 0.292 0.177 0.101 0.152 0.159 0.21
umodIl 0.15 0.245 0.316 0.189 0.118 0.174 0.187 0.237
satl 0.151 0.241 0.412 0.173 0.157 0.174 0.187 0.268
ptbpl 0.151 0.248 0.468 0.216 0.163 0.14 0.155 0.255
hunk 0.151 0.208 0.3 0.142 0.154 0.142 0.151 0.204
mtif3 0.151 0.225 0.386 0.195 0.211 0.163 0.174 0.249
mrpl17 0.151 0.192 0.279 0.22 0.104 0.184 0.19 0.234
ndufs4 0.151 0.211 0.39 0.202 0.176 0.163 0.172 0.25
rpl21 0.151 0.194 0.252 0.132 0.106 0.156 0.163 0.201
znf180 0.151 0.215 0.32 0.239 0.151 0.148 0.158 0.215
shank3 0.151 0.19 0.27 0.174 0.102 0.168 0.174 0.217
ddx51 0.151 0.229 0.456 0.17 0.151 0.153 0.164 0.262
tgif2lx 0.151 0.221 0.294 0.168 0.228 0.185 0.194 0.24
pabpcl 0.151 0.232 0.498 0.221 0.104 0.146 0.158 0.269
dffa 0.151 0.256 0.414 0.217 0.121 0.146 0.161 0.243
tancl 0.151 0.18 0.211 0.137 0.202 0.155 0.16 0.188
ccnd2 0.151 0.269 0.272 0.155 0.103 0.117 0.135 0.173
fam110b 0.151 0.222 0.278 0.162 0.309 0.127 0.138 0.184
rbm8a 0.151 0.221 0.42 0.257 0.139 0.161 0.171 0.258
immp2| 0.151 0.216 0.281 0.147 0.114 0.161 0.17 0.214
qrfpr 0.15 0.19 0.241 0.173 0.125 0.154 0.16 0.196
znf266 0.15 0.228 0.365 0.218 0.173 0.143 0.155 0.225
camkv 0.15 0.224 0.331 0.184 0.111 0.168 0.178 0.236
txndc2 0.15 0.252 0.441 0.24 0.187 0.175 0.189 0.277

12




rabggta 0.15 0.228 0.362 0.24 0.116 0.162 0.174 0.241
linc00581 0.15 0.206 0.299 0.152 0.165 0.167 0.175 0.226
anxa6 0.15 0.23 0.386 0.263 0.109 0.149 0.16 0.236
pcbpl 0.15 0.236 0.423 0.249 0.14 0.151 0.164 0.25
spaca?7 0.15 0.175 0.247 0.135 0.139 0.153 0.157 0.197
rnfl15 0.151 0.181 0.314 0.12 0.117 0.182 0.187 0.244
psmcl 0.151 0.224 0.475 0.229 0.154 0.17 0.181 0.283
gnpdal 0.151 0.212 0.312 0.176 0.133 0.16 0.169 0.224
tmprss2 0.151 0.247 0.308 0.146 0.162 0.145 0.16 0.209
alpkl 0.15 0.199 0.359 0.173 0.11 0.173 0.181 0.25
gabarapl2 0.151 0.199 0.392 0.192 0.125 0.182 0.189 0.268
Idlrad4 0.149 0.225 0.33 0.189 0.172 0.167 0.178 0.235
srpkl 0.149 0.231 0.451 0.242 0.15 0.153 0.165 0.261
tubb7p 0.147 0.201 0.284 0.144 0.115 0.153 0.161 0.209
mirl469 0.147 0.224 0.285 0.166 0.168 0.134 0.146 0.193
mirl471 0.147 0.224 0.285 0.166 0.168 0.134 0.146 0.193
u2afl 0.147 0.228 0.441 0.248 0.177 0.151 0.163 0.256
page5 0.147 0.208 0.273 0.189 0.102 0.139 0.149 0.193
ssx2b 0.147 0.261 0.383 0.224 0.231 0.155 0.171 0.242
rtfl 0.147 0.224 0.389 0.213 0.155 0.144 0.155 0.233
mir1251 0.147 0.224 0.285 0.166 0.168 0.134 0.146 0.193
mirl470 0.147 0.224 0.285 0.166 0.168 0.134 0.146 0.193
trappc5 0.147 0.236 0.429 0.221 0.187 0.159 0.172 0.26
barhll 0.147 0.191 0.151 0.111 0.123 0.172 0.178 0.184
ppan-p2ryll 0.147 0.212 0.311 0.219 0.102 0.165 0.174 0.228
evi5| 0.147 0.2 0.315 0.177 0.142 0.137 0.145 0.204
jarid2 0.147 0.222 0.254 0.133 0.117 0.128 0.14 0.178
set 0.147 0.237 0.443 0.24 0.2 0.147 0.16 0.253
erv3-1 0.147 0.237 0.385 0.212 0.152 0.135 0.148 0.224
inf2 0.147 0.204 0.33 0.201 0.102 0.172 0.18 0.24
clorf43 0.147 0.197 0.273 0.196 0.128 0.137 0.145 0.192
trim46 0.146 0.22 0.348 0.203 0.149 0.161 0.172 0.236
tafl5 0.146 0.226 0.425 0.208 0.281 0.149 0.161 0.25
trim27 0.146 0.201 0.351 0.162 0.146 0.158 0.167 0.235
anxall 0.146 0.235 0.438 0.249 0.105 0.176 0.189 0.278
crisp2 0.146 0.233 0.353 0.219 0.14 0.137 0.15 0.217
erap2 0.146 0.225 0.308 0.187 0.145 0.148 0.16 0.212
dach2 0.146 0.194 0.224 0.135 0.155 0.182 0.189 0.216
pcfll 0.146 0.232 0.449 0.192 0.161 0.155 0.168 0.263
tm9sfl 0.146 0.214 0.356 0.189 0.114 0.141 0.151 0.221
Isgl 0.147 0.22 0.32 0.189 0.111 0.152 0.163 0.22
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olig3 0.147 0.172 0.13 0.135 0.111 0.184 0.188 0.188
cbx7 0.147 0.255 0.41 0.14 0.147 0.148 0.164 0.244
cnot?7 0.147 0.233 0.386 0.196 0.146 0.149 0.162 0.237
ppm1k 0.146 0.178 0.271 0.126 0.168 0.15 0.155 0.202
znf540 0.146 0.186 0.316 0.187 0.174 0.126 0.133 0.195
myb 0.146 0.232 0.311 0.202 0.179 0.135 0.148 0.202
nripl 0.147 0.173 0.256 0.141 0.652 0.133 0.138 0.183
synrg 0.148 0.201 0.374 0.24 0.131 0.158 0.166 0.241
casp8ap2 0.148 0.189 0.279 0.137 0.234 0.151 0.158 0.206
mau?2 0.148 0.218 0.366 0.145 0.166 0.196 0.206 0.273
flil 0.148 0.218 0.254 0.176 0.11 0.129 0.139 0.178
Ipp 0.148 0.213 0.316 0.168 0.16 0.148 0.158 0.215
mir5691 0.148 0.189 0.258 0.155 0.131 0.143 0.15 0.192
mir2110 0.148 0.265 0.353 0.146 0.117 0.138 0.155 0.217
mir1307 0.148 0.265 0.353 0.146 0.117 0.138 0.155 0.217
hist1h3h 0.148 0.239 0.393 0.214 0.165 0.143 0.156 0.234
opcml 0.148 0.235 0.336 0.177 0.102 0.168 0.18 0.238
nelfcd 0.149 0.198 0.389 0.162 0.145 0.176 0.184 0.262
znf235 0.149 0.235 0.389 0.192 0.169 0.166 0.178 0.253
cizl 0.149 0.256 0.401 0.172 0.205 0.172 0.187 0.262
gprél 0.148 0.175 0.232 0.189 0.142 0.161 0.165 0.2

btg3 0.148 0.222 0.326 0.166 0.106 0.169 0.179 0.236
znf569 0.148 0.223 0.378 0.225 0.236 0.141 0.152 0.227
tnrcba 0.148 0.237 0.457 0.191 0.158 0.154 0.166 0.263
mirl03a2 0.148 0.265 0.353 0.146 0.117 0.138 0.155 0.217
cln3 0.148 0.227 0.406 0.195 0.135 0.157 0.169 0.251
tssklb 0.148 0.219 0.336 0.2 0.129 0.162 0.172 0.233
tcfl12 0.148 0.22 0.218 0.147 0.112 0.124 0.135 0.163
ptcscl 0.148 0.205 0.292 0.165 0.143 0.166 0.174 0.223
gpr4s 0.148 0.177 0.21 0.159 0.108 0.161 0.166 0.193
aars 0.148 0.208 0.398 0.192 0.163 0.149 0.158 0.241
alms1 0.148 0.208 0.283 0.167 0.124 0.163 0.172 0.217
adam12-otl 0.148 0.198 0.277 0.148 0.202 0.135 0.143 0.191
tnfaip2 0.148 0.231 0.345 0.196 0.193 0.141 0.153 0.217
rosl 0.148 0.197 0.251 0.218 0.114 0.149 0.157 0.195
tmem26 0.148 0.185 0.162 0.104 0.178 0.186 0.192 0.2

rpl3l 0.148 0.224 0.369 0.189 0.117 0.153 0.164 0.235
tssk2 0.148 0.223 0.319 0.207 0.145 0.137 0.149 0.206
thbcld25 0.148 0.223 0.408 0.229 0.146 0.186 0.197 0.277
agpep 0.148 0.227 0.274 0.187 0.113 0.164 0.175 0.215
acsml 0.148 0.224 0.312 0.197 0.11 0.156 0.167 0.22
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malatl 0.161 0.289 0.424 0.199 0.136 0.151 0.17 0.25
krtap15-1 0.161 0.209 0.263 0.16 0.136 0.168 0.175 0.214
rbm3 0.179 0.29 0.445 0.209 0.126 0.164 0.18 0.265
arhgdib 0.179 0.239 0.289 0.242 0.112 0.202 0.211 0.25
gbp6 0.179 0.207 0.254 0.218 0.132 0.168 0.173 0.209
illrapl2 0.179 0.224 0.214 0.195 0.128 0.177 0.184 0.205
gucy2c 0.179 0.236 0.258 0.192 0.14 0.19 0.199 0.231
inpp5k 0.179 0.21 0.239 0.166 0.16 0.172 0.178 0.209
sctr 0.179 0.246 0.312 0.247 0.101 0.178 0.188 0.237
rrbpl 0.179 0.276 0.427 0.247 0.117 0.19 0.204 0.283
vps35 0.179 0.237 0.455 0.237 0.137 0.191 0.2 0.293
fam65a 0.179 0.248 0.324 0.231 0.13 0.197 0.208 0.258
tfipll 0.179 0.255 0.362 0.202 0.116 0.181 0.192 0.255
znf467 0.179 0.213 0.241 0.25 0.114 0.139 0.145 0.18
zarl 0.179 0.255 0.294 0.156 0.13 0.19 0.201 0.241
cdk2apl 0.179 0.291 0.372 0.182 0.137 0.194 0.21 0.269
caskinl 0.179 0.239 0.334 0.206 0.152 0.194 0.203 0.257
cog8 0.179 0.264 0.438 0.255 0.147 0.186 0.199 0.283
neurod6 0.178 0.224 0.224 0.138 0.102 0.178 0.185 0.209
gdf6 0.178 0.207 0.168 0.112 0.152 0.154 0.16 0.171
slc27a4 0.178 0.217 0.263 0.135 0.127 0.197 0.203 0.239
taz 0.178 0.247 0.371 0.172 0.162 0.196 0.206 0.271
rab20 0.178 0.255 0.39 0.217 0.139 0.175 0.186 0.258
btn3al 0.177 0.251 0.264 0.207 0.121 0.167 0.178 0.212
mvd 0.177 0.263 0.433 0.304 0.132 0.188 0.201 0.284
cdc5l 0.177 0.26 0.441 0.249 0.14 0.191 0.203 0.288
fbxl16 0.177 0.245 0.27 0.131 0.102 0.18 0.19 0.225
or7e24 0.178 0.247 0.324 0.203 0.118 0.191 0.202 0.252
clecl8a 0.178 0.258 0.296 0.178 0.13 0.169 0.181 0.224
adssll 0.178 0.267 0.466 0.281 0.192 0.184 0.197 0.29
fgf19 0.178 0.197 0.178 0.138 0.172 0.249 0.252 0.258
gngl2 0.178 0.25 0.385 0.265 0.13 0.205 0.216 0.284
inhbb 0.178 0.225 0.193 0.183 0.132 0.181 0.188 0.202
dnah5 0.178 0.238 0.296 0.17 0.1 0.196 0.205 0.247
linc00152 0.178 0.252 0.285 0.117 0.213 0.187 0.198 0.236
scamp3 0.178 0.241 0.351 0.221 0.103 0.209 0.219 0.277
gimapl 0.179 0.268 0.285 0.241 0.213 0.149 0.163 0.203
upf2 0.179 0.254 0.469 0.247 0.146 0.179 0.19 0.286
anol0 0.181 0.243 0.299 0.158 0.126 0.193 0.203 0.246
inpp5f 0.181 0.263 0.358 0.23 0.163 0.217 0.229 0.285
mir221 0.181 0.303 0.326 0.178 0.12 0.161 0.179 0.226
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geml 0.181 0.248 0.301 0.17 0.142 0.182 0.193 0.237
znfl8 0.181 0.26 0.325 0.163 0.174 0.208 0.219 0.267
spal? 0.18 0.299 0.412 0.283 0.154 0.189 0.206 0.278
brms1 0.181 0.277 0.355 0.182 0.107 0.175 0.19 0.248
eif3cl 0.181 0.251 0.428 0.205 0.127 0.175 0.185 0.27
mir129-2 0.181 0.294 0.348 0.175 0.127 0.197 0.213 0.265
mkl1 0.181 0.231 0.336 0.184 0.123 0.17 0.178 0.236
mir365b 0.181 0.287 0.405 0.185 0.132 0.186 0.202 0.273
dclk2 0.181 0.234 0.274 0.169 0.108 0.157 0.166 0.206
epsl5 0.181 0.224 0.369 0.244 0.107 0.222 0.228 0.293
cadm4 0.181 0.268 0.307 0.205 0.133 0.194 0.206 0.249
isg20I2 0.181 0.262 0.42 0.22 0.117 0.185 0.197 0.277
tpr 0.181 0.254 0.441 0.277 0.135 0.189 0.2 0.286
actléb 0.18 0.259 0.349 0.163 0.22 0.195 0.207 0.263
nup210I 0.18 0.278 0.346 0.203 0.186 0.197 0.211 0.264
exoscl0 0.18 0.263 0.412 0.177 0.152 0.163 0.175 0.254
timm10b 0.18 0.252 0.41 0.234 0.127 0.171 0.182 0.261
shd 0.18 0.202 0.259 0.327 0.161 0.166 0.17 0.209
rexol 0.18 0.241 0.377 0.261 0.162 0.189 0.198 0.266
hist3h2ba 0.18 0.268 0.446 0.245 0.222 0.173 0.186 0.274
rpl13a 0.18 0.265 0.415 0.22 0.162 0.159 0.172 0.252
znf649 0.18 0.223 0.284 0.191 0.187 0.157 0.164 0.209
she 0.18 0.202 0.259 0.327 0.161 0.166 0.17 0.209
pa2gl 0.18 0.236 0.339 0.187 0.14 0.146 0.156 0.217
tulp4 0.18 0.257 0.424 0.268 0.199 0.209 0.22 0.299
calml5 0.18 0.252 0.349 0.194 0.12 0.193 0.204 0.261
tdgflp3 0.18 0.263 0.308 0.192 0.147 0.181 0.193 0.238
cabyr 0.18 0.23 0.281 0.255 0.124 0.179 0.187 0.228
kiaal328 0.18 0.258 0.46 0.241 0.193 0.208 0.22 0.309
dgcr2 0.18 0.239 0.275 0.163 0.12 0.191 0.2 0.237
mirl84 0.18 0.27 0.327 0.165 0.253 0.184 0.197 0.246
armexl 0.177 0.237 0.266 0.223 0.177 0.182 0.191 0.226
catrl 0.177 0.278 0.42 0.227 0.165 0.201 0.215 0.29
fam5b 0.175 0.217 0.252 0.171 0.135 0.197 0.203 0.235
pexllg 0.175 0.233 0.358 0.221 0.132 0.161 0.17 0.236
mustnl 0.175 0.235 0.254 0.15 0.13 0.161 0.171 0.204
kIf15 0.175 0.219 0.276 0.167 0.362 0.175 0.182 0.223
rxfp3 0.175 0.214 0.274 0.231 0.103 0.195 0.201 0.24
ceacam3 0.175 0.262 0.28 0.216 0.122 0.167 0.18 0.217
iraklbpl 0.175 0.186 0.202 0.136 0.168 0.176 0.179 0.201
capn5 0.175 0.255 0.314 0.172 0.112 0.175 0.187 0.235
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mos 0.175 0.271 0.417 0.256 0.101 0.172 0.186 0.264
gpri23 0.175 0.236 0.313 0.194 0.132 0.16 0.17 0.221
pclo 0.175 0.23 0.29 0.204 0.106 0.189 0.197 0.24
rpl7 0.175 0.251 0.365 0.223 0.139 0.175 0.186 0.251
defb129 0.175 0.223 0.312 0.157 0.135 0.202 0.209 0.258
rragb 0.175 0.211 0.359 0.174 0.128 0.163 0.169 0.238
rab8b 0.175 0.244 0.373 0.254 0.131 0.184 0.194 0.261
ehd3 0.175 0.241 0.366 0.23 0.111 0.19 0.2 0.265
six1 0.175 0.227 0.203 0.101 0.112 0.228 0.235 0.247
scgb3al 0.175 0.255 0.287 0.184 0.103 0.169 0.181 0.222
osbpl3 0.174 0.245 0.424 0.221 0.118 0.171 0.181 0.266
sh3pxd2b 0.174 0.209 0.244 0.208 0.149 0.166 0.171 0.205
epb41i3 0.174 0.281 0.401 0.217 0.107 0.183 0.199 0.269
atg9b 0.174 0.235 0.364 0.164 0.106 0.165 0.175 0.242
rnaseh2b 0.174 0.264 0.401 0.158 0.141 0.144 0.157 0.234
chsyl 0.174 0.239 0.321 0.174 0.136 0.169 0.179 0.232
ap2a2 0.174 0.221 0.345 0.28 0.116 0.189 0.196 0.257
akap8 0.174 0.264 0.364 0.242 0.148 0.143 0.157 0.223
tpm4 0.175 0.269 0.408 0.215 0.112 0.165 0.179 0.255
plczl 0.175 0.242 0.305 0.248 0.132 0.159 0.17 0.218
tmem134 0.175 0.187 0.183 0.24 0.101 0.153 0.156 0.175
tspanl6 0.175 0.257 0.321 0.221 0.118 0.167 0.18 0.23
atg3 0.175 0.226 0.428 0.173 0.112 0.181 0.189 0.276
ttc7a 0.175 0.249 0.232 0.162 0.105 0.164 0.176 0.2

nol4 0.175 0.222 0.275 0.177 0.138 0.166 0.173 0.215
eif2b3 0.175 0.257 0.456 0.263 0.105 0.179 0.191 0.283
tubb6 0.176 0.25 0.346 0.202 0.134 0.183 0.194 0.252
ehd2 0.176 0.23 0.339 0.252 0.102 0.196 0.204 0.261
sfxn3 0.177 0.267 0.348 0.212 0.195 0.189 0.203 0.258
ifitm3 0.177 0.252 0.292 0.184 0.145 0.149 0.161 0.205
psmc6 0.177 0.233 0.506 0.263 0.149 0.202 0.21 0.318
neurod4 0.177 0.224 0.171 0.114 0.101 0.208 0.215 0.219
safb2 0.177 0.235 0.332 0.156 0.504 0.147 0.157 0.216
amph 0.176 0.218 0.315 0.292 0.116 0.195 0.201 0.253
pcdh8 0.176 0.224 0.23 0.106 0.109 0.218 0.224 0.246
mir376al 0.177 0.245 0.287 0.155 0.125 0.183 0.194 0.234
gfm1l 0.177 0.251 0.414 0.232 0.148 0.173 0.184 0.264
hsd17b12 0.177 0.234 0.292 0.202 0.155 0.179 0.188 0.232
impact 0.177 0.251 0.37 0.182 0.132 0.176 0.187 0.253
slirp 0.177 0.227 0.356 0.177 0.255 0.182 0.19 0.254
dyncllil 0.177 0.241 0.307 0.209 0.103 0.207 0.217 0.261
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mat2a 0.177 0.257 0.368 0.203 0.139 0.165 0.177 0.243
rmndl 0.177 0.258 0.403 0.211 0.207 0.186 0.198 0.273
ndrg3 0.177 0.252 0.363 0.152 0.108 0.177 0.188 0.251
Ism12 0.176 0.247 0.424 0.208 0.213 0.196 0.206 0.287
zcchcd 0.176 0.247 0.424 0.208 0.213 0.196 0.206 0.287
prihr 0.176 0.22 0.246 0.195 0.161 0.166 0.173 0.205
rnul-13p 0.176 0.267 0.442 0.235 0.177 0.168 0.182 0.269
rnul-15p 0.176 0.267 0.442 0.235 0.177 0.168 0.182 0.269
mir30b 0.176 0.215 0.292 0.167 0.118 0.125 0.132 0.183
cpeb2 0.176 0.277 0.473 0.243 0.174 0.173 0.188 0.283
emilin2 0.176 0.257 0.321 0.193 0.157 0.162 0.174 0.225
nell2 0.176 0.234 0.279 0.205 0.133 0.174 0.183 0.223
mir125b2 0.176 0.267 0.316 0.168 0.108 0.178 0.192 0.238
atp5g2 0.176 0.215 0.293 0.216 0.13 0.185 0.191 0.237
upfl 0.176 0.268 0.5 0.23 0.145 0.184 0.197 0.301
pabpn1l 0.176 0.277 0.434 0.236 0.157 0.191 0.205 0.286
phb2 0.176 0.226 0.284 0.16 0.349 0.134 0.143 0.189
uevld 0.176 0.27 0.537 0.251 0.169 0.202 0.215 0.328
krt12 0.176 0.232 0.239 0.122 0.149 0.198 0.206 0.232
mirl41l 0.176 0.23 0.3 0.201 0.147 0.201 0.209 0.254
tmfl 0.181 0.247 0.388 0.23 0.236 0.205 0.214 0.284
trex1 0.182 0.248 0.393 0.2 0.109 0.14 0.151 0.228
uckl 0.187 0.246 0.375 0.264 0.124 0.16 0.169 0.239
vps26b 0.187 0.257 0.425 0.26 0.118 0.201 0.211 0.291
mir1301 0.187 0.287 0.38 0.182 0.108 0.176 0.191 0.255
defb105a 0.187 0.27 0.387 0.188 0.136 0.197 0.21 0.276
oaz3 0.187 0.27 0.456 0.213 0.2 0.202 0.214 0.302
creb3l1 0.187 0.244 0.327 0.184 0.12 0.187 0.196 0.249
c2orf68 0.187 0.261 0.291 0.198 0.13 0.176 0.187 0.227
ocrl 0.187 0.238 0.348 0.263 0.129 0.204 0.212 0.27
wwtrl 0.187 0.264 0.33 0.159 0.123 0.199 0.21 0.26
svil 0.187 0.257 0.378 0.279 0.213 0.192 0.202 0.269
tdpx2 0.187 0.29 0.428 0.302 0.12 0.211 0.226 0.301
mir24-2 0.187 0.27 0.36 0.181 0.1 0.18 0.193 0.253
illrap 0.187 0.186 0.142 0.161 0.112 0.178 0.179 0.183
ccdc67 0.187 0.27 0.386 0.224 0.198 0.198 0.21 0.277
crb2 0.187 0.234 0.261 0.232 0.1 0.2 0.207 0.24
hand2 0.187 0.21 0.161 0.103 0.102 0.219 0.223 0.225
prickle4 0.187 0.286 0.362 0.217 0.135 0.211 0.225 0.281
mir425 0.186 0.27 0.369 0.15 0.154 0.17 0.182 0.246
mir218-1 0.186 0.303 0.356 0.158 0.111 0.198 0.215 0.268
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mfn2 0.186 0.257 0.406 0.179 0.113 0.189 0.2 0.275
tmx3 0.186 0.24 0.315 0.196 0.156 0.219 0.227 0.273
med13| 0.186 0.25 0.327 0.178 0.29 0.189 0.199 0.251
vpsda 0.186 0.263 0.478 0.232 0.104 0.211 0.222 0.317
tmem189-

ube2vl 0.186 0.258 0.429 0.254 0.116 0.21 0.22 0.301
sowahb 0.186 0.236 0.263 0.183 0.14 0.253 0.26 0.287
naca 0.186 0.272 0.443 0.252 0.19 0.177 0.19 0.276
cirbp 0.186 0.248 0.388 0.248 0.1 0.181 0.191 0.263
pcbp4 0.186 0.296 0.487 0.256 0.138 0.204 0.22 0.314
rnf133 0.186 0.226 0.265 0.121 0.115 0.223 0.229 0.261
stmn2 0.186 0.246 0.277 0.19 0.117 0.211 0.22 0.254
golim4 0.186 0.276 0.532 0.249 0.128 0.207 0.22 0.33
ermpl 0.186 0.237 0.225 0.159 0.131 0.179 0.187 0.21
dsg4 0.186 0.256 0.275 0.143 0.121 0.197 0.207 0.241
tmem14c 0.186 0.271 0.358 0.219 0.123 0.203 0.215 0.272
prapl 0.187 0.266 0.336 0.221 0.219 0.16 0.172 0.227
zmynd19 0.187 0.234 0.351 0.231 0.129 0.192 0.199 0.26
fcho2 0.188 0.225 0.35 0.237 0.104 0.225 0.231 0.289
magec2 0.188 0.316 0.372 0.224 0.167 0.186 0.204 0.261
Ism4 0.188 0.288 0.466 0.258 0.119 0.201 0.216 0.304
allc 0.188 0.25 0.298 0.164 0.14 0.237 0.246 0.284
tacstd2 0.188 0.302 0.321 0.179 0.1 0.189 0.205 0.248
batf3 0.188 0.262 0.243 0.173 0.114 0.123 0.135 0.165
kIf3 0.188 0.268 0.361 0.207 0.126 0.152 0.165 0.228
ciita 0.188 0.272 0.31 0.244 0.103 0.142 0.155 0.203
has2-asl 0.189 0.271 0.329 0.213 0.12 0.172 0.185 0.236
eeal 0.189 0.245 0.4 0.274 0.107 0.172 0.181 0.258
spg20 0.189 0.251 0.41 0.194 0.101 0.228 0.237 0.31
phcl 0.189 0.281 0.375 0.224 0.162 0.191 0.205 0.267
scarnals 0.189 0.254 0.374 0.152 0.146 0.159 0.17 0.238
hoxc6 0.189 0.244 0.247 0.143 0.141 0.233 0.241 0.264
ervh-2 0.189 0.277 0.386 0.245 0.161 0.175 0.189 0.256
mospd1 0.189 0.254 0.329 0.196 0.117 0.17 0.181 0.234
hmga2 0.188 0.292 0.397 0.185 0.138 0.183 0.198 0.266
ssx1 0.188 0.303 0.398 0.232 0.189 0.177 0.194 0.261
pdk3 0.187 0.237 0.391 0.211 0.226 0.164 0.172 0.248
alg3pl 0.187 0.273 0.411 0.209 0.139 0.18 0.193 0.268
gadd45a 0.187 0.299 0.423 0.205 0.111 0.196 0.212 0.287
pou2afl 0.187 0.28 0.256 0.241 0.138 0.131 0.146 0.177
chka 0.187 0.27 0.392 0.259 0.147 0.184 0.196 0.266
meis3 0.187 0.24 0.268 0.175 0.105 0.234 0.241 0.272
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eftud2 0.187 0.276 0.389 0.23 0.176 0.208 0.221 0.287
rfx1 0.187 0.256 0.353 0.241 0.284 0.158 0.169 0.231
pskhl 0.188 0.277 0.414 0.308 0.114 0.184 0.197 0.273
mirl5a 0.188 0.301 0.343 0.198 0.126 0.162 0.179 0.231
n4bp3 0.188 0.25 0.347 0.192 0.115 0.184 0.193 0.252
ankrd30a 0.188 0.314 0.433 0.253 0.133 0.182 0.2 0.277
kiaa0319 0.188 0.23 0.28 0.162 0.117 0.185 0.192 0.232
maplic3b 0.188 0.266 0.429 0.207 0.132 0.177 0.189 0.271
fabp12 0.188 0.28 0.404 0.207 0.21 0.201 0.215 0.285
fthlp15 0.185 0.268 0.408 0.215 0.182 0.191 0.203 0.277
pom121b 0.185 0.266 0.389 0.265 0.109 0.17 0.182 0.253
or2a7 0.183 0.231 0.186 0.101 0.157 0.219 0.226 0.234
tptepl 0.183 0.222 0.291 0.154 0.107 0.198 0.205 0.248
eif2b4 0.183 0.248 0.411 0.259 0.105 0.181 0.191 0.27
fstl5 0.183 0.251 0.308 0.163 0.148 0.186 0.196 0.242
dynclil 0.183 0.256 0.384 0.255 0.155 0.191 0.202 0.27
pmepal 0.183 0.233 0.245 0.142 0.315 0.188 0.196 0.224
lin28b 0.183 0.284 0.35 0.164 0.157 0.164 0.179 0.235
ndufafl 0.183 0.261 0.456 0.24 0.216 0.182 0.194 0.285
tcea3 0.183 0.262 0.315 0.228 0.17 0.159 0.171 0.22
foxd3 0.183 0.24 0.187 0.114 0.119 0.213 0.222 0.229
pkd1p2 0.183 0.273 0.385 0.207 0.127 0.211 0.224 0.288
pkd1p3 0.183 0.273 0.385 0.207 0.127 0.211 0.224 0.288
papolb 0.183 0.255 0.417 0.228 0.191 0.194 0.204 0.282
c2lorf62 0.183 0.256 0.33 0.168 0.127 0.178 0.19 0.242
pwp2 0.183 0.255 0.355 0.228 0.137 0.19 0.201 0.26
cdc73 0.183 0.25 0.285 0.2 0.144 0.166 0.176 0.217
apitd1-cort 0.183 0.268 0.429 0.192 0.144 0.182 0.195 0.277
tyw5 0.182 0.231 0.393 0.237 0.192 0.178 0.186 0.262
wbpl 0.182 0.25 0.414 0.28 0.117 0.189 0.199 0.278
sumfl 0.182 0.251 0.415 0.18 0.109 0.194 0.204 0.282
leol 0.182 0.247 0.373 0.208 0.16 0.169 0.179 0.247
srpr 0.182 0.209 0.248 0.245 0.118 0.184 0.188 0.221
istl 0.182 0.263 0.446 0.222 0.137 0.214 0.226 0.31
nkx2-3 0.182 0.24 0.215 0.142 0.107 0.185 0.194 0.213
tincr 0.182 0.28 0.355 0.165 0.118 0.17 0.185 0.243
pop4 0.182 0.257 0.488 0.231 0.132 0.177 0.188 0.29
cyp26bl 0.182 0.227 0.228 0.114 0.116 0.22 0.226 0.247
frg2 0.182 0.265 0.383 0.218 0.238 0.206 0.218 0.283
slc30a10 0.182 0.245 0.371 0.192 0.162 0.181 0.19 0.257
ccpll0 0.182 0.27 0.377 0.164 0.1 0.211 0.223 0.285
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arhgefl6 0.182 0.235 0.304 0.192 0.106 0.199 0.207 0.252
rab33b 0.182 0.246 0.435 0.237 0.107 0.202 0.212 0.296
tes 0.182 0.265 0.373 0.22 0.119 0.206 0.218 0.28
spatal9 0.182 0.297 0.337 0.215 0.139 0.185 0.202 0.25
pkd1p5 0.183 0.273 0.385 0.207 0.127 0.211 0.224 0.288
pkd1p4 0.183 0.273 0.385 0.207 0.127 0.211 0.224 0.288
mir3660 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
mir3661 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
ikzf3 0.185 0.273 0.308 0.258 0.128 0.158 0.171 0.217
mir3663 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
mir3171 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
mir548t 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
mir3662 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
s100all 0.185 0.256 0.328 0.22 0.107 0.198 0.209 0.259
nr2f2 0.185 0.231 0.234 0.124 0.249 0.201 0.208 0.232
krt75 0.185 0.264 0.27 0.121 0.108 0.187 0.199 0.231
pnpla8 0.185 0.235 0.349 0.209 0.159 0.181 0.189 0.251
dnah12 0.185 0.264 0.392 0.229 0.183 0.214 0.226 0.293
ctdsp2 0.185 0.229 0.282 0.199 0.378 0.163 0.171 0.214
harla 0.185 0.27 0.372 0.198 0.127 0.175 0.188 0.252
prelid2 0.185 0.245 0.209 0.153 0.133 0.214 0.223 0.236
smox 0.185 0.261 0.433 0.2 0.103 0.203 0.214 0.295
mir3659 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
mir3664 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
txnl4a 0.184 0.261 0.463 0.249 0.182 0.21 0.221 0.311
chptl 0.184 0.305 0.495 0.263 0.193 0.181 0.199 0.296
map4k2 0.184 0.212 0.245 0.214 0.145 0.188 0.193 0.224
cenpm 0.184 0.238 0.214 0.169 0.104 0.187 0.196 0.214
als2crl2 0.184 0.27 0.337 0.238 0.209 0.176 0.189 0.242
pkd1pl 0.183 0.273 0.385 0.207 0.127 0.211 0.224 0.288
pkd1p6 0.183 0.273 0.385 0.207 0.127 0.211 0.224 0.288
eda 0.184 0.224 0.199 0.132 0.141 0.227 0.233 0.244
gdf10 0.184 0.221 0.224 0.124 0.152 0.154 0.161 0.188
mir3200 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
mir2355 0.185 0.264 0.357 0.178 0.147 0.19 0.202 0.261
oaz2 0.185 0.274 0.416 0.219 0.14 0.194 0.208 0.283
sgppl 0.184 0.232 0.309 0.246 0.115 0.181 0.188 0.237
septl4 0.184 0.247 0.359 0.244 0.101 0.197 0.207 0.268
fgd1 0.184 0.228 0.304 0.231 0.111 0.202 0.209 0.255
pkdrej 0.174 0.243 0.32 0.216 0.112 0.193 0.203 0.253
nolll 0.174 0.252 0.447 0.178 0.181 0.183 0.195 0.284
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zfp2 0.165 0.23 0.363 0.164 0.159 0.173 0.183 0.25
dawl 0.165 0.213 0.265 0.165 0.119 0.174 0.182 0.22
pcp2 0.165 0.187 0.197 0.185 0.104 0.174 0.178 0.199
bncl 0.165 0.26 0.359 0.226 0.134 0.175 0.188 0.25
exosc9 0.165 0.237 0.365 0.147 0.118 0.14 0.151 0.221
aacs 0.165 0.217 0.356 0.218 0.111 0.156 0.165 0.233
slc16a10 0.165 0.237 0.322 0.178 0.171 0.163 0.174 0.228
limd1 0.165 0.22 0.316 0.178 0.156 0.174 0.183 0.236
prkx 0.165 0.236 0.296 0.198 0.102 0.17 0.181 0.226
cblll 0.165 0.214 0.243 0.118 0.112 0.154 0.162 0.195
hgsnat 0.165 0.222 0.383 0.197 0.121 0.171 0.179 0.254
atplla 0.165 0.212 0.273 0.174 0.115 0.164 0.172 0.214
pex6 0.165 0.207 0.355 0.168 0.171 0.196 0.202 0.268
ubr7 0.165 0.221 0.337 0.209 0.172 0.168 0.176 0.237
ppfial 0.165 0.243 0.292 0.189 0.111 0.147 0.159 0.204
bloclsl 0.165 0.206 0.289 0.15 0.233 0.141 0.148 0.198
copgl 0.165 0.234 0.403 0.252 0.116 0.182 0.193 0.27
fndc3b 0.165 0.268 0.354 0.19 0.113 0.173 0.188 0.247
mob3a 0.164 0.202 0.252 0.151 0.117 0.158 0.164 0.201
tuba4a 0.164 0.251 0.449 0.285 0.118 0.17 0.183 0.274
frg2b 0.164 0.247 0.372 0.188 0.216 0.185 0.197 0.263
mob3c 0.164 0.202 0.252 0.151 0.117 0.158 0.164 0.201
kiaa0247 0.164 0.205 0.26 0.141 0.116 0.188 0.195 0.231
mybl2 0.164 0.287 0.419 0.214 0.213 0.161 0.179 0.256
rasdl 0.164 0.2 0.266 0.237 0.127 0.139 0.146 0.19
psatl 0.164 0.234 0.352 0.179 0.228 0.196 0.206 0.267
hnrnpa2bl 0.164 0.259 0.458 0.247 0.107 0.151 0.165 0.259
hmgal 0.165 0.273 0.451 0.207 0.204 0.158 0.174 0.263
akapl 0.165 0.201 0.288 0.237 0.115 0.13 0.137 0.188
cdk19 0.165 0.271 0.41 0.235 0.179 0.164 0.179 0.256
mirl-2 0.165 0.235 0.337 0.142 0.119 0.157 0.168 0.227
nt5dcl 0.164 0.236 0.375 0.237 0.124 0.17 0.18 0.251
trim14 0.164 0.235 0.384 0.195 0.205 0.166 0.177 0.25
cendl 0.164 0.253 0.237 0.135 0.116 0.144 0.157 0.185
znf43 0.165 0.23 0.361 0.185 0.148 0.178 0.187 0.253
dpagtl 0.165 0.248 0.35 0.209 0.175 0.165 0.177 0.238
best3 0.166 0.204 0.296 0.211 0.102 0.151 0.157 0.209
rgsl12 0.166 0.195 0.244 0.2 0.112 0.141 0.146 0.184
trim25 0.166 0.182 0.298 0.138 0.109 0.158 0.161 0.216
b4galtl 0.166 0.268 0.387 0.227 0.102 0.167 0.182 0.252
itm2a 0.166 0.225 0.237 0.147 0.145 0.146 0.156 0.187
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ppplrldc 0.166 0.227 0.371 0.229 0.121 0.152 0.161 0.233
tmem190 0.166 0.263 0.348 0.225 0.186 0.17 0.184 0.242
gtf2ird2 0.166 0.242 0.383 0.195 0.179 0.186 0.196 0.267
mir19b1 0.166 0.284 0.446 0.196 0.137 0.155 0.172 0.259
eif3h 0.167 0.236 0.318 0.154 0.133 0.148 0.159 0.214
cecr6 0.167 0.257 0.401 0.224 0.156 0.178 0.192 0.266
prpfd 0.167 0.258 0.511 0.261 0.169 0.184 0.197 0.305
cpsf2 0.166 0.205 0.297 0.194 0.16 0.174 0.18 0.229
cd99 0.166 0.292 0.358 0.216 0.116 0.145 0.164 0.223
tsix 0.166 0.272 0.397 0.214 0.217 0.162 0.178 0.251
erp29 0.166 0.24 0.384 0.222 0.125 0.166 0.177 0.25
serpinfl 0.166 0.235 0.274 0.193 0.108 0.157 0.168 0.208
cdepl 0.166 0.234 0.294 0.203 0.147 0.15 0.161 0.208
st5 0.165 0.192 0.222 0.24 0.128 0.14 0.145 0.177
ptgr2 0.165 0.252 0.429 0.177 0.135 0.175 0.188 0.272
rhobtb3 0.165 0.223 0.401 0.208 0.122 0.189 0.198 0.276
gpre5d 0.165 0.221 0.222 0.125 0.106 0.134 0.143 0.171
asun 0.165 0.276 0.388 0.191 0.109 0.185 0.201 0.268
speccl 0.165 0.201 0.28 0.191 0.104 0.162 0.168 0.213
gabpb2 0.165 0.255 0.328 0.191 0.179 0.159 0.172 0.226
hnrnpu 0.165 0.249 0.436 0.301 0.171 0.17 0.183 0.27
zbtb17 0.165 0.242 0.387 0.178 0.177 0.158 0.17 0.244
sbds 0.166 0.252 0.343 0.201 0.112 0.167 0.179 0.238
dleul 0.166 0.241 0.317 0.17 0.163 0.169 0.18 0.232
clk4 0.166 0.237 0.411 0.239 0.133 0.181 0.192 0.272
palm2-akap2 0.165 0.245 0.379 0.259 0.144 0.175 0.186 0.256
pro2268 0.165 0.28 0.305 0.172 0.102 0.162 0.179 0.222
rbfox2 0.165 0.231 0.313 0.178 0.193 0.179 0.188 0.239
ybx1 0.164 0.254 0.436 0.202 0.17 0.147 0.16 0.249
tfap2c 0.164 0.252 0.315 0.155 0.257 0.157 0.17 0.22
eeflal 0.162 0.222 0.381 0.244 0.129 0.19 0.199 0.27
g6pc3 0.162 0.216 0.304 0.21 0.144 0.171 0.179 0.23
tspanll 0.162 0.241 0.402 0.247 0.137 0.162 0.173 0.252
10c440895 0.162 0.217 0.305 0.171 0.102 0.17 0.178 0.229
ern2 0.162 0.211 0.335 0.181 0.105 0.165 0.173 0.234
foxrl 0.162 0.213 0.246 0.107 0.17 0.167 0.175 0.208
rabl2a 0.162 0.26 0.403 0.203 0.177 0.174 0.188 0.263
fbxo38 0.162 0.236 0.312 0.159 0.172 0.176 0.187 0.237
ccny 0.162 0.243 0.281 0.182 0.125 0.2 0.211 0.248
sox11 0.163 0.278 0.304 0.174 0.154 0.161 0.177 0.22
sprr2g 0.163 0.251 0.431 0.18 0.135 0.164 0.177 0.263
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cléorf3 0.163 0.252 0.447 0.249 0.164 0.177 0.19 0.279
ruvbl2 0.163 0.223 0.404 0.136 0.102 0.163 0.173 0.254
mirl27 0.163 0.259 0.32 0.154 0.158 0.144 0.158 0.211
igsec3 0.162 0.219 0.331 0.224 0.117 0.155 0.164 0.224
slc25a5 0.162 0.201 0.269 0.168 0.129 0.179 0.185 0.226
tpte 0.162 0.238 0.357 0.181 0.175 0.178 0.19 0.253
nudtl6 0.162 0.25 0.479 0.2 0.118 0.204 0.216 0.313
gliprill 0.162 0.278 0.507 0.23 0.152 0.164 0.181 0.287
parn 0.162 0.25 0.486 0.255 0.107 0.15 0.163 0.268
leng9 0.162 0.216 0.285 0.196 0.135 0.163 0.172 0.217
plin3 0.162 0.235 0.442 0.23 0.118 0.164 0.175 0.267
ttll7 0.162 0.204 0.311 0.173 0.101 0.153 0.16 0.216
degsl 0.161 0.228 0.376 0.209 0.154 0.182 0.192 0.262
cidea 0.162 0.207 0.287 0.155 0.163 0.171 0.178 0.225
zc3h7a 0.162 0.216 0.285 0.196 0.135 0.163 0.172 0.217
prepl 0.162 0.231 0.384 0.196 0.127 0.141 0.152 0.228
1inc00299 0.162 0.232 0.329 0.186 0.164 0.144 0.155 0.214
znfl6 0.162 0.234 0.455 0.206 0.191 0.17 0.18 0.275
oazl 0.162 0.255 0.44 0.197 0.14 0.179 0.192 0.279
klhdc2 0.162 0.216 0.311 0.148 0.15 0.172 0.18 0.233
c9orf24 0.162 0.227 0.256 0.168 0.134 0.173 0.182 0.216
pbx1 0.162 0.216 0.23 0.156 0.107 0.194 0.202 0.227
usp22 0.162 0.233 0.376 0.185 0.162 0.16 0.17 0.242
hars 0.163 0.24 0.368 0.223 0.151 0.171 0.182 0.249
mybll 0.163 0.256 0.378 0.208 0.233 0.165 0.178 0.247
magefl 0.163 0.258 0.31 0.187 0.13 0.176 0.19 0.236
rfxank 0.163 0.233 0.372 0.249 0.163 0.139 0.15 0.223
hcar3 0.163 0.198 0.214 0.194 0.115 0.14 0.146 0.174
naccl 0.163 0.242 0.337 0.167 0.344 0.163 0.175 0.233
atgl2 0.163 0.216 0.427 0.172 0.115 0.165 0.173 0.263
vps72 0.163 0.229 0.294 0.216 0.101 0.155 0.165 0.212
cstf2 0.163 0.229 0.39 0.233 0.119 0.142 0.152 0.23
rrebl 0.164 0.238 0.338 0.199 0.283 0.143 0.155 0.216
dbnl 0.164 0.246 0.373 0.217 0.12 0.162 0.174 0.243
vglll 0.164 0.207 0.197 0.12 0.134 0.177 0.184 0.202
actn4 0.164 0.234 0.331 0.226 0.115 0.175 0.186 0.242
ceacam22p 0.164 0.205 0.199 0.252 0.141 0.15 0.157 0.178
tmed3 0.164 0.261 0.427 0.243 0.11 0.173 0.187 0.27
wdr60 0.164 0.21 0.285 0.165 0.148 0.174 0.181 0.227
siahl 0.164 0.211 0.425 0.165 0.135 0.204 0.211 0.297
fam49b 0.164 0.21 0.285 0.165 0.148 0.174 0.181 0.227
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klk10 0.163 0.266 0.347 0.203 0.146 0.164 0.179 0.237
znf624 0.163 0.171 0.189 0.117 0.143 0.19 0.192 0.211
gid8 0.163 0.204 0.366 0.192 0.111 0.162 0.169 0.241
eml5 0.163 0.22 0.279 0.146 0.149 0.21 0.218 0.257
ervh-3 0.163 0.216 0.248 0.17 0.118 0.103 0.112 0.152
ppplr3c 0.163 0.209 0.4 0.191 0.146 0.186 0.193 0.273
gadd45g 0.163 0.268 0.363 0.212 0.147 0.168 0.183 0.246
ssx2ip 0.163 0.217 0.292 0.211 0.111 0.16 0.168 0.216
dusp23 0.163 0.19 0.264 0.199 0.104 0.169 0.174 0.215
fnbpl 0.163 0.217 0.322 0.245 0.105 0.17 0.178 0.234
slc38al 0.163 0.233 0.343 0.18 0.139 0.165 0.176 0.236
prcc 0.163 0.274 0.379 0.208 0.139 0.151 0.168 0.236
znf585a 0.163 0.171 0.189 0.117 0.143 0.19 0.192 0.211
fezl 0.163 0.216 0.31 0.198 0.101 0.179 0.187 0.239
acss2 0.163 0.215 0.369 0.168 0.122 0.153 0.161 0.234
rnd2 0.163 0.205 0.263 0.176 0.102 0.148 0.155 0.196
empl 0.163 0.256 0.3 0.169 0.131 0.19 0.204 0.246
c8orfl7 0.167 0.257 0.362 0.261 0.117 0.16 0.173 0.237
psmd12 0.167 0.243 0.467 0.211 0.202 0.181 0.192 0.289
erg 0.172 0.266 0.307 0.163 0.179 0.159 0.173 0.219
ptbp3 0.172 0.284 0.489 0.244 0.17 0.163 0.179 0.279
tpcn2 0.172 0.203 0.278 0.187 0.112 0.168 0.173 0.218
tc2n 0.172 0.233 0.318 0.208 0.117 0.167 0.177 0.23
ufml 0.172 0.252 0.494 0.207 0.112 0.195 0.206 0.309
znf664 0.172 0.263 0.356 0.231 0.107 0.187 0.2 0.259
rnvul-18 0.172 0.243 0.387 0.285 0.131 0.173 0.184 0.257
Ixn 0.172 0.267 0.318 0.204 0.165 0.164 0.178 0.227
iscu 0.172 0.246 0.448 0.185 0.124 0.168 0.179 0.271
tusc2 0.172 0.274 0.335 0.186 0.119 0.151 0.166 0.221
akap13 0.172 0.208 0.258 0.205 0.118 0.139 0.145 0.186
son 0.172 0.246 0.372 0.236 0.158 0.164 0.175 0.244
gpri28 0.172 0.219 0.278 0.145 0.11 0.152 0.16 0.204
med4 0.172 0.261 0.37 0.179 0.158 0.177 0.19 0.254
irs3p 0.172 0.17 0.157 0.182 0.104 0.182 0.183 0.193
fam5c 0.172 0.242 0.243 0.171 0.107 0.154 0.165 0.195
uqcrq 0.172 0.209 0.228 0.118 0.11 0.163 0.169 0.198
igfl3 0.172 0.231 0.307 0.171 0.136 0.179 0.188 0.237
rnf112 0.171 0.26 0.389 0.204 0.147 0.184 0.197 0.267
nmi 0.171 0.217 0.34 0.225 0.19 0.173 0.18 0.242
zfp36l1 0.171 0.242 0.317 0.202 0.115 0.174 0.184 0.235
Irrc2 0.171 0.234 0.351 0.171 0.111 0.131 0.141 0.208
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fastkd2 0.171 0.208 0.274 0.269 0.101 0.166 0.172 0.214
tffl 0.171 0.279 0.365 0.198 0.194 0.169 0.185 0.246
acadll 0.171 0.222 0.35 0.184 0.169 0.18 0.188 0.251
znf445 0.171 0.243 0.393 0.233 0.162 0.187 0.198 0.271
cstb 0.171 0.254 0.309 0.159 0.108 0.17 0.183 0.23
cenl2 0.172 0.274 0.43 0.271 0.162 0.173 0.188 0.269
rbmxI2 0.172 0.271 0.374 0.2 0.218 0.17 0.185 0.25
clqtnfob-asl 0.172 0.265 0.39 0.224 0.141 0.159 0.173 0.245
blcap 0.171 0.281 0.409 0.206 0.142 0.186 0.201 0.274
rablc 0.171 0.255 0.304 0.201 0.158 0.18 0.193 0.237
mirl96a2 0.171 0.24 0.299 0.158 0.132 0.173 0.183 0.229
znfl34 0.171 0.228 0.308 0.208 0.11 0.203 0.211 0.259
slc44al 0.172 0.238 0.344 0.228 0.13 0.157 0.168 0.229
ptpnl8 0.172 0.214 0.255 0.289 0.117 0.149 0.156 0.194
psme3 0.173 0.29 0.516 0.251 0.182 0.198 0.214 0.318
mir3666 0.173 0.283 0.398 0.173 0.136 0.177 0.193 0.264
mir3665 0.173 0.283 0.398 0.173 0.136 0.177 0.193 0.264
ringl 0.173 0.255 0.364 0.138 0.208 0.174 0.186 0.25
dcp2 0.173 0.254 0.521 0.24 0.152 0.176 0.188 0.301
sltm 0.173 0.241 0.419 0.169 0.184 0.181 0.191 0.273
Icpl 0.173 0.27 0.392 0.276 0.127 0.159 0.174 0.245
psma7 0.173 0.254 0.532 0.224 0.163 0.201 0.213 0.326
exoc5 0.173 0.245 0.367 0.252 0.126 0.204 0.214 0.278
tiall 0.174 0.256 0.448 0.242 0.13 0.158 0.17 0.262
ssx5 0.174 0.279 0.326 0.218 0.134 0.167 0.183 0.232
chmp4b 0.174 0.234 0.45 0.246 0.109 0.182 0.191 0.284
chmp4a 0.174 0.24 0.428 0.23 0.107 0.188 0.197 0.282
hoxd4 0.174 0.215 0.214 0.119 0.13 0.235 0.24 0.257
acsl5 0.173 0.24 0.353 0.194 0.162 0.169 0.18 0.242
rhob 0.173 0.214 0.248 0.167 0.106 0.167 0.174 0.207
epn2 0.173 0.213 0.34 0.229 0.103 0.192 0.198 0.258
dgcr8 0.173 0.253 0.419 0.172 0.127 0.165 0.177 0.259
tmc3 0.173 0.24 0.363 0.191 0.116 0.192 0.202 0.266
tmc7 0.173 0.24 0.363 0.191 0.116 0.192 0.202 0.266
gprcsa 0.173 0.25 0.323 0.21 0.135 0.167 0.178 0.231
tmc4 0.173 0.24 0.363 0.191 0.116 0.192 0.202 0.266
tmc5 0.173 0.24 0.363 0.191 0.116 0.192 0.202 0.266
obsl1 0.173 0.212 0.288 0.173 0.111 0.171 0.177 0.223
plin2 0.173 0.221 0.353 0.195 0.114 0.158 0.166 0.232
ccde53 0.173 0.233 0.359 0.226 0.111 0.209 0.217 0.279
clqtnf3 0.173 0.208 0.216 0.164 0.125 0.149 0.155 0.181
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slc5a6 0.173 0.249 0.39 0.254 0.126 0.174 0.185 0.258
zfp3612 0.173 0.24 0.398 0.234 0.134 0.168 0.179 0.256
cdhr5 0.173 0.215 0.26 0.159 0.102 0.195 0.202 0.236
fam173b 0.173 0.261 0.291 0.175 0.111 0.195 0.207 0.245
ferll5 0.173 0.23 0.306 0.204 0.106 0.188 0.197 0.244
pnck 0.173 0.201 0.189 0.167 0.143 0.186 0.191 0.206
szt2 0.171 0.236 0.354 0.236 0.146 0.165 0.175 0.239
znf132 0.171 0.256 0.347 0.191 0.125 0.194 0.206 0.263
psma2 0.168 0.246 0.462 0.234 0.131 0.184 0.195 0.289
pcbp2 0.169 0.251 0.472 0.237 0.181 0.146 0.158 0.259
nsun?7 0.169 0.231 0.313 0.175 0.161 0.192 0.201 0.25
abi3bp 0.168 0.259 0.405 0.199 0.128 0.168 0.182 0.258
amer2 0.168 0.199 0.215 0.117 0.151 0.243 0.247 0.265
ifi6 0.168 0.263 0.404 0.2 0.116 0.172 0.186 0.261
gngl3 0.168 0.199 0.254 0.197 0.102 0.189 0.193 0.229
paip2 0.169 0.241 0.495 0.238 0.145 0.187 0.198 0.302
famé5b 0.169 0.252 0.259 0.135 0.122 0.169 0.181 0.213
prdm14 0.169 0.259 0.261 0.138 0.109 0.168 0.182 0.213
lor 0.169 0.25 0.297 0.153 0.116 0.19 0.201 0.243
tmem217 0.169 0.21 0.417 0.284 0.206 0.175 0.181 0.267
fastkd5 0.169 0.227 0.329 0.216 0.149 0.164 0.173 0.231
fastkd1 0.169 0.227 0.329 0.216 0.149 0.164 0.173 0.231
folrl 0.169 0.261 0.365 0.236 0.105 0.167 0.18 0.244
fastkd3 0.169 0.227 0.329 0.216 0.149 0.164 0.173 0.231
pde7b 0.168 0.217 0.244 0.2 0.142 0.133 0.141 0.177
trappc8 0.168 0.245 0.475 0.218 0.149 0.179 0.19 0.289
med13 0.167 0.216 0.28 0.158 0.295 0.17 0.178 0.221
myolc 0.168 0.226 0.367 0.238 0.116 0.182 0.191 0.259
foxpl 0.168 0.267 0.315 0.172 0.139 0.149 0.164 0.213
rrn3 0.167 0.24 0.396 0.174 0.137 0.163 0.174 0.251
krt27 0.167 0.198 0.222 0.205 0.101 0.189 0.194 0.219
spdef 0.167 0.28 0.311 0.165 0.12 0.169 0.185 0.23
upf3a 0.167 0.232 0.426 0.23 0.154 0.174 0.184 0.27
rab11fip2 0.168 0.219 0.346 0.211 0.11 0.181 0.189 0.251
hand2-as1 0.168 0.259 0.365 0.193 0.192 0.191 0.204 0.266
mir661 0.168 0.219 0.25 0.124 0.101 0.16 0.168 0.203
jpx 0.168 0.236 0.325 0.202 0.127 0.155 0.165 0.221
yars 0.168 0.234 0.437 0.236 0.166 0.176 0.186 0.275
naaladl|2 0.168 0.219 0.25 0.164 0.131 0.179 0.187 0.219
gpbarl 0.168 0.211 0.237 0.18 0.111 0.146 0.153 0.186
mir3120 0.168 0.23 0.334 0.193 0.167 0.163 0.173 0.232
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h3f3ap4 0.168 0.245 0.445 0.236 0.259 0.19 0.201 0.29
mir191 0.169 0.254 0.307 0.158 0.119 0.167 0.179 0.226
olfm4 0.169 0.239 0.254 0.19 0.149 0.162 0.172 0.205
ercl 0.17 0.223 0.337 0.236 0.109 0.201 0.209 0.266
rpl10 0.17 0.242 0.358 0.305 0.102 0.14 0.151 0.218
clqll 0.17 0.254 0.366 0.214 0.159 0.177 0.19 0.254
bin3 0.17 0.245 0.386 0.222 0.126 0.185 0.196 0.267
Ihx3 0.17 0.22 0.194 0.13 0.132 0.19 0.198 0.212
scg2 0.17 0.236 0.307 0.226 0.113 0.168 0.178 0.227
ak2 0.17 0.24 0.381 0.285 0.154 0.196 0.206 0.275
bai2 0.17 0.243 0.393 0.243 0.117 0.168 0.179 0.254
eif5a2 0.17 0.287 0.428 0.175 0.128 0.176 0.193 0.272
ivl 0.17 0.251 0.326 0.213 0.118 0.139 0.152 0.208
gpr26 0.17 0.205 0.295 0.199 0.12 0.181 0.187 0.235
zc3h18 0.17 0.255 0.417 0.229 0.217 0.161 0.173 0.255
trpm6 0.17 0.214 0.295 0.226 0.118 0.18 0.187 0.234
pdcd?7 0.17 0.229 0.312 0.23 0.157 0.146 0.155 0.209
dcps 0.17 0.236 0.429 0.22 0.13 0.164 0.174 0.261
safb 0.17 0.232 0.354 0.18 0.38 0.14 0.15 0.217
ifi35 0.17 0.199 0.318 0.231 0.186 0.133 0.138 0.199
fabp5 0.17 0.256 0.376 0.199 0.145 0.163 0.176 0.244
tmem138 0.169 0.221 0.254 0.125 0.107 0.226 0.233 0.262
eif3m 0.169 0.243 0.392 0.206 0.171 0.18 0.191 0.265
rpl29 0.17 0.244 0.347 0.21 0.119 0.17 0.181 0.241
bach2 0.169 0.251 0.382 0.213 0.205 0.136 0.149 0.222
crnn 0.169 0.274 0.42 0.192 0.153 0.156 0.171 0.251
elavl4 0.169 0.265 0.385 0.201 0.117 0.179 0.193 0.261
hintlpl 0.169 0.226 0.296 0.142 0.11 0.192 0.201 0.245
c2orf40 0.17 0.302 0.386 0.17 0.107 0.184 0.203 0.266
mrps27 0.17 0.251 0.466 0.237 0.164 0.177 0.189 0.285
fam134c 0.17 0.211 0.251 0.138 0.186 0.168 0.175 0.21
snord12c 0.17 0.244 0.412 0.212 0.179 0.197 0.208 0.286
phf5a 0.17 0.225 0.386 0.209 0.132 0.186 0.194 0.268
hhex 0.17 0.202 0.18 0.106 0.127 0.194 0.199 0.211
mtx3 0.17 0.235 0.302 0.167 0.125 0.212 0.221 0.264
mob4 0.17 0.236 0.359 0.256 0.106 0.182 0.192 0.256
oxrl 0.14 0.182 0.278 0.136 0.101 0.14 0.147 0.196
s100a4 0.14 0.218 0.287 0.172 0.111 0.158 0.169 0.215
rps15 0.115 0.204 0.385 0.162 0.144 0.123 0.135 0.217
fitm1 0.115 0.163 0.304 0.171 0.126 0.115 0.122 0.185
tceb3c 0.115 0.193 0.329 0.172 0.185 0.123 0.135 0.2
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trappc6b 0.115 0.192 0.379 0.189 0.148 0.137 0.148 0.228
bola3 0.115 0.186 0.379 0.234 0.114 0.127 0.137 0.219
c120rf75 0.115 0.187 0.295 0.146 0.129 0.11 0.12 0.177
cox6¢ 0.115 0.19 0.343 0.215 0.179 0.121 0.132 0.203
acsbg2 0.115 0.132 0.155 0.131 0.126 0.111 0.114 0.135
ano7 0.115 0.185 0.327 0.199 0.164 0.123 0.133 0.199
rgpdl 0.116 0.2 0.332 0.124 0.168 0.122 0.134 0.2

rgpd4 0.116 0.2 0.332 0.124 0.168 0.122 0.134 0.2

rgpd3 0.116 0.2 0.332 0.124 0.168 0.122 0.134 0.2

map7 0.115 0.193 0.288 0.168 0.166 0.112 0.124 0.178
clnslapl 0.115 0.144 0.18 0.121 0.107 0.13 0.134 0.159
gca 0.115 0.164 0.29 0.151 0.105 0.1 0.108 0.167
nudt21 0.115 0.182 0.427 0.205 0.173 0.127 0.136 0.234
prdm8 0.115 0.19 0.363 0.152 0.121 0.113 0.124 0.202
nynrin 0.115 0.189 0.332 0.166 0.135 0.135 0.146 0.212
dmxI2 0.114 0.159 0.252 0.138 0.108 0.116 0.123 0.17
rlf 0.114 0.151 0.247 0.222 0.104 0.104 0.109 0.157
pan3 0.114 0.163 0.39 0.175 0.109 0.12 0.127 0.216
rab39b 0.114 0.146 0.204 0.125 0.105 0.115 0.12 0.154
srsf12 0.114 0.185 0.459 0.179 0.214 0.131 0.141 0.247
pexlla 0.114 0.173 0.31 0.207 0.12 0.114 0.123 0.186
timm10 0.114 0.209 0.413 0.19 0.121 0.127 0.141 0.23
znf689 0.114 0.164 0.23 0.18 0.137 0.103 0.11 0.151
nsdl 0.115 0.159 0.266 0.124 0.319 0.152 0.158 0.205
ssx4b 0.115 0.217 0.297 0.171 0.187 0.115 0.13 0.183
aspscrl 0.115 0.183 0.286 0.164 0.11 0.128 0.138 0.191
Ipin3 0.115 0.151 0.246 0.122 0.143 0.122 0.127 0.173
maprel 0.115 0.166 0.248 0.111 0.148 0.182 0.189 0.227
ptmap4 0.115 0.215 0.404 0.205 0.163 0.116 0.13 0.217
potea 0.115 0.174 0.265 0.144 0.189 0.113 0.121 0.171
rfk 0.115 0.159 0.254 0.118 0.11 0.112 0.118 0.166
rgpd2 0.116 0.2 0.332 0.124 0.168 0.122 0.134 0.2

papola 0.116 0.188 0.432 0.216 0.182 0.115 0.125 0.224
b3gnt2 0.116 0.2 0.23 0.181 0.133 0.126 0.138 0.172
u2afll4 0.116 0.198 0.352 0.205 0.206 0.118 0.13 0.202
arf4pl 0.116 0.195 0.317 0.245 0.111 0.134 0.145 0.206
rpl28 0.116 0.188 0.34 0.158 0.111 0.124 0.134 0.203
nanos3 0.116 0.201 0.163 0.115 0.133 0.102 0.115 0.129
secl412 0.116 0.159 0.23 0.126 0.125 0.135 0.141 0.179
kif5b 0.116 0.17 0.325 0.182 0.137 0.139 0.147 0.213
znf123p 0.116 0.196 0.308 0.179 0.183 0.13 0.141 0.199
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toplmt 0.116 0.193 0.386 0.176 0.115 0.118 0.129 0.213
ubr4 0.117 0.214 0.337 0.169 0.106 0.124 0.138 0.203
spef2 0.117 0.182 0.228 0.147 0.206 0.133 0.143 0.177
prmtl 0.117 0.185 0.376 0.194 0.239 0.115 0.125 0.207
h3f3ap5 0.117 0.195 0.405 0.19 0.239 0.139 0.15 0.237
h3f3ap6 0.117 0.195 0.405 0.19 0.239 0.139 0.15 0.237
cwc22 0.116 0.2 0.387 0.155 0.122 0.12 0.132 0.215
h3f3ap3 0.117 0.195 0.405 0.19 0.239 0.139 0.15 0.237
me2 0.116 0.141 0.211 0.156 0.136 0.122 0.126 0.162
polrlc 0.116 0.197 0.383 0.185 0.12 0.131 0.143 0.224
cabinl 0.116 0.166 0.303 0.175 0.119 0.11 0.118 0.18
rps24 0.116 0.206 0.353 0.207 0.111 0.14 0.153 0.222
pnpla5 0.116 0.155 0.298 0.125 0.122 0.129 0.135 0.195
kiflb 0.116 0.18 0.271 0.156 0.105 0.119 0.128 0.178
c120rf39 0.116 0.165 0.25 0.155 0.103 0.133 0.14 0.184
agpat2 0.116 0.146 0.215 0.152 0.111 0.118 0.123 0.16
srrml 0.116 0.199 0.449 0.224 0.175 0.123 0.135 0.237
adam5 0.116 0.17 0.316 0.137 0.103 0.125 0.133 0.197
Ipgatl 0.116 0.149 0.208 0.134 0.132 0.13 0.135 0.169
sartl 0.116 0.2 0.378 0.149 0.105 0.119 0.131 0.211
nat8 0.116 0.177 0.305 0.14 0.13 0.141 0.15 0.208
zscan25 0.116 0.168 0.336 0.169 0.11 0.119 0.127 0.199
tmed1lp 0.116 0.203 0.346 0.211 0.103 0.134 0.147 0.215
parp6 0.116 0.203 0.383 0.168 0.164 0.125 0.137 0.218
folhl 0.116 0.189 0.279 0.15 0.152 0.105 0.116 0.168
pura 0.116 0.193 0.393 0.162 0.177 0.105 0.116 0.204
sec3la 0.114 0.176 0.343 0.218 0.11 0.142 0.15 0.221
zcche7 0.114 0.18 0.274 0.129 0.105 0.131 0.14 0.189
betl 0.113 0.171 0.31 0.188 0.108 0.116 0.125 0.188
padi2 0.113 0.199 0.344 0.188 0.137 0.119 0.131 0.201
bckdha 0.113 0.171 0.342 0.202 0.115 0.133 0.141 0.213
ubglnl 0.113 0.135 0.288 0.102 0.122 0.126 0.129 0.19
cenpn 0.112 0.199 0.359 0.162 0.205 0.112 0.125 0.2

lcnl 0.112 0.184 0.355 0.19 0.107 0.14 0.15 0.223
echsl 0.112 0.164 0.303 0.204 0.149 0.113 0.121 0.183
ssu72 0.113 0.179 0.348 0.166 0.171 0.126 0.136 0.209
c90rfo6 0.113 0.149 0.242 0.103 0.122 0.136 0.141 0.184
mtf2 0.113 0.181 0.283 0.107 0.126 0.12 0.13 0.183
13mbtll 0.113 0.199 0.385 0.121 0.153 0.132 0.144 0.226
slc35b1 0.113 0.179 0.347 0.162 0.112 0.119 0.129 0.202
parpl10 0.113 0.15 0.301 0.128 0.146 0.136 0.142 0.203
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prmt5 0.113 0.197 0.35 0.183 0.165 0.118 0.13 0.203
samd9l 0.113 0.182 0.277 0.135 0.113 0.109 0.119 0.171
brd9 0.113 0.173 0.276 0.123 0.105 0.122 0.131 0.183
srsf10 0.112 0.162 0.313 0.168 0.104 0.115 0.122 0.188
rn7sk 0.112 0.189 0.433 0.186 0.207 0.119 0.13 0.229
ezh2 0.112 0.194 0.291 0.12 0.135 0.113 0.125 0.18
luc7l 0.112 0.151 0.229 0.126 0.181 0.132 0.137 0.177
polr2j 0.112 0.201 0.408 0.169 0.119 0.135 0.148 0.236
nfia 0.112 0.17 0.214 0.123 0.108 0.117 0.126 0.159
hdhd1 0.112 0.185 0.326 0.203 0.125 0.13 0.14 0.205
tnfaipl 0.112 0.156 0.246 0.126 0.127 0.122 0.128 0.173
ccne 0.112 0.232 0.358 0.165 0.138 0.112 0.129 0.199
thap10 0.112 0.185 0.314 0.128 0.156 0.112 0.122 0.185
Irrc49 0.112 0.185 0.314 0.128 0.156 0.112 0.122 0.185
rp24 0.112 0.173 0.264 0.167 0.128 0.133 0.142 0.189
glecil 0.112 0.162 0.199 0.143 0.372 0.101 0.109 0.14
psmb5 0.112 0.183 0.3 0.141 0.125 0.107 0.118 0.177
lyzl4 0.112 0.185 0.283 0.189 0.114 0.101 0.112 0.166
wdr74 0.112 0.211 0.389 0.151 0.137 0.137 0.151 0.231
gludl 0.112 0.175 0.344 0.162 0.155 0.125 0.134 0.207
rprm 0.112 0.197 0.323 0.112 0.162 0.103 0.115 0.18
ppplr2pl 0.113 0.219 0.385 0.201 0.161 0.14 0.154 0.232
aszl 0.113 0.202 0.354 0.195 0.147 0.128 0.14 0.212
tripll 0.114 0.17 0.265 0.181 0.127 0.133 0.141 0.189
lonpl 0.114 0.184 0.352 0.19 0.139 0.125 0.135 0.209
poteg 0.114 0.19 0.356 0.157 0.154 0.115 0.126 0.202
trim24 0.114 0.15 0.299 0.13 0.526 0.112 0.117 0.181
dmrt3 0.114 0.178 0.233 0.117 0.157 0.151 0.16 0.195
wdr75 0.113 0.198 0.351 0.149 0.143 0.122 0.134 0.206
nip7 0.114 0.182 0.406 0.197 0.107 0.115 0.125 0.216
mfsd11 0.114 0.184 0.378 0.216 0.145 0.131 0.141 0.222
polr2g 0.114 0.183 0.29 0.14 0.107 0.141 0.151 0.204
tcirgl 0.114 0.178 0.26 0.141 0.113 0.104 0.114 0.162
clipl 0.114 0.19 0.305 0.167 0.108 0.139 0.149 0.206
gtf2ird2b 0.114 0.172 0.288 0.172 0.164 0.133 0.141 0.196
ube2l6 0.114 0.162 0.329 0.132 0.171 0.148 0.155 0.222
or8j2 0.114 0.171 0.267 0.121 0.128 0.134 0.142 0.19
h2afz 0.114 0.209 0.417 0.132 0.177 0.113 0.127 0.219
tmem30c 0.114 0.178 0.325 0.144 0.104 0.146 0.155 0.219
adprh 0.113 0.202 0.395 0.2 0.158 0.119 0.132 0.217
prmt3 0.113 0.177 0.404 0.194 0.176 0.111 0.12 0.213
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exosc8 0.113 0.181 0.323 0.144 0.113 0.128 0.138 0.203
mis18bp1 0.113 0.192 0.299 0.145 0.113 0.123 0.134 0.19
phf1 0.113 0.188 0.286 0.103 0.116 0.121 0.132 0.185
donson 0.113 0.174 0.256 0.179 0.122 0.118 0.127 0.173
fmn2 0.113 0.162 0.241 0.118 0.125 0.113 0.121 0.164
uty 0.113 0.195 0.267 0.134 0.213 0.108 0.12 0.167
hprtl 0.113 0.175 0.235 0.117 0.108 0.117 0.126 0.165
clps 0.113 0.181 0.304 0.185 0.103 0.117 0.126 0.186
ctns 0.113 0.18 0.329 0.172 0.123 0.124 0.133 0.201
scarna2 0.113 0.218 0.409 0.175 0.169 0.129 0.144 0.23
igfn1 0.113 0.158 0.332 0.173 0.137 0.125 0.132 0.203
angptl4 0.113 0.148 0.179 0.103 0.124 0.113 0.119 0.145
hmgn1 0.113 0.192 0.397 0.202 0.191 0.1 0.112 0.201
snapc5 0.113 0.176 0.358 0.181 0.157 0.116 0.125 0.203
atg10 0.113 0.169 0.327 0.112 0.104 0.107 0.115 0.185
anp32b 0.117 0.208 0.296 0.178 0.132 0.102 0.116 0.171
pip 0.117 0.188 0.235 0.167 0.123 0.12 0.13 0.168
pygm 0.12 0.176 0.309 0.17 0.151 0.139 0.147 0.207
rybp 0.12 0.181 0.301 0.127 0.158 0.112 0.121 0.18
loc652993 0.12 0.181 0.315 0.147 0.125 0.132 0.141 0.203
arid3a 0.119 0.218 0.349 0.157 0.172 0.106 0.12 0.19
rusc2 0.119 0.169 0.303 0.201 0.11 0.112 0.119 0.181
kik11 0.119 0.21 0.302 0.146 0.162 0.111 0.124 0.181
alppl2 0.119 0.213 0.306 0.196 0.113 0.119 0.132 0.189
ass1 0.12 0.185 0.33 0.144 0.157 0.116 0.126 0.194
gtpbp6 0.12 0.18 0.269 0.142 0.121 0.124 0.132 0.181
cox7al 0.12 0.191 0.354 0.181 0.172 0.118 0.128 0.203
paafl 0.12 0.18 0.371 0.145 0.139 0.118 0.127 0.208
bves 0.12 0.188 0.241 0.147 0.113 0.134 0.143 0.181
farpl 0.12 0.172 0.224 0.16 0.145 0.129 0.137 0.172
ube2c 0.12 0.226 0.364 0.134 0.118 0.138 0.153 0.223
mir18b 0.12 0.199 0.271 0.102 0.143 0.11 0.121 0.169
pagrs 0.12 0.16 0.187 0.144 0.126 0.103 0.11 0.137
st7-ot3 0.119 0.194 0.318 0.176 0.141 0.134 0.145 0.205
prelp 0.119 0.175 0.278 0.146 0.118 0.135 0.143 0.194
csn3 0.119 0.187 0.322 0.22 0.101 0.113 0.123 0.188
gemins 0.119 0.188 0.385 0.222 0.103 0.121 0.131 0.215
mir605 0.119 0.15 0.198 0.108 0.113 0.104 0.109 0.142
hdgfl1 0.119 0.175 0.29 0.126 0.14 0.127 0.136 0.191
orcé 0.119 0.22 0.381 0.161 0.111 0.126 0.14 0.218
phgdh 0.119 0.197 0.3 0.141 0.127 0.117 0.128 0.185
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khnyn 0.119 0.194 0.358 0.178 0.124 0.135 0.146 0.219
stox1 0.119 0.171 0.215 0.152 0.114 0.112 0.12 0.154
heih 0.119 0.199 0.289 0.127 0.122 0.112 0.123 0.177
wash6p 0.119 0.187 0.297 0.181 0.167 0.115 0.125 0.183
med7 0.119 0.166 0.25 0.143 0.244 0.14 0.146 0.189
S0x6 0.119 0.161 0.159 0.11 0.186 0.108 0.115 0.133
spry4-itl 0.119 0.196 0.313 0.125 0.101 0.138 0.149 0.208
gaecl 0.119 0.188 0.219 0.13 0.108 0.155 0.164 0.193
mir5047 0.119 0.202 0.392 0.153 0.149 0.126 0.138 0.222
trim3 0.119 0.152 0.28 0.129 0.132 0.161 0.165 0.217
orlgl 0.12 0.166 0.236 0.153 0.161 0.121 0.128 0.168
trntl 0.12 0.188 0.378 0.181 0.129 0.123 0.133 0.214
ntm 0.121 0.205 0.351 0.167 0.138 0.142 0.154 0.223
dhx15 0.121 0.207 0.493 0.229 0.15 0.128 0.141 0.255
zfp82 0.121 0.208 0.314 0.14 0.185 0.123 0.135 0.194
atad2b 0.121 0.225 0.42 0.177 0.242 0.108 0.123 0.214
gagel 0.121 0.233 0.315 0.124 0.14 0.102 0.119 0.177
noval 0.121 0.185 0.295 0.167 0.133 0.139 0.148 0.202
slc7a6 0.121 0.182 0.312 0.175 0.124 0.13 0.139 0.2

kif5a 0.121 0.19 0.348 0.198 0.16 0.143 0.152 0.222
ube3a 0.121 0.181 0.377 0.135 0.125 0.137 0.146 0.227
Idb1 0.121 0.179 0.195 0.119 0.114 0.133 0.142 0.166
mis18a 0.121 0.195 0.292 0.152 0.133 0.123 0.134 0.187
aass 0.122 0.178 0.349 0.145 0.145 0.137 0.145 0.218
bspry 0.121 0.174 0.268 0.211 0.118 0.118 0.126 0.176
dnah6 0.121 0.189 0.351 0.144 0.127 0.146 0.155 0.226
snrpb2 0.121 0.217 0.416 0.252 0.162 0.123 0.136 0.226
dnah10 0.121 0.189 0.351 0.144 0.127 0.146 0.155 0.226
dus4l 0.121 0.162 0.241 0.122 0.13 0.119 0.125 0.168
hibch 0.121 0.191 0.392 0.193 0.141 0.121 0.131 0.217
mirl35al 0.12 0.141 0.136 0.127 0.111 0.166 0.168 0.177
tmem165 0.121 0.176 0.29 0.165 0.117 0.123 0.132 0.187
micul 0.121 0.144 0.174 0.12 0.101 0.124 0.128 0.151
zbtb4 0.12 0.216 0.334 0.156 0.184 0.125 0.139 0.203
fam172a 0.12 0.217 0.314 0.192 0.233 0.11 0.124 0.183
apcddl 0.12 0.177 0.358 0.122 0.12 0.131 0.14 0.216
bok-as1 0.12 0.193 0.284 0.148 0.108 0.117 0.128 0.18
mir652 0.121 0.172 0.222 0.101 0.102 0.123 0.131 0.166
mir571 0.121 0.172 0.222 0.101 0.102 0.123 0.131 0.166
setdb2 0.121 0.197 0.312 0.16 0.219 0.131 0.142 0.201
cmdlh 0.121 0.163 0.22 0.124 0.133 0.131 0.137 0.172
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goltlb 0.121 0.198 0.267 0.169 0.103 0.118 0.13 0.176
ckmtlb 0.121 0.188 0.377 0.206 0.12 0.136 0.146 0.226
wdr43 0.121 0.205 0.419 0.138 0.154 0.136 0.148 0.238
scmhl 0.121 0.178 0.307 0.146 0.202 0.132 0.141 0.201
unc79 0.119 0.156 0.239 0.119 0.144 0.12 0.125 0.168
usp1719p 0.119 0.181 0.323 0.161 0.114 0.137 0.146 0.21
elf2p2 0.117 0.177 0.188 0.173 0.119 0.131 0.139 0.162
zpl 0.117 0.216 0.323 0.206 0.116 0.131 0.145 0.204
phtfl 0.117 0.18 0.263 0.183 0.144 0.133 0.142 0.188
elf2p4 0.117 0.177 0.188 0.173 0.119 0.131 0.139 0.162
elf2pl 0.117 0.177 0.188 0.173 0.119 0.131 0.139 0.162
rbm14-rbm4 0.117 0.174 0.255 0.16 0.109 0.105 0.113 0.16
elf2p3 0.117 0.177 0.188 0.173 0.119 0.131 0.139 0.162
tsku 0.117 0.181 0.177 0.114 0.158 0.144 0.153 0.171
rpll7 0.117 0.181 0.315 0.141 0.155 0.13 0.14 0.202
dhx38 0.118 0.19 0.452 0.162 0.151 0.116 0.127 0.232
aridla 0.118 0.201 0.317 0.125 0.202 0.16 0.171 0.228
ankrd32 0.118 0.181 0.298 0.144 0.114 0.141 0.15 0.206
ftsj3 0.118 0.181 0.422 0.177 0.137 0.119 0.128 0.225
coq7 0.117 0.172 0.352 0.144 0.112 0.124 0.132 0.207
kenk13 0.117 0.164 0.274 0.195 0.105 0.115 0.122 0.176
sptlc3 0.117 0.156 0.29 0.153 0.111 0.127 0.133 0.191
wdfy3 0.117 0.15 0.269 0.126 0.112 0.117 0.122 0.175
manea 0.117 0.159 0.255 0.224 0.121 0.147 0.153 0.197
dtwd2 0.117 0.218 0.404 0.206 0.167 0.117 0.132 0.218
ptmap3 0.117 0.218 0.404 0.206 0.167 0.117 0.132 0.218
ptmap?2 0.117 0.218 0.404 0.206 0.167 0.117 0.132 0.218
sfswap 0.117 0.17 0.316 0.176 0.149 0.126 0.134 0.199
tfap4 0.117 0.197 0.3 0.185 0.122 0.103 0.115 0.173
pex12 0.117 0.185 0.38 0.176 0.143 0.126 0.136 0.218
zbed4 0.117 0.19 0.354 0.156 0.15 0.119 0.13 0.204
vps53 0.117 0.192 0.318 0.179 0.114 0.119 0.13 0.192
znf462 0.117 0.177 0.215 0.108 0.113 0.13 0.138 0.17
krt81 0.117 0.172 0.222 0.157 0.118 0.124 0.132 0.167
cst9lpl 0.117 0.183 0.301 0.121 0.135 0.143 0.153 0.209
wars2 0.117 0.165 0.238 0.146 0.18 0.126 0.133 0.174
hagh 0.117 0.184 0.344 0.192 0.126 0.133 0.143 0.213
rnf125 0.117 0.154 0.248 0.114 0.126 0.129 0.135 0.18
tssk3 0.117 0.155 0.193 0.12 0.148 0.123 0.128 0.157
polr3h 0.117 0.178 0.304 0.147 0.102 0.101 0.111 0.173
h2afy 0.118 0.208 0.377 0.147 0.213 0.123 0.136 0.215
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ociadl 0.118 0.218 0.287 0.169 0.113 0.138 0.152 0.2

linc00470 0.118 0.18 0.241 0.137 0.107 0.137 0.146 0.184
fbxo16 0.118 0.204 0.304 0.198 0.122 0.125 0.137 0.193
gnl3 0.118 0.209 0.354 0.13 0.117 0.107 0.12 0.193
ttlll 0.118 0.159 0.259 0.113 0.104 0.124 0.13 0.178
znf407 0.118 0.158 0.221 0.135 0.123 0.122 0.128 0.165
pld6 0.118 0.176 0.326 0.148 0.172 0.147 0.155 0.22
gng5 0.118 0.142 0.186 0.195 0.1 0.111 0.115 0.145
tafdb 0.118 0.18 0.296 0.14 0.166 0.112 0.121 0.179
apod 0.118 0.183 0.262 0.17 0.12 0.117 0.127 0.173
spg7 0.119 0.183 0.323 0.159 0.151 0.137 0.146 0.21
dhx35 0.119 0.194 0.396 0.165 0.102 0.122 0.133 0.22
smad5-asl 0.119 0.187 0.268 0.171 0.137 0.14 0.15 0.196
slc19a2 0.119 0.187 0.317 0.163 0.108 0.109 0.119 0.183
serbpl 0.119 0.174 0.289 0.153 0.144 0.121 0.129 0.185
abcb6 0.118 0.19 0.364 0.182 0.155 0.105 0.116 0.194
linc00575 0.118 0.196 0.297 0.183 0.138 0.129 0.14 0.195
parpl5 0.118 0.191 0.38 0.173 0.202 0.134 0.145 0.225
gys2 0.118 0.156 0.232 0.164 0.165 0.118 0.124 0.165
sec22a 0.118 0.169 0.318 0.194 0.136 0.147 0.154 0.218
VeX 0.118 0.209 0.358 0.183 0.144 0.136 0.149 0.22
jund 0.118 0.161 0.275 0.182 0.132 0.101 0.108 0.163
cyp51al 0.118 0.169 0.279 0.166 0.107 0.123 0.131 0.184
mterf 0.118 0.187 0.337 0.157 0.186 0.114 0.124 0.194
ggnbpl 0.118 0.187 0.367 0.167 0.238 0.138 0.147 0.224
nrfl 0.118 0.173 0.347 0.133 0.251 0.122 0.131 0.205
ofd1p18y 0.118 0.186 0.314 0.213 0.102 0.144 0.153 0.213
ofd1pl7 0.118 0.186 0.314 0.213 0.102 0.144 0.153 0.213
mybbpla 0.118 0.194 0.352 0.166 0.292 0.124 0.135 0.208
puml 0.118 0.224 0.373 0.159 0.1 0.124 0.139 0.214
acad| 0.118 0.17 0.277 0.157 0.171 0.127 0.134 0.187
fxn 0.118 0.193 0.42 0.167 0.141 0.121 0.132 0.226
cttnbp2 0.118 0.181 0.282 0.162 0.112 0.127 0.136 0.188
dctnl 0.118 0.19 0.32 0.172 0.11 0.134 0.145 0.207
kctd3 0.112 0.149 0.256 0.158 0.114 0.104 0.11 0.161
chst6 0.112 0.169 0.252 0.131 0.101 0.115 0.124 0.169
mapre2 0.104 0.165 0.256 0.128 0.158 0.169 0.177 0.219
kdm6a 0.104 0.194 0.304 0.121 0.188 0.121 0.134 0.191
whscl 0.104 0.156 0.214 0.103 0.113 0.106 0.113 0.15
ift122 0.104 0.14 0.173 0.104 0.111 0.124 0.129 0.153
armex3 0.104 0.153 0.199 0.129 0.193 0.118 0.126 0.156
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cst8 0.104 0.171 0.273 0.141 0.156 0.126 0.135 0.186
znf592 0.104 0.147 0.222 0.115 0.106 0.118 0.125 0.163
slc6a8 0.104 0.169 0.357 0.158 0.16 0.118 0.127 0.205
daz3 0.104 0.183 0.277 0.145 0.251 0.105 0.116 0.169
u2af2 0.104 0.183 0.415 0.188 0.167 0.112 0.123 0.218
asl 0.105 0.179 0.335 0.157 0.156 0.122 0.133 0.202
rfx7 0.105 0.188 0.29 0.131 0.104 0.122 0.134 0.188
cpo 0.104 0.179 0.336 0.165 0.101 0.129 0.139 0.208
tubbl 0.104 0.17 0.26 0.137 0.104 0.118 0.127 0.175
rnul-4 0.104 0.182 0.348 0.168 0.116 0.108 0.119 0.193
sehll 0.104 0.179 0.385 0.19 0.137 0.12 0.131 0.216
phc3 0.104 0.168 0.243 0.128 0.189 0.103 0.113 0.157
snora67 0.104 0.169 0.369 0.149 0.143 0.112 0.121 0.204
polr2j2 0.103 0.195 0.427 0.16 0.178 0.131 0.144 0.239
polr2j3 0.103 0.195 0.427 0.16 0.178 0.131 0.144 0.239
tex10 0.103 0.152 0.348 0.128 0.144 0.124 0.131 0.208
orc5 0.103 0.198 0.387 0.191 0.128 0.129 0.142 0.224
smc6 0.103 0.168 0.423 0.129 0.114 0.142 0.151 0.247
bp4 0.103 0.137 0.221 0.113 0.136 0.121 0.126 0.166
megfl0 0.103 0.156 0.281 0.104 0.111 0.104 0.111 0.169
foxd4l1 0.103 0.158 0.256 0.137 0.228 0.121 0.129 0.177
bhmt2 0.103 0.143 0.233 0.116 0.102 0.1 0.107 0.151
tex15 0.104 0.182 0.205 0.109 0.188 0.112 0.123 0.152
mtfr2 0.104 0.152 0.258 0.157 0.121 0.102 0.109 0.16
snora68 0.104 0.169 0.369 0.149 0.143 0.112 0.121 0.204
morf4 0.104 0.219 0.397 0.136 0.106 0.109 0.126 0.21
slc27a6 0.104 0.13 0.204 0.105 0.103 0.117 0.121 0.157
tceal7 0.103 0.175 0.287 0.133 0.117 0.107 0.118 0.174
olfmll 0.104 0.168 0.259 0.131 0.125 0.106 0.115 0.164
patl2 0.105 0.167 0.314 0.155 0.106 0.118 0.127 0.192
spata25 0.105 0.184 0.242 0.165 0.186 0.113 0.125 0.165
bcorll 0.106 0.184 0.326 0.136 0.234 0.102 0.114 0.181
ndufs3 0.106 0.194 0.401 0.179 0.118 0.121 0.133 0.221
cox4i2 0.106 0.175 0.316 0.177 0.114 0.107 0.117 0.182
did 0.105 0.158 0.303 0.172 0.144 0.119 0.127 0.189
pc 0.105 0.172 0.345 0.149 0.177 0.108 0.118 0.193
aaas 0.105 0.162 0.254 0.131 0.133 0.108 0.116 0.164
theytx 0.105 0.161 0.215 0.155 0.15 0.125 0.133 0.168
Inx2 0.106 0.149 0.206 0.116 0.112 0.107 0.114 0.148
txnl4b 0.106 0.17 0.35 0.171 0.109 0.112 0.122 0.198
zhx1 0.106 0.18 0.33 0.184 0.163 0.114 0.124 0.193
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kif12 0.106 0.177 0.262 0.114 0.111 0.12 0.13 0.178
commd3 0.106 0.172 0.296 0.111 0.111 0.137 0.146 0.203
eya2 0.106 0.153 0.193 0.115 0.15 0.138 0.144 0.171
alpp 0.106 0.192 0.299 0.174 0.101 0.102 0.115 0.173
rab43pl 0.106 0.177 0.342 0.191 0.137 0.123 0.133 0.205
slc25a46 0.106 0.15 0.208 0.109 0.168 0.17 0.176 0.205
pate2 0.105 0.181 0.238 0.134 0.127 0.114 0.125 0.165
cptla 0.105 0.141 0.274 0.136 0.196 0.112 0.117 0.174
asxl3 0.105 0.163 0.295 0.121 0.275 0.12 0.129 0.188
suzl2 0.105 0.18 0.301 0.11 0.162 0.11 0.121 0.18
taflc 0.105 0.187 0.434 0.142 0.231 0.1 0.112 0.213
ndufvl 0.105 0.185 0.395 0.149 0.126 0.114 0.125 0.213
muc3b 0.105 0.163 0.23 0.178 0.1 0.104 0.112 0.153
ebnalbp2 0.105 0.204 0.417 0.183 0.136 0.129 0.143 0.233
syt3 0.105 0.146 0.211 0.152 0.108 0.104 0.11 0.147
polg2 0.105 0.177 0.35 0.186 0.139 0.107 0.117 0.193
krt25 0.105 0.151 0.261 0.107 0.183 0.149 0.155 0.202
eefsec 0.105 0.167 0.333 0.149 0.126 0.109 0.118 0.189
shox 0.105 0.141 0.171 0.111 0.165 0.116 0.121 0.145
sf3a2 0.105 0.174 0.323 0.225 0.218 0.118 0.128 0.195
polr2e 0.105 0.181 0.399 0.193 0.198 0.128 0.138 0.227
pank3 0.105 0.159 0.328 0.159 0.155 0.111 0.118 0.189
ttbk2 0.105 0.161 0.257 0.158 0.127 0.114 0.122 0.17
bp3 0.103 0.137 0.221 0.113 0.136 0.121 0.126 0.166
bp2 0.103 0.137 0.221 0.113 0.136 0.121 0.126 0.166
spanxd 0.101 0.153 0.233 0.126 0.252 0.108 0.116 0.158
ezhl 0.101 0.171 0.277 0.111 0.134 0.114 0.124 0.177
kend3 0.101 0.134 0.205 0.136 0.102 0.101 0.106 0.143
spanxe 0.101 0.153 0.233 0.126 0.252 0.108 0.116 0.158
nme9 0.101 0.188 0.406 0.188 0.131 0.112 0.124 0.215
cepl20 0.101 0.175 0.257 0.107 0.117 0.12 0.13 0.176
gfptl 0.101 0.134 0.23 0.13 0.105 0.105 0.11 0.155
slc25a22 0.101 0.171 0.337 0.164 0.142 0.109 0.119 0.191
xrral 0.101 0.184 0.335 0.161 0.101 0.113 0.125 0.194
anapc7 0.101 0.204 0.358 0.119 0.108 0.108 0.122 0.196
prpsap2 0.101 0.168 0.284 0.155 0.135 0.102 0.112 0.169
hira 0.101 0.186 0.348 0.13 0.188 0.128 0.14 0.212
mripl 0.101 0.19 0.297 0.173 0.144 0.105 0.117 0.175
dpf3 0.101 0.165 0.371 0.139 0.166 0.108 0.117 0.201
raverl 0.101 0.171 0.345 0.187 0.14 0.111 0.121 0.196
nup37 0.101 0.181 0.4 0.177 0.117 0.116 0.127 0.217
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rps12 0.101 0.136 0.168 0.117 0.122 0.126 0.131 0.154
ddx6 0.101 0.163 0.363 0.131 0.135 0.11 0.119 0.2

rbmyl; 0.1 0.176 0.318 0.159 0.195 0.112 0.123 0.188
rbmyld 0.1 0.176 0.318 0.159 0.195 0.112 0.123 0.188
rbmy1b 0.1 0.176 0.318 0.159 0.195 0.112 0.123 0.188
rbmy1f 0.1 0.176 0.318 0.159 0.195 0.112 0.123 0.188
rbmyle 0.1 0.176 0.318 0.159 0.195 0.112 0.123 0.188
nlk 0.453 0.467 0.415 0.374 0.152 0.438 0.443 0.472
lars2 0.1 0.162 0.351 0.162 0.136 0.105 0.114 0.192
kdm2a 0.1 0.159 0.293 0.107 0.165 0.111 0.119 0.179
pabp1l 0.101 0.138 0.259 0.113 0.169 0.102 0.108 0.161
cpsf6 0.101 0.163 0.392 0.187 0.116 0.111 0.12 0.21
gsox1 0.101 0.191 0.396 0.17 0.104 0.111 0.123 0.211
ppplr2p3 0.101 0.139 0.227 0.128 0.121 0.123 0.128 0.169
prd 0.101 0.124 0.165 0.128 0.104 0.109 0.113 0.138
med20 0.101 0.129 0.244 0.117 0.329 0.104 0.108 0.158
aoc2 0.101 0.148 0.21 0.136 0.141 0.108 0.115 0.151
ppp1ril 0.101 0.175 0.275 0.17 0.119 0.11 0.121 0.173
rab9bp1 0.101 0.186 0.415 0.242 0.131 0.116 0.128 0.221
2p3 0.101 0.193 0.312 0.187 0.108 0.108 0.121 0.182
pex3 0.102 0.15 0.313 0.155 0.103 0.112 0.119 0.186
ciba 0.102 0.149 0.29 0.164 0.114 0.104 0.111 0.173
nf638 0.102 0.165 0.334 0.173 0.127 0.109 0.118 0.19
cmc4 0.102 0.174 0.298 0.162 0.108 0.11 0.12 0.18
cntnap2 0.102 0.15 0.221 0.127 0.101 0.131 0.138 0.174
nf468 0.102 0.17 0.366 0.186 0.187 0.124 0.133 0.213
blzf1 0.102 0.159 0.337 0.143 0.102 0.121 0.129 0.202
slc25a13 0.103 0.163 0.274 0.14 0.112 0.107 0.116 0.17
myo15b 0.103 0.154 0.321 0.142 0.104 0.118 0.126 0.195
atod3 0.103 0.18 0.272 0.173 0.121 0.121 0.132 0.181
spint3 0.103 0.16 0.276 0.138 0.136 0.118 0.126 0.18
slc3gad 0.103 0.152 0.232 0.125 0.127 0.123 0.13 0.171
rnf20 0.103 0.195 0.419 0.139 0.149 0.115 0.128 0.222
csnls2bp 0.103 0.176 0.31 0.198 0.132 0.105 0.115 0.179
wwcl 0.103 0.133 0.159 0.122 0.102 0.106 0.111 0.133
spespl 0.103 0.168 0.221 0.163 0.121 0.117 0.126 0.162
prmt8 0.102 0.165 0.316 0.118 0.174 0.129 0.138 0.202
lgsn 0.102 0.156 0.231 0.124 0.108 0.114 0.122 0.162
rbekl 0.102 0.105 0.195 0.114 0.124 0.13 0.131 0.166
fopnl 0.102 0.146 0.251 0.147 0.109 0.122 0.129 0.176
eml1 0.102 0.161 0.253 0.14 0.106 0.131 0.139 0.184
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rpl9 0.102 0.166 0.365 0.166 0.116 0.107 0.116 0.198
tex22 0.102 0.181 0.357 0.195 0.193 0.104 0.116 0.193
pabpnl 0.101 0.173 0.394 0.148 0.129 0.12 0.13 0.219
dph5 0.102 0.154 0.203 0.114 0.166 0.107 0.115 0.148
dhrs412 0.102 0.189 0.409 0.18 0.132 0.118 0.13 0.221
rps28 0.102 0.157 0.201 0.13 0.264 0.117 0.125 0.156
mocs2 0.102 0.184 0.425 0.188 0.14 0.122 0.133 0.23
wfdc2 0.102 0.192 0.231 0.101 0.101 0.116 0.128 0.164
slc43al 0.102 0.186 0.298 0.155 0.131 0.114 0.126 0.184
tcte3 0.102 0.162 0.267 0.142 0.145 0.13 0.138 0.188
murc 0.102 0.135 0.304 0.179 0.103 0.121 0.126 0.191
scamp4 0.102 0.149 0.254 0.169 0.139 0.129 0.135 0.183
parpll 0.106 0.19 0.373 0.147 0.149 0.125 0.137 0.217
c9orf3 0.106 0.161 0.298 0.104 0.114 0.111 0.119 0.18
ketd7 0.11 0.151 0.314 0.117 0.106 0.134 0.14 0.206
akrlb10 0.11 0.173 0.339 0.148 0.114 0.104 0.113 0.187
eml3 0.11 0.196 0.314 0.156 0.146 0.141 0.152 0.211
mroh2b 0.11 0.18 0.296 0.139 0.139 0.135 0.145 0.201
yipfl 0.11 0.143 0.21 0.119 0.133 0.127 0.132 0.167
slc25a2 0.109 0.144 0.171 0.124 0.111 0.125 0.13 0.153
rbmé 0.109 0.184 0.264 0.177 0.119 0.111 0.122 0.17
lars 0.11 0.181 0.386 0.161 0.115 0.108 0.118 0.205
dbi 0.11 0.168 0.288 0.151 0.152 0.116 0.125 0.181
wdr61 0.11 0.169 0.269 0.151 0.163 0.105 0.113 0.165
napll2 0.11 0.192 0.318 0.134 0.157 0.128 0.14 0.201
rnfll3a 0.11 0.189 0.343 0.175 0.168 0.119 0.131 0.201
h3f3a 0.11 0.195 0.402 0.171 0.246 0.112 0.124 0.213
acyl 0.11 0.196 0.392 0.199 0.121 0.108 0.12 0.207
elovll 0.11 0.182 0.343 0.152 0.118 0.112 0.122 0.195
nova2 0.11 0.181 0.319 0.162 0.119 0.134 0.144 0.207
tubb 0.109 0.19 0.386 0.191 0.1 0.128 0.14 0.223
cep350 0.109 0.162 0.28 0.13 0.237 0.117 0.125 0.179
tmem181 0.109 0.167 0.283 0.133 0.124 0.11 0.118 0.174
clorf52 0.109 0.171 0.256 0.134 0.136 0.105 0.114 0.162
znf847p 0.109 0.171 0.256 0.134 0.136 0.105 0.114 0.162
ubpl 0.109 0.162 0.218 0.141 0.115 0.102 0.11 0.148
spagllb 0.109 0.18 0.29 0.145 0.224 0.129 0.139 0.193
atplb4 0.109 0.158 0.226 0.143 0.138 0.125 0.132 0.17
atxn2l 0.109 0.145 0.215 0.167 0.106 0.103 0.108 0.147
gm140 0.109 0.171 0.256 0.134 0.136 0.105 0.114 0.162
pdzrn4 0.109 0.135 0.205 0.119 0.1 0.113 0.117 0.153
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dmkn 0.109 0.148 0.187 0.141 0.126 0.114 0.12 0.148
krt74 0.109 0.168 0.216 0.104 0.129 0.134 0.142 0.175
rnf103 0.109 0.151 0.315 0.106 0.131 0.146 0.152 0.217
luzp4 0.109 0.212 0.323 0.145 0.142 0.112 0.127 0.189
meaf6 0.109 0.185 0.416 0.133 0.21 0.101 0.112 0.208
fam120b 0.109 0.158 0.307 0.127 0.274 0.131 0.138 0.201
scand2p 0.109 0.17 0.335 0.185 0.102 0.134 0.142 0.212
celf4 0.11 0.16 0.237 0.12 0.147 0.114 0.122 0.164
zpbp 0.11 0.201 0.359 0.204 0.125 0.133 0.145 0.218
hoxd-as1 0.111 0.178 0.235 0.105 0.109 0.105 0.115 0.155
mcrsl 0.111 0.175 0.374 0.131 0.118 0.107 0.116 0.2

odcl 0.111 0.198 0.337 0.158 0.155 0.122 0.135 0.202
impdhlpll 0.111 0.175 0.274 0.155 0.159 0.134 0.142 0.192
ndufal2 0.111 0.168 0.297 0.184 0.148 0.125 0.133 0.192
pafahlblp2 0.111 0.18 0.274 0.144 0.142 0.137 0.146 0.195
kenipl 0.111 0.158 0.263 0.191 0.1 0.106 0.113 0.164
hpgds 0.111 0.158 0.194 0.153 0.119 0.101 0.108 0.139
dguok 0.111 0.181 0.336 0.161 0.122 0.125 0.135 0.204
ervk-6 0.112 0.196 0.403 0.197 0.196 0.107 0.119 0.209
mcmbp 0.112 0.22 0.415 0.192 0.112 0.128 0.143 0.232
tekt2 0.112 0.204 0.34 0.186 0.169 0.127 0.14 0.207
glud2 0.112 0.176 0.368 0.208 0.157 0.132 0.142 0.221
phf7 0.112 0.205 0.314 0.158 0.24 0.115 0.128 0.188
fabp4 0.111 0.147 0.197 0.122 0.135 0.111 0.117 0.149
wbscr22 0.111 0.207 0.348 0.123 0.19 0.109 0.123 0.194
pafahlblpl 0.111 0.18 0.274 0.144 0.142 0.137 0.146 0.195
krt32 0.111 0.168 0.206 0.111 0.118 0.131 0.14 0.169
gatc 0.11 0.162 0.379 0.166 0.1 0.141 0.148 0.231
qrsll 0.11 0.162 0.379 0.166 0.1 0.141 0.148 0.231
dpy1912 0.11 0.171 0.297 0.152 0.159 0.13 0.138 0.196
rpl4 0.11 0.183 0.362 0.201 0.117 0.119 0.129 0.206
rnfé 0.11 0.151 0.212 0.112 0.181 0.113 0.119 0.155
synm 0.11 0.17 0.249 0.167 0.103 0.113 0.122 0.166
txnrd3 0.11 0.145 0.245 0.109 0.111 0.103 0.108 0.156
acssl 0.11 0.149 0.284 0.118 0.136 0.106 0.112 0.171
ube2ql 0.11 0.174 0.351 0.17 0.131 0.131 0.14 0.215
mirl37 0.111 0.181 0.258 0.115 0.102 0.104 0.115 0.162
dfna5 0.111 0.176 0.263 0.143 0.12 0.136 0.145 0.191
mirl827 0.111 0.199 0.3 0.156 0.175 0.114 0.126 0.183
snrpc 0.111 0.207 0.457 0.227 0.17 0.111 0.124 0.229
fendrr 0.111 0.2 0.342 0.118 0.114 0.116 0.129 0.198
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mirl287 0.111 0.166 0.273 0.129 0.124 0.129 0.137 0.188
rbbp6 0.109 0.203 0.406 0.144 0.262 0.102 0.116 0.206
tead4 0.109 0.176 0.218 0.11 0.173 0.115 0.125 0.159
med17 0.107 0.152 0.292 0.144 0.249 0.115 0.122 0.182
rn7sl3 0.107 0.165 0.328 0.158 0.149 0.102 0.11 0.181
celfl 0.107 0.181 0.342 0.164 0.158 0.108 0.119 0.191
slc27a5 0.107 0.143 0.27 0.147 0.139 0.137 0.142 0.194
atp5b 0.107 0.166 0.312 0.154 0.102 0.11 0.119 0.184
aasth13 0.107 0.15 0.215 0.124 0.123 0.106 0.112 0.15
aasth8 0.107 0.15 0.215 0.124 0.123 0.106 0.112 0.15
sf3b3 0.107 0.176 0.368 0.186 0.195 0.112 0.122 0.203
crem 0.107 0.128 0.173 0.14 0.126 0.106 0.11 0.137
fndcl 0.107 0.148 0.185 0.14 0.114 0.109 0.115 0.143
ctbp2 0.107 0.168 0.287 0.106 0.14 0.103 0.112 0.17
kdm2b 0.107 0.177 0.321 0.134 0.119 0.112 0.122 0.188
ubedb 0.107 0.172 0.357 0.129 0.104 0.121 0.13 0.208
ndufa6 0.107 0.165 0.316 0.185 0.143 0.115 0.123 0.189
ap3s2 0.107 0.157 0.261 0.206 0.102 0.113 0.12 0.17
rtnl 0.107 0.182 0.325 0.18 0.136 0.13 0.14 0.206
aasth10 0.107 0.15 0.215 0.124 0.123 0.106 0.112 0.15
aasth12 0.107 0.15 0.215 0.124 0.123 0.106 0.112 0.15
defb116 0.106 0.166 0.247 0.108 0.114 0.101 0.11 0.155
degs2 0.106 0.168 0.29 0.194 0.17 0.122 0.131 0.187
dux4l15 0.106 0.205 0.345 0.178 0.122 0.124 0.138 0.206
ythdcl 0.106 0.152 0.289 0.252 0.127 0.103 0.11 0.17
cyp4f3 0.106 0.166 0.254 0.162 0.113 0.104 0.113 0.161
itfg3 0.106 0.185 0.341 0.175 0.152 0.136 0.147 0.216
rpl23ap5 0.106 0.185 0.341 0.175 0.152 0.136 0.147 0.216
psmd3 0.106 0.185 0.336 0.18 0.105 0.112 0.124 0.194
tfb2m 0.106 0.159 0.322 0.128 0.193 0.123 0.131 0.198
spop 0.107 0.147 0.266 0.109 0.134 0.123 0.129 0.181
aasthll 0.107 0.15 0.215 0.124 0.123 0.106 0.112 0.15
aasth9 0.107 0.15 0.215 0.124 0.123 0.106 0.112 0.15
taar3 0.106 0.137 0.198 0.116 0.137 0.108 0.113 0.146
kiaa0391 0.106 0.17 0.323 0.159 0.1 0.126 0.135 0.201
nasppl 0.106 0.196 0.366 0.2 0.16 0.122 0.135 0.212
msmb 0.106 0.196 0.302 0.138 0.206 0.114 0.126 0.184
cpsl 0.107 0.18 0.298 0.148 0.168 0.11 0.12 0.179
actn2 0.107 0.151 0.251 0.172 0.109 0.109 0.115 0.164
cyyrl 0.108 0.157 0.186 0.115 0.284 0.13 0.137 0.162
mpzI3 0.108 0.167 0.204 0.13 0.204 0.118 0.126 0.157
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slc3al 0.108 0.176 0.302 0.171 0.128 0.127 0.136 0.195
besil 0.108 0.199 0.397 0.153 0.111 0.124 0.136 0.222
zp2 0.108 0.187 0.303 0.191 0.104 0.138 0.149 0.206
znf382 0.108 0.182 0.387 0.136 0.245 0.137 0.147 0.231
dcplb 0.108 0.184 0.416 0.175 0.141 0.12 0.131 0.225
gabpbl 0.108 0.175 0.254 0.153 0.153 0.118 0.127 0.172
dnah3 0.108 0.172 0.301 0.119 0.175 0.135 0.144 0.202
mtl5 0.109 0.191 0.339 0.154 0.113 0.125 0.136 0.205
Ism10 0.109 0.196 0.421 0.176 0.137 0.118 0.13 0.224
znf593 0.109 0.168 0.351 0.149 0.126 0.117 0.125 0.202
abracl 0.108 0.162 0.289 0.156 0.119 0.103 0.111 0.17
usp51 0.108 0.18 0.3 0.176 0.111 0.108 0.118 0.178
sezb 0.108 0.161 0.213 0.115 0.117 0.112 0.119 0.154
mstol 0.108 0.179 0.372 0.14 0.104 0.139 0.149 0.228
acot7 0.108 0.171 0.336 0.194 0.159 0.116 0.125 0.196
Ssx3 0.108 0.194 0.268 0.149 0.154 0.103 0.116 0.164
sh3tc2 0.108 0.169 0.274 0.162 0.12 0.121 0.13 0.182
psmd7 0.108 0.182 0.43 0.187 0.19 0.146 0.156 0.252
cbing 0.108 0.155 0.186 0.133 0.127 0.105 0.112 0.14
znfl155 0.108 0.182 0.349 0.155 0.167 0.121 0.131 0.205
chchd3 0.108 0.168 0.278 0.18 0.107 0.11 0.118 0.173
tywl 0.107 0.161 0.31 0.168 0.122 0.118 0.125 0.19
tywlb 0.107 0.161 0.31 0.168 0.122 0.118 0.125 0.19
0ip5 0.108 0.189 0.313 0.131 0.115 0.109 0.12 0.183
edc4 0.108 0.182 0.343 0.187 0.126 0.119 0.13 0.202
fgfrlop 0.108 0.142 0.198 0.131 0.148 0.112 0.117 0.15
copséd 0.108 0.156 0.314 0.175 0.103 0.132 0.139 0.204
chod| 0.108 0.204 0.315 0.173 0.126 0.106 0.12 0.181
appbp2 0.108 0.155 0.318 0.129 0.226 0.117 0.124 0.192
duxl 0.108 0.184 0.341 0.209 0.169 0.126 0.136 0.206
dux5 0.108 0.184 0.341 0.209 0.169 0.126 0.136 0.206
c7orfl3 0.122 0.189 0.392 0.171 0.162 0.155 0.164 0.247
srsfl 0.122 0.211 0.448 0.22 0.143 0.126 0.139 0.239
abi3 0.133 0.176 0.271 0.175 0.103 0.121 0.127 0.178
wbp4 0.133 0.169 0.281 0.246 0.142 0.139 0.145 0.197
wnk2 0.133 0.189 0.283 0.169 0.105 0.102 0.111 0.165
znf764 0.133 0.199 0.268 0.143 0.39 0.117 0.127 0.173
agpat6 0.133 0.198 0.318 0.172 0.248 0.141 0.151 0.211
atp8b2 0.133 0.182 0.273 0.158 0.144 0.145 0.152 0.2

sez6l 0.133 0.176 0.225 0.129 0.101 0.158 0.164 0.197
fscn3 0.133 0.213 0.376 0.203 0.101 0.164 0.175 0.248
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aire 0.133 0.216 0.238 0.153 0.165 0.106 0.118 0.155
chchd? 0.134 0.196 0.317 0.15 0.117 0.122 0.131 0.193
ribc2 0.134 0.2 0.301 0.222 0.121 0.13 0.139 0.195
cxorf27 0.134 0.194 0.287 0.135 0.149 0.164 0.173 0.221
amd1 0.134 0.225 0.389 0.202 0.114 0.143 0.156 0.234
Irpprc 0.134 0.189 0.307 0.195 0.2 0.138 0.146 0.204
tceal8 0.133 0.207 0.333 0.162 0.14 0.134 0.145 0.209
sergef 0.134 0.206 0.431 0.26 0.117 0.156 0.166 0.259
clintl 0.133 0.183 0.348 0.23 0.113 0.135 0.143 0.215
cretl 0.133 0.162 0.26 0.159 0.113 0.116 0.121 0.17
esxl 0.133 0.217 0.247 0.135 0.172 0.142 0.155 0.19
stard10 0.133 0.189 0.277 0.148 0.18 0.124 0.133 0.183
cnotl 0.133 0.21 0.403 0.178 0.229 0.166 0.177 0.259
ampd3 0.133 0.206 0.383 0.224 0.139 0.135 0.146 0.226
ano6 0.133 0.18 0.231 0.159 0.116 0.149 0.156 0.191
rhoxfl 0.133 0.183 0.219 0.132 0.161 0.13 0.138 0.17
htra4 0.133 0.214 0.29 0.163 0.125 0.123 0.135 0.186
akl 0.133 0.201 0.382 0.198 0.15 0.151 0.161 0.239
pex5l 0.133 0.177 0.267 0.185 0.108 0.118 0.125 0.175
ervk-4 0.133 0.186 0.356 0.139 0.127 0.125 0.134 0.208
slc10a7 0.133 0.176 0.306 0.158 0.115 0.148 0.154 0.213
hsd17b7 0.133 0.185 0.238 0.144 0.185 0.121 0.129 0.168
calcoco2 0.133 0.165 0.28 0.13 0.181 0.121 0.126 0.181
ppplr3b 0.133 0.174 0.313 0.163 0.121 0.155 0.161 0.221
irf2bp2 0.133 0.167 0.224 0.162 0.142 0.119 0.125 0.162
pex10 0.133 0.196 0.365 0.183 0.169 0.151 0.16 0.234
ncapg?2 0.134 0.229 0.329 0.149 0.129 0.153 0.166 0.224
mirl8a 0.134 0.182 0.275 0.151 0.116 0.131 0.138 0.188
arid2 0.135 0.21 0.36 0.126 0.218 0.141 0.152 0.223
znf214 0.135 0.195 0.276 0.168 0.167 0.172 0.18 0.224
acsl3 0.135 0.188 0.29 0.158 0.203 0.122 0.13 0.185
mef2a 0.135 0.174 0.291 0.167 0.211 0.113 0.119 0.177
tmem141 0.135 0.189 0.202 0.131 0.106 0.158 0.166 0.189
trappc3 0.135 0.207 0.398 0.21 0.142 0.155 0.165 0.247
afapl 0.135 0.167 0.228 0.202 0.116 0.131 0.136 0.173
pou3f3 0.135 0.202 0.191 0.122 0.182 0.108 0.119 0.142
arsepl 0.135 0.203 0.313 0.164 0.135 0.159 0.169 0.225
orc3 0.135 0.211 0.316 0.172 0.101 0.142 0.153 0.211
rnfl122 0.135 0.199 0.342 0.183 0.157 0.151 0.161 0.227
dnajc4 0.135 0.222 0.398 0.221 0.138 0.139 0.152 0.234
ak4 0.135 0.202 0.347 0.189 0.117 0.113 0.124 0.195
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rasl10a 0.135 0.203 0.289 0.202 0.11 0.147 0.157 0.207
cnbp 0.135 0.202 0.371 0.169 0.127 0.144 0.154 0.229
alyref 0.135 0.205 0.438 0.218 0.126 0.142 0.152 0.248
spidr 0.135 0.188 0.264 0.138 0.101 0.147 0.155 0.199
sept8 0.135 0.2 0.366 0.166 0.13 0.156 0.165 0.238
c2cd4c 0.134 0.159 0.173 0.14 0.125 0.145 0.149 0.169
azinl 0.134 0.233 0.409 0.192 0.14 0.141 0.156 0.239
asns 0.134 0.196 0.336 0.149 0.116 0.125 0.135 0.202
mbnl3 0.134 0.194 0.305 0.151 0.121 0.129 0.138 0.196
znfl17 0.134 0.229 0.411 0.173 0.282 0.145 0.158 0.243
gpr108 0.134 0.202 0.434 0.254 0.103 0.158 0.168 0.262
srsf7 0.134 0.205 0.408 0.217 0.148 0.136 0.146 0.234
sun3 0.134 0.2 0.315 0.171 0.117 0.138 0.147 0.206
znf366 0.134 0.185 0.205 0.11 0.391 0.105 0.114 0.144
napsb 0.134 0.214 0.341 0.205 0.131 0.148 0.159 0.223
cited2 0.134 0.176 0.267 0.11 0.206 0.125 0.132 0.18
lemd1 0.134 0.225 0.284 0.143 0.112 0.128 0.142 0.189
Six5 0.134 0.19 0.243 0.126 0.147 0.168 0.176 0.211
rpl3 0.134 0.204 0.379 0.162 0.142 0.14 0.15 0.228
psmc4 0.134 0.204 0.448 0.169 0.248 0.159 0.169 0.266
ing5 0.134 0.221 0.376 0.12 0.11 0.118 0.131 0.208
bcas4 0.133 0.213 0.338 0.187 0.133 0.132 0.144 0.209
zkscan7 0.133 0.207 0.312 0.166 0.126 0.161 0.172 0.226
gpr82 0.131 0.166 0.234 0.135 0.15 0.138 0.144 0.182
xrnl 0.131 0.187 0.327 0.163 0.135 0.126 0.134 0.2

dcafl3 0.131 0.166 0.241 0.139 0.121 0.138 0.144 0.184
pcat4 0.131 0.199 0.28 0.174 0.141 0.14 0.15 0.198
zmiz2 0.131 0.153 0.149 0.118 0.363 0.116 0.12 0.136
or10j5 0.131 0.188 0.199 0.157 0.12 0.143 0.151 0.175
gprl49 0.131 0.223 0.288 0.176 0.166 0.128 0.142 0.19
defb123 0.131 0.181 0.193 0.185 0.14 0.112 0.12 0.146
defb135 0.131 0.181 0.193 0.185 0.14 0.112 0.12 0.146
macrod1 0.131 0.17 0.179 0.122 0.337 0.103 0.109 0.133
arid3c 0.131 0.205 0.379 0.146 0.284 0.136 0.146 0.225
cdh12 0.131 0.211 0.277 0.143 0.12 0.132 0.143 0.189
tmprss5 0.131 0.211 0.317 0.198 0.117 0.129 0.14 0.199
snord32a 0.131 0.21 0.324 0.191 0.122 0.118 0.13 0.192
synpo2 0.131 0.183 0.361 0.207 0.106 0.137 0.145 0.22
abhd5 0.131 0.172 0.304 0.155 0.128 0.127 0.133 0.194
coro2a 0.131 0.164 0.234 0.125 0.3 0.118 0.124 0.164
slc23al 0.131 0.196 0.347 0.198 0.101 0.132 0.141 0.211
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eifl 0.13 0.22 0.476 0.206 0.133 0.14 0.153 0.259
slc30a3 0.13 0.173 0.257 0.168 0.126 0.121 0.128 0.174
raver2 0.13 0.19 0.34 0.171 0.138 0.121 0.13 0.2

tgfbr3l 0.13 0.226 0.357 0.203 0.185 0.151 0.165 0.232
pabpc5-asl 0.13 0.226 0.357 0.203 0.185 0.151 0.165 0.232
srrm2 0.13 0.213 0.384 0.217 0.188 0.115 0.127 0.208
smim18 0.13 0.226 0.357 0.203 0.185 0.151 0.165 0.232
tfam 0.13 0.198 0.356 0.15 0.231 0.132 0.142 0.214
poteb2 0.131 0.183 0.289 0.157 0.192 0.132 0.14 0.194
nek4 0.131 0.2 0.297 0.177 0.144 0.142 0.152 0.205
tutl 0.131 0.197 0.368 0.214 0.151 0.138 0.148 0.223
prkxpl 0.131 0.221 0.298 0.22 0.14 0.128 0.141 0.193
gfer 0.131 0.22 0.339 0.219 0.119 0.143 0.156 0.219
ghitm 0.131 0.188 0.247 0.156 0.22 0.133 0.142 0.181
potec 0.131 0.183 0.289 0.157 0.192 0.132 0.14 0.194
znfl7 0.131 0.204 0.326 0.166 0.208 0.131 0.141 0.204
creb3I3 0.132 0.156 0.265 0.122 0.159 0.143 0.147 0.196
myl12b 0.132 0.167 0.236 0.178 0.106 0.117 0.123 0.164
rtp3 0.132 0.173 0.221 0.129 0.123 0.131 0.137 0.171
ppfiad 0.132 0.176 0.236 0.167 0.114 0.124 0.131 0.17
gpr50 0.132 0.158 0.221 0.161 0.218 0.129 0.133 0.17
slc38a3 0.132 0.187 0.343 0.159 0.106 0.157 0.165 0.232
snord87 0.132 0.229 0.423 0.181 0.132 0.124 0.138 0.228
mtmr8 0.132 0.143 0.173 0.21 0.106 0.144 0.146 0.168
Irrc8a 0.132 0.2 0.287 0.203 0.112 0.122 0.132 0.184
st3gal3 0.132 0.235 0.313 0.18 0.107 0.127 0.141 0.196
zdhhc7 0.132 0.144 0.201 0.139 0.104 0.161 0.163 0.191
adam3a 0.133 0.21 0.266 0.169 0.112 0.128 0.139 0.182
abhd2 0.133 0.182 0.283 0.153 0.183 0.129 0.136 0.189
pspcl 0.133 0.214 0.431 0.19 0.35 0.135 0.147 0.241
mbnll 0.133 0.202 0.366 0.158 0.115 0.138 0.148 0.222
slc25a18 0.133 0.185 0.327 0.153 0.194 0.164 0.171 0.233
irf2bpl 0.132 0.145 0.225 0.147 0.138 0.13 0.132 0.172
rna28s5 0.132 0.23 0.421 0.17 0.101 0.142 0.156 0.244
myola 0.132 0.198 0.321 0.185 0.105 0.157 0.166 0.225
ptprq 0.132 0.188 0.224 0.149 0.1 0.147 0.155 0.187
hnrnpal 0.132 0.215 0.487 0.242 0.155 0.123 0.135 0.247
ctbpl 0.132 0.181 0.305 0.112 0.213 0.121 0.129 0.189
rbm44 0.132 0.237 0.383 0.235 0.149 0.137 0.152 0.227
trappc2pl 0.132 0.175 0.258 0.145 0.151 0.119 0.126 0.173
ikzf5 0.132 0.182 0.229 0.148 0.117 0.134 0.142 0.177
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wibg 0.132 0.191 0.378 0.195 0.132 0.135 0.143 0.224
trim32 0.132 0.167 0.365 0.135 0.104 0.17 0.175 0.251
trim36 0.132 0.2 0.398 0.188 0.135 0.17 0.179 0.261
tmem135 0.132 0.206 0.384 0.162 0.11 0.124 0.135 0.216
mpegl 0.132 0.224 0.275 0.252 0.13 0.118 0.131 0.177
tmem192 0.132 0.2 0.338 0.184 0.148 0.135 0.145 0.211
spanxal 0.132 0.216 0.289 0.164 0.193 0.137 0.149 0.198
ptx4 0.132 0.163 0.183 0.101 0.114 0.147 0.152 0.174
bcas2 0.132 0.185 0.308 0.166 0.185 0.135 0.143 0.203
tfe3 0.132 0.204 0.235 0.132 0.11 0.119 0.13 0.165
kif17 0.135 0.191 0.31 0.187 0.11 0.147 0.155 0.213
gtpbp10 0.135 0.22 0.449 0.174 0.139 0.144 0.156 0.254
mdpl 0.138 0.188 0.328 0.234 0.106 0.139 0.147 0.212
galr3 0.138 0.18 0.243 0.198 0.105 0.144 0.15 0.189
sh3gll 0.139 0.186 0.295 0.206 0.109 0.149 0.156 0.21
pcdha3 0.138 0.213 0.355 0.186 0.127 0.159 0.17 0.238
ubr2 0.138 0.214 0.381 0.144 0.111 0.148 0.159 0.235
habp4 0.138 0.193 0.326 0.238 0.122 0.13 0.139 0.203
rbm15 0.138 0.198 0.248 0.11 0.317 0.105 0.115 0.156
znf334 0.139 0.226 0.388 0.201 0.164 0.141 0.154 0.232
laspl 0.139 0.201 0.28 0.163 0.105 0.18 0.189 0.233
ckmtla 0.139 0.211 0.395 0.192 0.11 0.157 0.167 0.248
alg3 0.139 0.193 0.233 0.146 0.115 0.141 0.149 0.183
isca2 0.139 0.214 0.391 0.179 0.138 0.154 0.165 0.244
cuedc2 0.139 0.162 0.154 0.142 0.142 0.122 0.127 0.142
rplp2 0.139 0.197 0.355 0.228 0.139 0.13 0.139 0.212
chkb 0.139 0.203 0.3 0.167 0.129 0.159 0.168 0.22
iscal 0.139 0.214 0.385 0.189 0.133 0.147 0.157 0.236
tvp23b 0.138 0.216 0.352 0.183 0.137 0.157 0.168 0.234
tvp23a 0.138 0.216 0.352 0.183 0.137 0.157 0.168 0.234
snord33 0.138 0.211 0.281 0.182 0.101 0.12 0.131 0.18
rpp30 0.138 0.215 0.378 0.199 0.111 0.142 0.153 0.23
rasllla 0.138 0.203 0.344 0.199 0.133 0.155 0.164 0.23
larp7 0.138 0.209 0.382 0.182 0.196 0.13 0.14 0.22
smyd3 0.138 0.211 0.31 0.169 0.112 0.135 0.146 0.202
gadd45gipl 0.138 0.208 0.265 0.181 0.216 0.12 0.131 0.175
med24 0.138 0.167 0.205 0.122 0.492 0.147 0.151 0.18
cnot6 0.138 0.202 0.368 0.183 0.195 0.164 0.173 0.246
pdha2 0.138 0.218 0.374 0.232 0.23 0.141 0.153 0.228
vapa 0.138 0.185 0.316 0.223 0.128 0.137 0.145 0.206
gtf3a 0.138 0.177 0.248 0.181 0.147 0.145 0.151 0.191
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zbtb16 0.138 0.215 0.299 0.157 0.282 0.151 0.162 0.213
tuba8 0.138 0.22 0.411 0.201 0.103 0.167 0.179 0.262
cdc40 0.138 0.204 0.378 0.2 0.118 0.176 0.185 0.26
zdhhc5 0.138 0.168 0.278 0.203 0.114 0.133 0.138 0.191
pnol 0.138 0.231 0.307 0.226 0.127 0.123 0.137 0.191
fgf21 0.139 0.161 0.207 0.122 0.123 0.175 0.179 0.206
ccdc37 0.139 0.222 0.275 0.143 0.131 0.161 0.173 0.214
zdhhc19 0.14 0.181 0.308 0.228 0.111 0.139 0.145 0.204
svop 0.14 0.213 0.392 0.183 0.135 0.163 0.173 0.252
pcgfl 0.14 0.218 0.291 0.139 0.117 0.155 0.167 0.214
filipll 0.14 0.207 0.361 0.157 0.176 0.146 0.156 0.228
ovca2 0.14 0.236 0.428 0.197 0.127 0.156 0.17 0.257
mysm1 0.14 0.192 0.282 0.135 0.203 0.144 0.152 0.202
atf5 0.14 0.193 0.312 0.15 0.134 0.145 0.153 0.211
dyncli2 0.14 0.202 0.313 0.186 0.158 0.136 0.145 0.203
hmbox1 0.14 0.215 0.294 0.138 0.197 0.13 0.141 0.192
mirlet7c 0.14 0.234 0.297 0.134 0.234 0.115 0.129 0.18
stau2 0.14 0.199 0.4 0.195 0.105 0.146 0.155 0.24
ankrd?7 0.14 0.206 0.294 0.143 0.148 0.13 0.14 0.193
srsf4 0.14 0.219 0.438 0.247 0.144 0.154 0.166 0.259
ampd?2 0.14 0.195 0.295 0.233 0.126 0.124 0.133 0.188
Irrn3 0.14 0.173 0.208 0.152 0.131 0.17 0.175 0.201
nréal 0.14 0.214 0.255 0.142 0.356 0.142 0.153 0.191
etfl 0.14 0.213 0.421 0.219 0.12 0.148 0.158 0.248
zbth32 0.14 0.225 0.309 0.177 0.27 0.111 0.124 0.18
kif24 0.139 0.201 0.326 0.158 0.111 0.152 0.161 0.222
prdm9 0.139 0.21 0.352 0.158 0.204 0.184 0.194 0.259
tsen2 0.139 0.22 0.345 0.144 0.104 0.149 0.161 0.226
supt4hl 0.139 0.211 0.416 0.153 0.186 0.144 0.155 0.243
dph3 0.139 0.195 0.279 0.159 0.12 0.132 0.141 0.19
pex19 0.139 0.223 0.463 0.224 0.135 0.145 0.157 0.258
ugdh 0.139 0.193 0.34 0.144 0.117 0.141 0.15 0.217
znf331 0.139 0.236 0.359 0.196 0.154 0.161 0.175 0.24
arl3 0.14 0.193 0.368 0.232 0.102 0.174 0.182 0.255
atpifl 0.14 0.227 0.456 0.212 0.12 0.127 0.139 0.24
asmd 0.14 0.181 0.248 0.133 0.154 0.124 0.13 0.173
pckl 0.14 0.176 0.295 0.166 0.279 0.144 0.15 0.205
acsbgl 0.14 0.211 0.349 0.187 0.141 0.154 0.165 0.231
zkscan3 0.14 0.203 0.25 0.157 0.14 0.124 0.134 0.173
nfib 0.14 0.227 0.305 0.152 0.154 0.144 0.157 0.209
lyrm7 0.137 0.209 0.41 0.21 0.125 0.14 0.151 0.238
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heatrl 0.137 0.231 0.422 0.195 0.156 0.145 0.158 0.246
fam71d 0.136 0.176 0.266 0.203 0.113 0.145 0.151 0.198
fam71f2 0.136 0.176 0.266 0.203 0.113 0.145 0.151 0.198
mir505 0.136 0.207 0.275 0.128 0.101 0.124 0.134 0.181
fam71a 0.136 0.176 0.266 0.203 0.113 0.145 0.151 0.198
fam71b 0.136 0.176 0.266 0.203 0.113 0.145 0.151 0.198
ndufa? 0.136 0.207 0.394 0.201 0.164 0.145 0.155 0.237
fam71el 0.136 0.176 0.266 0.203 0.113 0.145 0.151 0.198
crnde 0.136 0.218 0.337 0.164 0.164 0.145 0.156 0.219
spata33 0.136 0.229 0.328 0.165 0.21 0.14 0.153 0.212
crabp2 0.136 0.171 0.229 0.128 0.137 0.169 0.174 0.207
tsnax 0.136 0.18 0.327 0.193 0.106 0.137 0.144 0.209
glul 0.136 0.211 0.29 0.165 0.151 0.142 0.153 0.202
bckdk 0.136 0.208 0.382 0.218 0.134 0.142 0.153 0.231
src 0.136 0.153 0.171 0.197 0.122 0.128 0.131 0.153
atplad 0.136 0.217 0.327 0.196 0.131 0.143 0.155 0.215
spata8 0.136 0.17 0.184 0.13 0.125 0.174 0.179 0.197
itgbl1 0.136 0.203 0.257 0.15 0.108 0.137 0.147 0.188
dffb 0.136 0.236 0.405 0.203 0.125 0.13 0.144 0.227
gusbp5 0.135 0.192 0.229 0.113 0.117 0.145 0.153 0.186
abhd1 0.135 0.19 0.308 0.179 0.26 0.125 0.133 0.193
abcb8 0.135 0.224 0.42 0.15 0.135 0.128 0.141 0.231
pias3 0.135 0.16 0.235 0.232 0.169 0.119 0.124 0.165
igkdel 0.135 0.176 0.18 0.108 0.111 0.134 0.14 0.161
rps10 0.135 0.223 0.396 0.23 0.121 0.13 0.143 0.225
clk3 0.135 0.21 0.324 0.183 0.105 0.127 0.138 0.2

dyxlcl 0.135 0.179 0.238 0.131 0.159 0.136 0.143 0.181
krt86 0.135 0.2 0.239 0.151 0.134 0.138 0.147 0.182
patel 0.135 0.208 0.264 0.17 0.157 0.15 0.16 0.201
ndufaf4 0.136 0.202 0.239 0.213 0.242 0.115 0.125 0.162
wfdc5 0.136 0.212 0.4 0.21 0.118 0.15 0.161 0.243
coll5al 0.135 0.219 0.318 0.184 0.111 0.136 0.149 0.206
prmt2 0.135 0.214 0.388 0.186 0.333 0.128 0.139 0.22
bcasl 0.135 0.205 0.345 0.194 0.111 0.14 0.151 0.218
schipl 0.135 0.192 0.264 0.218 0.158 0.139 0.148 0.192
folr2 0.136 0.221 0.329 0.234 0.115 0.122 0.135 0.197
thbcld15 0.136 0.185 0.277 0.209 0.175 0.15 0.157 0.205
ywhaz 0.137 0.165 0.245 0.228 0.109 0.113 0.118 0.162
astl 0.137 0.214 0.238 0.175 0.152 0.148 0.159 0.191
ntanl 0.137 0.194 0.308 0.158 0.129 0.142 0.15 0.207
thrap3 0.137 0.221 0.372 0.167 0.249 0.134 0.146 0.221
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chchdé 0.137 0.222 0.417 0.17 0.143 0.159 0.171 0.257
snord63 0.137 0.212 0.367 0.179 0.139 0.142 0.153 0.226
tektl 0.137 0.209 0.309 0.187 0.144 0.168 0.178 0.231
ergic3 0.137 0.208 0.311 0.177 0.108 0.153 0.163 0.218
rgsl7 0.137 0.149 0.194 0.146 0.141 0.137 0.14 0.168
atll 0.137 0.198 0.337 0.174 0.112 0.164 0.172 0.236
prdm16 0.137 0.173 0.217 0.125 0.18 0.134 0.14 0.173
calcocol 0.137 0.152 0.209 0.118 0.189 0.11 0.113 0.149
tpcnl 0.137 0.177 0.258 0.147 0.106 0.119 0.126 0.172
septl2 0.137 0.216 0.314 0.155 0.14 0.166 0.178 0.231
atp6v0d2 0.137 0.208 0.3 0.181 0.126 0.108 0.119 0.175
midn 0.137 0.194 0.263 0.106 0.108 0.175 0.183 0.223
snord62a 0.137 0.212 0.367 0.179 0.139 0.142 0.153 0.226
snord62b 0.137 0.212 0.367 0.179 0.139 0.142 0.153 0.226
hus1b 0.136 0.211 0.34 0.153 0.101 0.164 0.175 0.237
psmel 0.136 0.215 0.363 0.192 0.112 0.126 0.138 0.211
mospd3 0.136 0.166 0.179 0.163 0.103 0.128 0.133 0.155
linc00984 0.136 0.177 0.216 0.121 0.122 0.114 0.12 0.154
mir4435-1hg 0.136 0.177 0.216 0.121 0.122 0.114 0.12 0.154
patll 0.136 0.198 0.381 0.172 0.142 0.145 0.154 0.233
znf383 0.136 0.219 0.399 0.22 0.16 0.121 0.133 0.218
smyd5 0.137 0.191 0.277 0.172 0.319 0.152 0.16 0.207
gfm2 0.137 0.223 0.441 0.191 0.11 0.138 0.151 0.246
vnn3 0.137 0.22 0.272 0.189 0.125 0.113 0.125 0.171
znf185 0.137 0.199 0.266 0.168 0.176 0.133 0.143 0.187
fosb 0.137 0.177 0.248 0.173 0.11 0.137 0.143 0.185
ubtf 0.137 0.227 0.44 0.176 0.16 0.137 0.15 0.244
chmp?7 0.137 0.188 0.365 0.209 0.132 0.153 0.161 0.236
mgatl 0.137 0.216 0.271 0.157 0.1 0.137 0.148 0.192
nol12 0.13 0.193 0.358 0.203 0.134 0.141 0.15 0.223
acbd5 0.13 0.133 0.134 0.154 0.11 0.112 0.113 0.127
rab11fip4 0.124 0.176 0.273 0.187 0.119 0.154 0.162 0.209
fhdcl 0.124 0.181 0.281 0.146 0.103 0.139 0.148 0.198
cox6b2 0.124 0.213 0.404 0.221 0.151 0.147 0.159 0.243
atad3b 0.124 0.227 0.398 0.146 0.165 0.13 0.145 0.227
scoc 0.124 0.165 0.333 0.148 0.102 0.133 0.139 0.209
kIf8 0.124 0.193 0.339 0.164 0.171 0.104 0.114 0.185
ptchd3 0.124 0.17 0.259 0.137 0.106 0.129 0.136 0.182
farp2 0.125 0.167 0.237 0.176 0.108 0.134 0.14 0.18
cenll 0.125 0.197 0.282 0.164 0.14 0.136 0.146 0.196
ctdspl 0.125 0.193 0.284 0.15 0.101 0.13 0.14 0.191
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acad9 0.125 0.178 0.308 0.156 0.136 0.132 0.14 0.2

ndel 0.125 0.193 0.262 0.142 0.105 0.104 0.114 0.161
rbm39 0.125 0.192 0.3 0.196 0.163 0.111 0.122 0.179
eya3 0.125 0.165 0.221 0.167 0.161 0.117 0.123 0.16
znf148 0.125 0.196 0.313 0.159 0.132 0.135 0.145 0.204
denndlb 0.125 0.189 0.386 0.189 0.128 0.147 0.156 0.237
fhi5 0.124 0.16 0.212 0.169 0.118 0.113 0.119 0.153
Ism14a 0.124 0.168 0.343 0.155 0.109 0.105 0.112 0.188
bckdhb 0.124 0.19 0.364 0.216 0.116 0.135 0.145 0.221
c170rf89 0.124 0.165 0.245 0.161 0.213 0.158 0.164 0.204
tekt3 0.124 0.209 0.329 0.172 0.193 0.134 0.146 0.208
pdpl 0.124 0.148 0.258 0.135 0.144 0.122 0.126 0.176
ino80 0.124 0.208 0.434 0.181 0.147 0.163 0.174 0.267
cops7b 0.124 0.194 0.445 0.182 0.128 0.145 0.155 0.254
cpned 0.124 0.205 0.389 0.225 0.149 0.124 0.136 0.219
acly 0.124 0.165 0.317 0.165 0.133 0.127 0.133 0.198
sohlh2 0.124 0.214 0.208 0.116 0.12 0.107 0.12 0.147
rintl 0.124 0.192 0.304 0.147 0.123 0.177 0.187 0.239
ypel4 0.124 0.194 0.34 0.185 0.155 0.135 0.145 0.213
sox12 0.124 0.185 0.259 0.132 0.231 0.123 0.132 0.177
znf606 0.124 0.21 0.423 0.268 0.255 0.119 0.132 0.225
nnat 0.124 0.193 0.288 0.178 0.14 0.148 0.157 0.208
paqr8 0.124 0.167 0.199 0.147 0.185 0.111 0.117 0.147
arid5b 0.124 0.17 0.255 0.17 0.148 0.107 0.115 0.162
lipa 0.125 0.188 0.312 0.18 0.146 0.112 0.122 0.184
mmadhc 0.125 0.178 0.314 0.19 0.102 0.123 0.13 0.194
snord80 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
snord77 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
letmd1 0.125 0.163 0.174 0.128 0.104 0.127 0.133 0.154
snord75 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
snord74 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
snord76 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
snord78 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
prss35 0.125 0.178 0.171 0.115 0.157 0.104 0.113 0.133
srp54 0.126 0.2 0.41 0.215 0.111 0.117 0.128 0.219
tdo2 0.126 0.177 0.259 0.142 0.145 0.102 0.11 0.158
xbplpl 0.126 0.191 0.37 0.179 0.243 0.144 0.153 0.23
rpl36ap37 0.126 0.196 0.283 0.177 0.237 0.128 0.138 0.189
polr3gl 0.126 0.214 0.454 0.163 0.157 0.131 0.143 0.244
fbpl 0.126 0.182 0.325 0.177 0.209 0.146 0.154 0.218
ptma 0.126 0.221 0.448 0.181 0.158 0.107 0.121 0.222
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fra%e 0.126 0.213 0.313 0.18 0.135 0.144 0.157 0.213
snord81 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
snord79 0.125 0.178 0.341 0.133 0.138 0.102 0.11 0.183
bp7 0.125 0.162 0.248 0.132 0.101 0.136 0.141 0.185
Igi2 0.125 0.199 0.289 0.133 0.103 0.122 0.133 0.186
znf473 0.125 0.201 0.4 0.178 0.131 0.141 0.152 0.237
hyt4 0.125 0.162 0.248 0.132 0.101 0.136 0.141 0.185
creb3 0.125 0.178 0.297 0.162 0.192 0.117 0.125 0.184
pabpcil 0.125 0.216 0.339 0.16 0.115 0.128 0.141 0.206
gimap2 0.125 0.196 0.341 0.206 0.106 0.144 0.154 0.221
elavl2 0.125 0.225 0.399 0.184 0.12 0.133 0.147 0.229
psmdi13 0.125 0.219 0.406 0.197 0.104 0.154 0.167 0.25
gls 0.125 0.194 0.335 0.175 0.182 0.127 0.137 0.204
wapal 0.125 0.207 0.35 0.149 0.127 0.157 0.168 0.235
phyhip 0.125 0.148 0.184 0.16 0.135 0.12 0.124 0.151
foxa3 0.125 0.176 0.204 0.123 0.177 0.131 0.139 0.167
cpad 0.125 0.216 0.362 0.163 0.152 0.128 0.141 0.213
cdh12p2 0.125 0.215 0.326 0.196 0.135 0.139 0.151 0.212
map1llc3c 0.124 0.166 0.355 0.156 0.147 0.123 0.13 0.207
cygb 0.124 0.189 0.332 0.148 0.103 0.125 0.135 0.202
gpat2 0.122 0.166 0.303 0.162 0.161 0.142 0.149 0.208
ofc2 0.122 0.147 0.161 0.107 0.137 0.15 0.153 0.17
dsp 0.122 0.202 0.289 0.139 0.117 0.119 0.13 0.183
esyt3 0.122 0.195 0.328 0.15 0.13 0.133 0.144 0.208
srp9 0.122 0.204 0.448 0.197 0.108 0.136 0.148 0.248
rab6b 0.122 0.175 0.356 0.19 0.12 0.139 0.147 0.222
pcgf6 0.122 0.187 0.307 0.117 0.149 0.115 0.124 0.185
mettl7b 0.122 0.175 0.34 0.188 0.122 0.139 0.147 0.217
eddm3a 0.122 0.205 0.343 0.19 0.194 0.129 0.141 0.209
klhi32 0.123 0.197 0.39 0.224 0.154 0.121 0.132 0.216
tusc5 0.123 0.162 0.186 0.146 0.133 0.119 0.125 0.151
cystml 0.123 0.168 0.323 0.172 0.107 0.129 0.136 0.202
tgif2ly 0.123 0.193 0.284 0.169 0.25 0.155 0.165 0.213
h2afy2 0.122 0.228 0.432 0.155 0.159 0.126 0.141 0.234
eddm3b 0.122 0.205 0.343 0.19 0.194 0.129 0.141 0.209
samd12 0.122 0.194 0.309 0.149 0.141 0.112 0.122 0.183
ap3b2 0.122 0.168 0.289 0.187 0.107 0.141 0.147 0.202
krt23 0.122 0.144 0.158 0.135 0.119 0.152 0.156 0.172
rnaseh1p2 0.122 0.145 0.175 0.119 0.117 0.131 0.134 0.158
nipbl 0.122 0.185 0.313 0.119 0.163 0.167 0.176 0.233
myl5 0.122 0.19 0.328 0.194 0.172 0.136 0.146 0.21
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rnaseh1p3 0.122 0.145 0.175 0.119 0.117 0.131 0.134 0.158
abcal7p 0.122 0.214 0.386 0.172 0.182 0.114 0.128 0.209
rprdla 0.122 0.168 0.258 0.13 0.15 0.11 0.117 0.165
plk5 0.122 0.204 0.318 0.157 0.119 0.131 0.143 0.203
Ipall 0.122 0.172 0.264 0.145 0.208 0.13 0.137 0.185
mapla 0.122 0.195 0.341 0.204 0.117 0.145 0.155 0.222
smarcel 0.122 0.191 0.317 0.123 0.314 0.12 0.13 0.193
kifap3 0.122 0.155 0.228 0.139 0.143 0.163 0.168 0.203
kif4a 0.122 0.192 0.334 0.201 0.109 0.132 0.142 0.209
endog 0.122 0.213 0.337 0.167 0.127 0.124 0.138 0.203
nmnat3 0.122 0.175 0.367 0.129 0.13 0.123 0.131 0.211
retsat 0.122 0.171 0.233 0.178 0.1 0.116 0.123 0.163
pdilt 0.122 0.176 0.29 0.182 0.138 0.108 0.116 0.173
rac3 0.123 0.161 0.211 0.124 0.107 0.124 0.13 0.163
nrxnl 0.123 0.168 0.24 0.159 0.11 0.135 0.141 0.181
uhrflbp1l 0.123 0.183 0.245 0.153 0.11 0.13 0.139 0.179
thopl 0.123 0.187 0.309 0.21 0.136 0.11 0.12 0.181
hadh 0.123 0.164 0.263 0.146 0.166 0.133 0.139 0.187
ebvsl 0.123 0.208 0.308 0.172 0.147 0.106 0.118 0.177
pomp 0.123 0.196 0.342 0.177 0.111 0.131 0.141 0.21
uggtl 0.123 0.202 0.406 0.181 0.13 0.128 0.139 0.227
ervk-19 0.123 0.199 0.406 0.17 0.111 0.118 0.129 0.218
atgda 0.123 0.208 0.361 0.16 0.107 0.132 0.144 0.217
cal0 0.123 0.186 0.28 0.147 0.128 0.112 0.121 0.174
rnul-14p 0.124 0.192 0.339 0.167 0.132 0.139 0.149 0.216
rnpsl 0.124 0.209 0.458 0.241 0.122 0.131 0.143 0.246
plk4 0.124 0.205 0.321 0.147 0.12 0.15 0.161 0.22
ssx4 0.124 0.231 0.332 0.186 0.164 0.12 0.136 0.197
bage3 0.124 0.227 0.3 0.127 0.1 0.153 0.167 0.216
uqgcrel 0.124 0.196 0.388 0.204 0.115 0.132 0.143 0.225
mir301b 0.124 0.159 0.174 0.135 0.39 0.133 0.139 0.16
timm9 0.123 0.214 0.43 0.205 0.111 0.128 0.141 0.235
ketd16 0.123 0.171 0.272 0.157 0.111 0.144 0.151 0.2

zfasl 0.123 0.176 0.226 0.123 0.294 0.109 0.117 0.154
cytb 0.123 0.187 0.324 0.185 0.193 0.123 0.132 0.197
rps19 0.123 0.178 0.256 0.167 0.13 0.129 0.137 0.181
fam120c 0.123 0.14 0.167 0.111 0.115 0.117 0.12 0.143
mlycd 0.123 0.166 0.348 0.149 0.177 0.139 0.145 0.219
stard9 0.123 0.211 0.332 0.134 0.127 0.115 0.128 0.193
sgcz 0.123 0.144 0.141 0.139 0.121 0.139 0.142 0.154
snord50a 0.123 0.195 0.368 0.147 0.111 0.12 0.131 0.208
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Ico 0.123 0.17 0.198 0.189 0.119 0.103 0.11 0.14
atfeb 0.123 0.172 0.293 0.172 0.111 0.109 0.117 0.176
c30rf35 0.123 0.209 0.315 0.176 0.13 0.161 0.173 0.228
ybx2 0.123 0.219 0.341 0.171 0.157 0.12 0.134 0.2

2fp90 0.123 0.165 0.28 0.153 0.142 0.143 0.149 0.201
pex13 0.123 0.184 0.36 0.186 0.133 0.125 0.134 0.21
snord16 0.123 0.188 0.329 0.135 0.109 0.15 0.159 0.223
fam221b 0.126 0.181 0.293 0.171 0.113 0.138 0.146 0.201
srp19 0.126 0.199 0.44 0.22 0.148 0.131 0.141 0.24
hoxc4 0.129 0.183 0.195 0.154 0.103 0.134 0.142 0.167
tead2 0.129 0.191 0.221 0.136 0.167 0.147 0.156 0.186
mob3b 0.129 0.173 0.204 0.134 0.127 0.145 0.152 0.179
supv3ll 0.129 0.216 0.417 0.206 0.123 0.146 0.159 0.247
igkv1d-17 0.129 0.202 0.289 0.166 0.131 0.122 0.133 0.185
tmem37 0.129 0.191 0.276 0.176 0.107 0.149 0.158 0.205
hdacs 0.129 0.167 0.278 0.155 0.205 0.113 0.119 0.174
pkp3 0.129 0.192 0.233 0.11 0.113 0.116 0.125 0.162
gapvd1l 0.129 0.146 0.163 0.12 0.115 0.137 0.14 0.159
mrpl39 0.129 0.188 0.4 0.18 0.141 0.126 0.135 0.223
mkin1 0.129 0.185 0.333 0.166 0.11 0.122 0.131 0.199
ggnbp2 0.129 0.205 0.236 0.164 0.117 0.116 0.127 0.163
plscr2 0.129 0.187 0.41 0.268 0.118 0.143 0.151 0.241
dmtn 0.129 0.197 0.33 0.18 0.125 0.136 0.146 0.21
slitrkd 0.129 0.168 0.218 0.112 0.109 0.166 0.171 0.201
dnahg 0.129 0.195 0.293 0.169 0.136 0.164 0.174 0.224
mat2b 0.129 0.201 0.316 0.195 0.1 0.11 0.121 0.183
elavll 0.129 0.21 0.409 0.18 0.114 0.131 0.143 0.23
spata6 0.128 0.213 0.308 0.197 0.135 0.141 0.153 0.208
tpte2p3 0.128 0.162 0.218 0.106 0.105 0.137 0.142 0.176
mir181a2hg 0.128 0.168 0.286 0.195 0.151 0.113 0.12 0.176
ccdc80 0.128 0.158 0.154 0.106 0.173 0.111 0.116 0.134
acsl1 0.128 0.157 0.284 0.158 0.185 0.121 0.126 0.182
htatsf1 0.128 0.192 0.379 0.214 0.166 0.1 0.11 0.194
rbfox1 0.128 0.187 0.268 0.146 0.143 0.11 0.119 0.168
nf83 0.128 0.216 0.395 0.187 0.278 0.143 0.155 0.237
linc00340 0.128 0.186 0.275 0.124 0.174 0.146 0.155 0.202
gmnn 0.129 0.254 0.382 0.148 0.117 0.154 0.171 0.242
slc25a6 0.129 0.193 0.316 0.258 0.134 0.121 0.13 0.192
rpl19 0.129 0.229 0.269 0.162 0.114 0.126 0.14 0.182
kenip3 0.129 0.183 0.308 0.204 0.127 0.119 0.127 0.188
art3 0.129 0.188 0.301 0.158 0.152 0.14 0.148 0.204

53




copzl 0.128 0.207 0.381 0.211 0.107 0.139 0.15 0.229
chaflb 0.128 0.241 0.453 0.164 0.184 0.131 0.147 0.244
tribl 0.129 0.16 0.221 0.141 0.184 0.131 0.136 0.172
defb105b 0.129 0.211 0.309 0.113 0.114 0.165 0.176 0.229
znf317 0.13 0.212 0.351 0.227 0.24 0.132 0.144 0.213
prac 0.13 0.206 0.267 0.169 0.121 0.174 0.184 0.224
pvrl2 0.13 0.213 0.264 0.162 0.101 0.129 0.141 0.184
Ipinl 0.13 0.165 0.266 0.132 0.18 0.134 0.14 0.188
dars2 0.13 0.197 0.357 0.179 0.128 0.144 0.153 0.225
zxdb 0.13 0.176 0.264 0.144 0.112 0.128 0.135 0.182
ervk-9 0.13 0.195 0.403 0.159 0.148 0.126 0.136 0.224
crisp3 0.13 0.232 0.32 0.198 0.181 0.135 0.149 0.206
petl12 0.13 0.207 0.457 0.208 0.166 0.157 0.167 0.268
atgdb 0.13 0.193 0.406 0.154 0.129 0.137 0.146 0.235
hoxb-as3 0.13 0.178 0.211 0.132 0.13 0.154 0.16 0.188
ftx 0.13 0.213 0.319 0.149 0.159 0.139 0.151 0.21
znf807 0.13 0.196 0.313 0.148 0.22 0.137 0.147 0.206
nono 0.13 0.188 0.343 0.202 0.265 0.121 0.13 0.201
Icor 0.13 0.184 0.296 0.157 0.471 0.113 0.122 0.179
kirg2 0.13 0.187 0.238 0.138 0.146 0.132 0.14 0.178
rbm4 0.13 0.202 0.38 0.177 0.115 0.129 0.139 0.219
chll-as2 0.13 0.169 0.192 0.115 0.102 0.146 0.152 0.176
aldhl6al 0.13 0.163 0.234 0.216 0.105 0.138 0.143 0.182
zfhx4 0.13 0.2 0.262 0.186 0.138 0.14 0.15 0.192
h3f3b 0.13 0.22 0.384 0.17 0.251 0.144 0.157 0.234
tead3 0.13 0.186 0.215 0.134 0.179 0.135 0.144 0.174
slc13a5 0.13 0.173 0.307 0.163 0.131 0.124 0.131 0.192
defb107b 0.129 0.211 0.309 0.113 0.114 0.165 0.176 0.229
defb107a 0.129 0.211 0.309 0.113 0.114 0.165 0.176 0.229
plagll 0.13 0.203 0.312 0.143 0.203 0.137 0.147 0.205
nhlh2 0.13 0.189 0.185 0.143 0.14 0.114 0.123 0.146
dnphl 0.13 0.205 0.359 0.167 0.113 0.12 0.131 0.204
rfxap 0.13 0.204 0.375 0.176 0.187 0.122 0.133 0.212
Isamp 0.13 0.173 0.224 0.14 0.126 0.159 0.166 0.198
10c100506431 0.13 0.236 0.371 0.161 0.111 0.146 0.161 0.232
usp34 0.13 0.173 0.324 0.156 0.144 0.158 0.164 0.228
elacl 0.13 0.133 0.12 0.118 0.104 0.175 0.175 0.179
paqr7 0.128 0.165 0.188 0.142 0.15 0.112 0.118 0.144
uqgcc 0.128 0.223 0.383 0.179 0.107 0.115 0.128 0.208
neurodl 0.127 0.19 0.171 0.106 0.11 0.14 0.149 0.164
hipk2 0.127 0.197 0.385 0.142 0.11 0.126 0.136 0.219
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rgsé 0.127 0.161 0.211 0.176 0.111 0.115 0.121 0.154
pck2 0.127 0.157 0.295 0.14 0.217 0.15 0.154 0.212
papssl 0.127 0.18 0.281 0.166 0.183 0.133 0.141 0.193
cidec 0.127 0.169 0.239 0.118 0.18 0.137 0.144 0.183
rfx4 0.127 0.175 0.248 0.156 0.285 0.108 0.115 0.16
tcea2 0.127 0.191 0.389 0.212 0.222 0.148 0.157 0.239
slc31al 0.127 0.211 0.458 0.203 0.103 0.136 0.148 0.25
SSx6 0.127 0.199 0.312 0.142 0.207 0.133 0.143 0.202
kiaa0907 0.127 0.198 0.399 0.225 0.191 0.145 0.155 0.24
snora70 0.127 0.206 0.422 0.186 0.179 0.134 0.145 0.237
hnrnph3 0.127 0.21 0.414 0.211 0.112 0.142 0.154 0.242
slc37a4 0.127 0.178 0.287 0.151 0.166 0.125 0.133 0.187
pnrcl 0.127 0.155 0.209 0.199 0.447 0.118 0.123 0.157
tmie 0.127 0.162 0.177 0.11 0.101 0.119 0.125 0.147
ofccl 0.126 0.181 0.221 0.131 0.135 0.143 0.151 0.182
abcal2 0.126 0.213 0.32 0.134 0.153 0.125 0.138 0.198
sikl 0.126 0.131 0.179 0.134 0.126 0.132 0.133 0.16
xbpl 0.126 0.176 0.255 0.137 0.102 0.116 0.124 0.17
boll 0.126 0.216 0.346 0.15 0.192 0.142 0.154 0.22
plind 0.126 0.181 0.286 0.146 0.127 0.135 0.143 0.196
stll 0.126 0.23 0.399 0.186 0.153 0.151 0.166 0.245
pole4 0.126 0.224 0.431 0.229 0.101 0.15 0.164 0.254
slc25a31 0.126 0.196 0.288 0.159 0.133 0.122 0.133 0.185
peg3 0.126 0.18 0.258 0.154 0.162 0.14 0.148 0.191
camtal 0.126 0.209 0.318 0.132 0.169 0.132 0.144 0.203
rorb 0.126 0.157 0.169 0.106 0.148 0.116 0.121 0.142
tef 0.126 0.179 0.273 0.159 0.115 0.117 0.125 0.175
proa 0.126 0.2 0.339 0.214 0.115 0.131 0.141 0.208
mars2 0.126 0.169 0.32 0.135 0.105 0.139 0.145 0.209
atp5al 0.126 0.177 0.293 0.155 0.156 0.182 0.189 0.24
ndst3 0.126 0.192 0.223 0.134 0.1 0.13 0.14 0.172
exoscl 0.126 0.172 0.337 0.141 0.104 0.101 0.109 0.182
snora65 0.127 0.206 0.422 0.186 0.179 0.134 0.145 0.237
snora71b 0.127 0.206 0.422 0.186 0.179 0.134 0.145 0.237
pir 0.128 0.189 0.305 0.175 0.131 0.109 0.119 0.179
c17orf62 0.128 0.205 0.324 0.168 0.134 0.109 0.12 0.184
c220rf23 0.128 0.19 0.225 0.12 0.102 0.109 0.119 0.154
sultlcd 0.127 0.185 0.267 0.251 0.107 0.129 0.137 0.184
bcatl 0.127 0.195 0.343 0.166 0.155 0.13 0.14 0.209
krt33a 0.127 0.194 0.291 0.137 0.206 0.139 0.148 0.2

srsf2 0.127 0.217 0.445 0.229 0.168 0.128 0.141 0.24
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hsbpl 0.128 0.178 0.332 0.147 0.114 0.123 0.13 0.199
med8 0.128 0.155 0.265 0.139 0.124 0.124 0.129 0.18
pou4fl 0.128 0.188 0.173 0.11 0.107 0.149 0.158 0.173
skeg-1 0.128 0.219 0.328 0.18 0.122 0.155 0.168 0.227
dgat2 0.128 0.161 0.27 0.146 0.137 0.128 0.134 0.185
mpp2 0.128 0.168 0.241 0.175 0.102 0.143 0.149 0.189
xdh 0.128 0.181 0.314 0.184 0.101 0.126 0.134 0.196
bbs10 0.128 0.167 0.2 0.125 0.112 0.163 0.168 0.193
slc26a8 0.128 0.201 0.314 0.182 0.121 0.15 0.16 0.218
hibadh 0.127 0.164 0.347 0.157 0.108 0.168 0.173 0.244
adamla 0.127 0.204 0.254 0.176 0.137 0.131 0.142 0.182
btd 0.127 0.19 0.286 0.126 0.118 0.127 0.136 0.188
defb118 0.127 0.206 0.339 0.177 0.112 0.148 0.159 0.224
eafl 0.127 0.162 0.267 0.162 0.152 0.144 0.149 0.198
enox2 0.127 0.204 0.382 0.183 0.128 0.126 0.137 0.217
gmpr2 0.127 0.193 0.286 0.166 0.114 0.117 0.127 0.18
snora64 0.127 0.206 0.422 0.186 0.179 0.134 0.145 0.237
snora7la 0.127 0.206 0.422 0.186 0.179 0.134 0.145 0.237
phc2 0.127 0.214 0.37 0.175 0.215 0.129 0.141 0.216
med27 0.127 0.183 0.335 0.161 0.217 0.128 0.136 0.205
rbak 0.127 0.176 0.239 0.156 0.199 0.107 0.115 0.156
eif3g 0.127 0.202 0.399 0.223 0.15 0.133 0.143 0.229
mlx 0.127 0.188 0.382 0.175 0.241 0.117 0.126 0.21
spink8 0.127 0.156 0.18 0.123 0.162 0.103 0.108 0.134
ogdh 0.127 0.205 0.416 0.207 0.172 0.149 0.16 0.249
krt10 0.127 0.204 0.25 0.109 0.122 0.137 0.148 0.186
snai3 0.189 0.276 0.291 0.169 0.117 0.192 0.205 0.242
spink9 0.138 0.192 0.244 0.129 0.109 0.133 0.141 0.18
invs 0.232 0.268 0.264 0.158 0.12 0.289 0.294 0.314
meis2 0.232 0.268 0.222 0.153 0.108 0.299 0.304 0.31
ffarl 0.232 0.268 0.302 0.275 0.18 0.226 0.232 0.27
thbcld22b 0.199 0.219 0.216 0.156 0.104 0.271 0.274 0.287
pkp4 0.232 0.3 0.358 0.206 0.11 0.233 0.244 0.295
linc00222 0.199 0.219 0.216 0.156 0.104 0.271 0.274 0.287
frmpd1 0.231 0.276 0.385 0.312 0.149 0.239 0.247 0.308
sipal 0.232 0.338 0.381 0.291 0.114 0.208 0.224 0.279
gpc3 0.232 0.315 0.291 0.179 0.104 0.259 0.271 0.297
mirl01-1 0.232 0.324 0.416 0.19 0.248 0.2 0.215 0.283
trnagl 0.199 0.304 0.426 0.229 0.185 0.201 0.217 0.291
hoxd@ 0.233 0.271 0.26 0.156 0.113 0.3 0.306 0.323
esrp2 0.233 0.292 0.307 0.169 0.156 0.239 0.248 0.284
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mobla 0.233 0.312 0.411 0.249 0.117 0.231 0.243 0.309
disc2 0.199 0.251 0.334 0.193 0.187 0.196 0.205 0.258
ywhab 0.232 0.289 0.394 0.308 0.139 0.194 0.204 0.271
asapl 0.232 0.282 0.326 0.292 0.103 0.203 0.212 0.258
gatsi3 0.199 0.219 0.216 0.156 0.104 0.271 0.274 0.287
pebpl 0.231 0.31 0.419 0.284 0.144 0.216 0.229 0.299
slc50al 0.23 0.286 0.289 0.178 0.104 0.233 0.242 0.273
cnot10 0.23 0.34 0.504 0.296 0.233 0.242 0.258 0.348
g3bpl 0.23 0.315 0.524 0.362 0.119 0.231 0.244 0.345
mafip 0.23 0.284 0.377 0.27 0.217 0.236 0.245 0.303
dnm3 0.199 0.28 0.392 0.266 0.15 0.212 0.224 0.29
rabgapl 0.23 0.308 0.453 0.303 0.172 0.226 0.238 0.318
id2 0.23 0.339 0.364 0.226 0.133 0.207 0.224 0.274
dgkk 0.23 0.272 0.329 0.295 0.184 0.226 0.234 0.28
wdr83 0.23 0.294 0.397 0.268 0.142 0.228 0.238 0.302
egfl7 0.231 0.319 0.34 0.18 0.106 0.223 0.237 0.28
slain2 0.231 0.326 0.381 0.215 0.118 0.257 0.271 0.323
thl3 0.231 0.296 0.374 0.242 0.207 0.228 0.238 0.294
ss18 0.231 0.331 0.435 0.233 0.256 0.228 0.244 0.314
gprcb6a 0.23 0.281 0.296 0.221 0.124 0.2 0.209 0.246
hoxb6 0.23 0.291 0.295 0.186 0.188 0.269 0.278 0.307
lats2 0.199 0.278 0.351 0.194 0.116 0.215 0.226 0.279
hopx 0.199 0.297 0.369 0.196 0.113 0.2 0.214 0.272
gprés 0.199 0.266 0.353 0.278 0.158 0.196 0.207 0.264
mirl45 0.234 0.337 0.355 0.187 0.124 0.211 0.227 0.274
rps6ka3 0.234 0.273 0.341 0.305 0.162 0.225 0.232 0.282
cadm2 0.234 0.329 0.364 0.229 0.14 0.232 0.246 0.295
neto2 0.199 0.263 0.338 0.216 0.12 0.203 0.213 0.265
elp6 0.199 0.274 0.343 0.184 0.146 0.191 0.203 0.256
hoxb8 0.233 0.288 0.266 0.174 0.128 0.298 0.306 0.323
pesl 0.233 0.312 0.458 0.213 0.175 0.229 0.241 0.321
irf5 0.234 0.258 0.26 0.197 0.124 0.168 0.174 0.206
midl 0.199 0.264 0.449 0.214 0.138 0.228 0.238 0.322
hoxd8 0.234 0.28 0.261 0.156 0.113 0.309 0.316 0.331
partl 0.234 0.29 0.309 0.228 0.303 0.217 0.226 0.265
jakmipl 0.235 0.296 0.37 0.268 0.109 0.225 0.235 0.291
wdr65 0.234 0.307 0.461 0.248 0.13 0.227 0.238 0.321
ppp2r2d 0.234 0.266 0.363 0.259 0.102 0.249 0.254 0.309
tom1I2 0.234 0.27 0.333 0.262 0.16 0.238 0.244 0.291
insc 0.234 0.318 0.414 0.237 0.118 0.252 0.265 0.328
bcar4 0.233 0.301 0.313 0.218 0.27 0.202 0.213 0.253
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wdr27 0.233 0.283 0.416 0.279 0.121 0.2 0.208 0.283
sox14 0.233 0.287 0.253 0.171 0.139 0.284 0.292 0.306
eri2 0.199 0.274 0.485 0.198 0.141 0.216 0.227 0.322
hoxc9 0.199 0.255 0.263 0.147 0.139 0.247 0.255 0.28
hoxb7 0.233 0.316 0.34 0.236 0.135 0.26 0.273 0.313
trafl 0.233 0.23 0.182 0.255 0.126 0.22 0.221 0.227
mab2112 0.233 0.27 0.237 0.186 0.149 0.26 0.266 0.28
rgll 0.199 0.233 0.288 0.25 0.119 0.226 0.232 0.27
hrh4 0.233 0.295 0.31 0.28 0.105 0.211 0.221 0.259
agapl 0.233 0.303 0.436 0.317 0.112 0.245 0.256 0.329
thocl 0.233 0.348 0.565 0.268 0.165 0.25 0.266 0.373
ier3 0.233 0.337 0.456 0.269 0.149 0.218 0.233 0.311
cpsf3 0.233 0.3 0.444 0.266 0.212 0.263 0.273 0.348
rgma 0.199 0.234 0.196 0.173 0.104 0.188 0.195 0.208
foxj2 0.233 0.333 0.41 0.256 0.179 0.217 0.232 0.296
robo4 0.199 0.275 0.283 0.173 0.162 0.215 0.226 0.258
Ipxn 0.233 0.272 0.241 0.277 0.121 0.167 0.175 0.2

snipl 0.23 0.229 0.228 0.144 0.118 0.215 0.217 0.238
bop1l 0.23 0.328 0.518 0.233 0.163 0.215 0.23 0.329
crkl 0.225 0.238 0.222 0.307 0.107 0.188 0.192 0.212
znf703 0.225 0.323 0.385 0.213 0.165 0.216 0.231 0.288
traf5 0.225 0.216 0.156 0.249 0.1 0.209 0.209 0.21
ctdnepl 0.225 0.274 0.345 0.229 0.208 0.239 0.247 0.296
tm7sf3 0.225 0.31 0.37 0.293 0.159 0.227 0.24 0.294
izumol 0.201 0.286 0.358 0.262 0.209 0.193 0.206 0.262
stabl 0.225 0.324 0.414 0.274 0.115 0.208 0.223 0.29
pitrm1 0.225 0.255 0.245 0.168 0.171 0.27 0.275 0.293
slc25a39 0.201 0.288 0.385 0.215 0.113 0.223 0.236 0.297
mcu 0.225 0.272 0.385 0.271 0.103 0.221 0.229 0.293
cers5 0.2 0.27 0.404 0.244 0.11 0.177 0.188 0.262
hbp1l 0.2 0.254 0.338 0.165 0.158 0.194 0.202 0.257
mir29a 0.226 0.327 0.403 0.177 0.163 0.227 0.242 0.303
ptpn20b 0.226 0.289 0.337 0.352 0.103 0.238 0.248 0.293
gpr34 0.2 0.265 0.353 0.262 0.118 0.19 0.2 0.258
mir708 0.225 0.298 0.309 0.158 0.119 0.21 0.222 0.26
pde8a 0.226 0.273 0.352 0.29 0.172 0.185 0.193 0.25
1hx8 0.225 0.267 0.215 0.13 0.112 0.268 0.275 0.282
tsc22d3 0.225 0.282 0.347 0.267 0.228 0.216 0.226 0.277
Irrfipl 0.223 0.259 0.338 0.168 0.119 0.201 0.208 0.261
slc7a5 0.223 0.339 0.479 0.252 0.105 0.208 0.225 0.311
prr5l 0.223 0.249 0.35 0.241 0.124 0.175 0.181 0.241
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stambpl1 0.201 0.216 0.274 0.227 0.125 0.224 0.227 0.263
emx20s 0.223 0.297 0.384 0.209 0.173 0.246 0.257 0.314
mirl46a 0.223 0.262 0.288 0.207 0.118 0.202 0.209 0.246
kif3b 0.223 0.293 0.389 0.246 0.161 0.258 0.268 0.327
Inx1 0.223 0.29 0.408 0.241 0.18 0.234 0.245 0.312
hoxd9 0.224 0.261 0.229 0.137 0.109 0.3 0.305 0.314
myeov 0.224 0.349 0.432 0.241 0.148 0.223 0.241 0.309
rnfa1 0.224 0.248 0.292 0.228 0.132 0.238 0.243 0.279
smad4 0.224 0.216 0.137 0.157 0.116 0.257 0.257 0.248
ebag9 0.224 0.364 0.403 0.254 0.108 0.207 0.227 0.286
col4a3bp 0.201 0.289 0.447 0.253 0.126 0.179 0.193 0.278
mir376c 0.224 0.283 0.285 0.151 0.101 0.234 0.243 0.273
ajuba 0.224 0.266 0.322 0.203 0.134 0.232 0.239 0.283
ifrd1 0.226 0.302 0.397 0.242 0.13 0.205 0.218 0.283
supt20h 0.226 0.293 0.485 0.238 0.158 0.236 0.247 0.337
foxwap1l 0.228 0.298 0.409 0.283 0.158 0.248 0.258 0.324
lacel 0.228 0.3 0.336 0.18 0.14 0.216 0.227 0.273
nuak2 0.229 0.266 0.38 0.203 0.108 0.23 0.236 0.299
ankrd18a 0.2 0.295 0.352 0.174 0.135 0.195 0.209 0.262
wdr34 0.228 0.219 0.17 0.237 0.162 0.218 0.219 0.223
ppp2rib 0.228 0.301 0.441 0.307 0.119 0.228 0.24 0.316
rcbtb1 0.228 0.322 0.45 0.276 0.345 0.225 0.239 0.317
wsb1 0.229 0.233 0.263 0.253 0.117 0.247 0.249 0.278
gtf2ird1 0.2 0.289 0.411 0.203 0.194 0.203 0.216 0.287
otud1 0.229 0.256 0.227 0.131 0.118 0.263 0.268 0.281
spagl6 0.2 0.271 0.38 0.226 0.154 0.235 0.246 0.307
tekt4p2 0.23 0.294 0.425 0.297 0.237 0.212 0.223 0.297
vezfl 0.229 0.287 0.346 0.238 0.157 0.224 0.233 0.282
nf479 0.229 0.322 0.415 0.295 0.215 0.216 0.231 0.298
twistl 0.229 0.286 0.265 0.158 0.142 0.25 0.259 0.281
hoxa5 0.229 0.304 0.326 0.189 0.164 0.268 0.279 0.316
nf641 0.228 0.285 0.414 0.293 0.123 0.228 0.238 0.308
aigl 0.228 0.281 0.344 0.167 0.228 0.268 0.276 0.321
nsund 0.2 0.291 0.424 0.256 0.163 0.19 0.204 0.28
arfgap3 0.2 0.27 0.419 0.273 0.113 0.205 0.216 0.292
trim23 0.2 0.207 0.301 0.213 0.103 0.24 0.242 0.286
med30 0.226 0.31 0.49 0.253 0.25 0.236 0.249 0.339
stk3 0.226 0.294 0.398 0.316 0.125 0.22 0.231 0.296
denndic 0.226 0.284 0.378 0.269 0.109 0.241 0.25 0.308
arhgef26 0.226 0.313 0.435 0.267 0.107 0.243 0.256 0.328
zbtb34 0.226 0.303 0.457 0.235 0.295 0.236 0.248 0.328
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arhgap42 0.226 0.272 0.37 0.286 0.101 0.229 0.237 0.295
hemgn 0.2 0.287 0.332 0.266 0.114 0.188 0.201 0.249
slc3a2 0.227 0.332 0.434 0.308 0.142 0.212 0.227 0.299
rpgripll 0.228 0.254 0.256 0.181 0.126 0.246 0.251 0.274
gper 0.227 0.278 0.262 0.197 0.319 0.192 0.201 0.228
ywhag 0.2 0.265 0.393 0.281 0.154 0.19 0.2 0.271
mirl6-1 0.227 0.34 0.383 0.219 0.105 0.214 0.231 0.286
zic4 0.227 0.268 0.237 0.162 0.107 0.278 0.284 0.297
arhgap8 0.235 0.293 0.358 0.283 0.105 0.227 0.237 0.289
hoxal0 0.235 0.302 0.268 0.212 0.122 0.247 0.257 0.278
strip2 0.243 0.266 0.292 0.209 0.107 0.2 0.206 0.244
catsper2 0.243 0.306 0.354 0.286 0.13 0.232 0.242 0.291
dcaf7 0.243 0.258 0.241 0.209 0.107 0.25 0.254 0.272
foxm1 0.243 0.368 0.431 0.228 0.111 0.242 0.26 0.324
foxf2 0.197 0.262 0.303 0.185 0.136 0.217 0.226 0.266
mir93 0.243 0.362 0.424 0.198 0.114 0.227 0.245 0.309
crispldl 0.243 0.292 0.312 0.191 0.134 0.242 0.25 0.287
arll4ep 0.243 0.328 0.42 0.259 0.137 0.231 0.244 0.311
txnip 0.243 0.312 0.435 0.25 0.145 0.229 0.24 0.313
cepll2 0.243 0.324 0.466 0.233 0.178 0.253 0.266 0.345
foxl1 0.243 0.296 0.243 0.132 0.108 0.246 0.255 0.269
cythl 0.197 0.251 0.306 0.295 0.11 0.185 0.194 0.239
akap6 0.243 0.293 0.41 0.347 0.132 0.22 0.228 0.298
grhi3 0.197 0.249 0.232 0.145 0.142 0.23 0.237 0.255
goiml 0.197 0.288 0.395 0.231 0.122 0.176 0.19 0.259
dap3 0.243 0.333 0.414 0.263 0.11 0.216 0.23 0.296
Imo4 0.243 0.332 0.347 0.226 0.149 0.25 0.263 0.305
rarres2 0.242 0.304 0.289 0.229 0.131 0.224 0.234 0.263
ier2 0.242 0.327 0.469 0.266 0.17 0.225 0.239 0.321
adcy8 0.197 0.229 0.27 0.244 0.106 0.191 0.196 0.233
anxa8l2 0.241 0.329 0.359 0.24 0.127 0.245 0.258 0.304
ksr2 0.241 0.252 0.253 0.258 0.103 0.23 0.233 0.258
ptp4a3 0.241 0.355 0.393 0.289 0.104 0.226 0.244 0.298
hoxa@ 0.24 0.298 0.307 0.184 0.114 0.283 0.292 0.322
Ipprd 0.24 0.282 0.342 0.208 0.162 0.252 0.259 0.306
ss18I12 0.24 0.311 0.367 0.228 0.123 0.23 0.241 0.294
map3k9 0.241 0.28 0.36 0.338 0.128 0.196 0.203 0.261
cited1 0.241 0.308 0.324 0.202 0.167 0.255 0.265 0.302
phptl 0.197 0.247 0.371 0.251 0.1 0.2 0.208 0.273
or52z1 0.241 0.323 0.361 0.269 0.16 0.251 0.264 0.311
slk 0.242 0.316 0.418 0.343 0.124 0.223 0.235 0.303
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ordel 0.241 0.323 0.361 0.269 0.16 0.251 0.264 0.311
orl0j4 0.241 0.323 0.361 0.269 0.16 0.251 0.264 0.311
pkm 0.241 0.312 0.43 0.24 0.199 0.245 0.256 0.326
or5acl 0.241 0.323 0.361 0.269 0.16 0.251 0.264 0.311
ccdc4l 0.244 0.293 0.384 0.246 0.139 0.269 0.277 0.333
ccdc8 0.244 0.277 0.313 0.163 0.145 0.237 0.243 0.282
h2bfm 0.197 0.246 0.308 0.187 0.109 0.22 0.228 0.271
inhbe 0.247 0.314 0.307 0.253 0.188 0.269 0.279 0.309
plscrl 0.247 0.324 0.441 0.367 0.125 0.204 0.216 0.293
yylapl 0.197 0.281 0.367 0.218 0.141 0.18 0.193 0.254
tnfrsfl4 0.247 0.331 0.327 0.254 0.131 0.188 0.202 0.244
slc29a3 0.197 0.258 0.326 0.133 0.12 0.189 0.199 0.249
ppp2r3a 0.246 0.325 0.427 0.286 0.171 0.276 0.288 0.353
orljl 0.247 0.318 0.344 0.193 0.115 0.252 0.263 0.305
diexf 0.247 0.298 0.29 0.211 0.109 0.234 0.243 0.273
psmc3 0.197 0.275 0.493 0.254 0.249 0.192 0.204 0.304
nog 0.248 0.255 0.156 0.107 0.11 0.249 0.252 0.244
zbtb42 0.204 0.272 0.358 0.213 0.152 0.196 0.206 0.264
Irrnl 0.248 0.319 0.348 0.193 0.119 0.28 0.291 0.331
elkl 0.248 0.293 0.374 0.353 0.125 0.197 0.205 0.266
fbxw12 0.197 0.291 0.472 0.28 0.191 0.213 0.227 0.316
fatl 0.247 0.342 0.44 0.219 0.137 0.298 0.311 0.376
il20ra 0.246 0.334 0.372 0.297 0.124 0.21 0.224 0.277
kiaa0226 0.246 0.303 0.474 0.225 0.131 0.243 0.252 0.338
nudt16/1 0.244 0.303 0.453 0.199 0.111 0.266 0.275 0.352
khsrp 0.244 0.303 0.442 0.233 0.134 0.224 0.234 0.312
arap3 0.244 0.289 0.332 0.318 0.148 0.212 0.22 0.266
snhgl6 0.244 0.356 0.441 0.249 0.102 0.254 0.27 0.337
tsks 0.244 0.336 0.456 0.31 0.22 0.225 0.24 0.317
nphpl 0.197 0.252 0.313 0.263 0.132 0.215 0.223 0.268
myl10 0.244 0.361 0.388 0.338 0.139 0.219 0.237 0.29
hoxd10 0.244 0.281 0.247 0.145 0.106 0.313 0.319 0.329
abi2 0.197 0.238 0.301 0.204 0.13 0.197 0.203 0.248
gpr27 0.245 0.321 0.451 0.321 0.186 0.252 0.264 0.339
fhi3 0.245 0.304 0.383 0.254 0.221 0.253 0.262 0.318
dynclli2 0.246 0.319 0.437 0.28 0.134 0.241 0.253 0.325
eif2ak4 0.245 0.301 0.403 0.211 0.124 0.191 0.201 0.27
sox4 0.245 0.347 0.381 0.223 0.216 0.24 0.256 0.306
trim33 0.245 0.254 0.223 0.181 0.21 0.268 0.27 0.282
mig7 0.245 0.312 0.307 0.296 0.103 0.209 0.22 0.256
pnmas 0.197 0.295 0.41 0.24 0.102 0.206 0.221 0.29
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pnmaéd 0.197 0.295 0.41 0.24 0.102 0.206 0.221 0.29
rfx2 0.198 0.292 0.447 0.259 0.205 0.209 0.223 0.304
sgk3 0.236 0.278 0.324 0.242 0.107 0.24 0.247 0.29
gbfl 0.236 0.323 0.49 0.332 0.115 0.237 0.25 0.338
atgl4 0.198 0.252 0.405 0.17 0.118 0.181 0.19 0.266
ing2 0.198 0.278 0.5 0.211 0.171 0.182 0.194 0.297
med6 0.198 0.233 0.341 0.198 0.26 0.227 0.232 0.287
tulp2 0.236 0.295 0.356 0.191 0.125 0.239 0.248 0.298
atg7 0.236 0.306 0.492 0.193 0.122 0.239 0.25 0.341
ttc8 0.236 0.31 0.384 0.229 0.126 0.274 0.285 0.338
dscl 0.198 0.309 0.395 0.208 0.13 0.198 0.215 0.279
wsb2 0.237 0.258 0.2 0.295 0.116 0.239 0.243 0.25
rnf43 0.198 0.275 0.423 0.191 0.116 0.235 0.246 0.32
rplpl 0.198 0.292 0.452 0.29 0.161 0.194 0.208 0.292
ipmk 0.236 0.267 0.295 0.25 0.123 0.259 0.264 0.297
zls 0.198 0.192 0.135 0.103 0.102 0.224 0.224 0.221
gcom?2 0.236 0.317 0.361 0.292 0.208 0.22 0.233 0.283
c200rf57 0.236 0.313 0.344 0.379 0.116 0.202 0.214 0.262
rab25 0.236 0.324 0.392 0.237 0.141 0.242 0.255 0.312
siglec14 0.235 0.287 0.264 0.233 0.115 0.179 0.189 0.217
hoxc10 0.235 0.278 0.246 0.162 0.114 0.294 0.3 0.313
uril 0.199 0.256 0.409 0.255 0.128 0.192 0.201 0.277
cep70 0.235 0.339 0.443 0.249 0.162 0.239 0.255 0.326
jmjd6 0.235 0.337 0.475 0.262 0.138 0.221 0.236 0.32
exoc4 0.235 0.306 0.406 0.29 0.114 0.262 0.273 0.335
rxfp2 0.235 0.28 0.24 0.205 0.185 0.205 0.214 0.233
zbtb48 0.235 0.255 0.21 0.187 0.101 0.279 0.282 0.288
mkks 0.235 0.285 0.36 0.209 0.102 0.271 0.278 0.328
snx18 0.235 0.285 0.368 0.309 0.123 0.273 0.28 0.332
tslp 0.235 0.296 0.215 0.235 0.107 0.164 0.175 0.188
evc2 0.236 0.259 0.262 0.163 0.119 0.267 0.271 0.294
tsc22d4 0.235 0.28 0.276 0.23 0.106 0.24 0.248 0.275
nkx3-1 0.235 0.308 0.341 0.151 0.228 0.23 0.241 0.286
gdf7 0.235 0.263 0.185 0.131 0.142 0.202 0.208 0.213
Irrc48 0.199 0.268 0.324 0.19 0.147 0.223 0.234 0.278
cyth4 0.237 0.3 0.392 0.355 0.131 0.27 0.279 0.337
cmkirl 0.237 0.314 0.326 0.233 0.129 0.215 0.227 0.268
mterfd3 0.239 0.327 0.52 0.27 0.195 0.239 0.253 0.35
Isinct5 0.197 0.29 0.416 0.21 0.151 0.199 0.213 0.286
caprin2 0.239 0.293 0.339 0.21 0.107 0.264 0.272 0.315
agr2 0.239 0.36 0.427 0.233 0.131 0.24 0.258 0.321
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slc25a10 0.239 0.315 0.472 0.286 0.14 0.237 0.249 0.333
or2b2 0.239 0.307 0.322 0.354 0.14 0.25 0.261 0.297
pim3 0.239 0.334 0.404 0.26 0.13 0.206 0.221 0.284
anp32d 0.239 0.342 0.444 0.267 0.144 0.238 0.253 0.325
id3 0.239 0.339 0.346 0.227 0.11 0.213 0.228 0.272
dapk3 0.24 0.298 0.415 0.265 0.137 0.226 0.236 0.305
neu4 0.24 0.333 0.407 0.229 0.109 0.22 0.234 0.297
cdh22 0.24 0.3 0.231 0.194 0.114 0.256 0.265 0.274
pom121c 0.24 0.342 0.523 0.282 0.187 0.257 0.272 0.366
10c729316 0.24 0.342 0.523 0.282 0.187 0.257 0.272 0.366
wdr19 0.24 0.314 0.382 0.23 0.125 0.263 0.274 0.328
dnahl 0.24 0.32 0.457 0.277 0.132 0.25 0.262 0.339
hcar2 0.239 0.264 0.289 0.25 0.103 0.223 0.229 0.263
foxd4 0.239 0.283 0.263 0.158 0.157 0.287 0.294 0.312
mir579 0.237 0.325 0.376 0.207 0.203 0.184 0.198 0.256
arl8a 0.237 0.315 0.445 0.228 0.115 0.255 0.267 0.34
znf101 0.198 0.276 0.4 0.253 0.375 0.205 0.217 0.286
nfatc2 0.237 0.32 0.369 0.326 0.119 0.19 0.204 0.259
ackr2 0.198 0.29 0.301 0.226 0.109 0.175 0.189 0.228
cdkl2 0.198 0.231 0.261 0.25 0.105 0.147 0.154 0.192
sigirr 0.237 0.243 0.173 0.177 0.117 0.201 0.204 0.208
rab18 0.238 0.318 0.446 0.275 0.133 0.249 0.261 0.335
btnl3 0.238 0.32 0.329 0.202 0.122 0.216 0.229 0.269
htatip2 0.238 0.351 0.515 0.252 0.15 0.23 0.247 0.34
rab24 0.239 0.324 0.484 0.327 0.109 0.23 0.243 0.33
ceacamé 0.239 0.349 0.364 0.268 0.127 0.233 0.25 0.296
mirlet7al 0.238 0.358 0.443 0.244 0.15 0.19 0.209 0.282
mir27a 0.238 0.346 0.418 0.222 0.22 0.206 0.222 0.288
ppan 0.198 0.279 0.411 0.226 0.124 0.223 0.235 0.306
nmrall 0.198 0.25 0.395 0.255 0.128 0.196 0.205 0.277
hoxall 0.223 0.262 0.229 0.143 0.137 0.27 0.276 0.288
stykl 0.223 0.277 0.234 0.24 0.1 0.258 0.266 0.279
ndcl 0.21 0.28 0.45 0.215 0.119 0.217 0.228 0.311
rnuév 0.21 0.261 0.414 0.279 0.17 0.206 0.214 0.29
btgl 0.21 0.296 0.378 0.275 0.144 0.187 0.2 0.262
stoml2 0.21 0.31 0.411 0.258 0.105 0.205 0.22 0.289
tufm 0.203 0.277 0.48 0.246 0.129 0.187 0.199 0.295
gngsp2 0.21 0.254 0.28 0.267 0.217 0.207 0.215 0.25
znf304 0.21 0.307 0.459 0.324 0.197 0.204 0.219 0.302
eif2bl 0.21 0.268 0.414 0.263 0.125 0.217 0.226 0.3

raphl 0.21 0.279 0.363 0.244 0.117 0.198 0.209 0.267
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ik 0.21 0.298 0.407 0.281 0.128 0.188 0.202 0.272
mterfdl 0.21 0.305 0.456 0.29 0.216 0.225 0.239 0.32
znfl141 0.203 0.264 0.342 0.191 0.125 0.23 0.239 0.289
rbpjp4 0.21 0.248 0.27 0.115 0.145 0.199 0.205 0.239
btc 0.203 0.264 0.24 0.205 0.112 0.209 0.218 0.239
srsf3 0.21 0.302 0.504 0.286 0.332 0.204 0.218 0.317
dnm2 0.21 0.27 0.374 0.31 0.109 0.225 0.234 0.294
evx2 0.21 0.237 0.221 0.144 0.12 0.273 0.277 0.289
sec24a 0.21 0.277 0.43 0.212 0.113 0.22 0.231 0.308
steap2 0.21 0.294 0.378 0.188 0.317 0.195 0.208 0.269
snora62 0.203 0.281 0.425 0.217 0.161 0.232 0.243 0.317
dcpla 0.209 0.232 0.274 0.204 0.142 0.243 0.247 0.28
gpr85 0.203 0.254 0.322 0.218 0.122 0.212 0.22 0.267
ofd1 0.203 0.254 0.303 0.162 0.143 0.231 0.239 0.278
hoxb5 0.203 0.249 0.215 0.137 0.121 0.256 0.263 0.273
znf736 0.209 0.29 0.397 0.273 0.177 0.222 0.234 0.299
rpl32 0.203 0.297 0.454 0.242 0.136 0.185 0.199 0.285
tmbim6 0.209 0.28 0.4 0.236 0.1 0.189 0.201 0.271
pil5 0.209 0.284 0.351 0.238 0.171 0.213 0.224 0.277
tpd5213 0.209 0.287 0.428 0.319 0.292 0.209 0.221 0.297
zfand5 0.209 0.197 0.214 0.21 0.101 0.243 0.242 0.261
stk31 0.209 0.306 0.388 0.228 0.136 0.22 0.234 0.294
btg4 0.209 0.309 0.442 0.222 0.127 0.21 0.224 0.302
arl2 0.209 0.297 0.509 0.292 0.135 0.235 0.248 0.346
arfgefl 0.209 0.285 0.511 0.31 0.125 0.219 0.231 0.332
slc6alb 0.203 0.295 0.49 0.298 0.163 0.212 0.226 0.32
mir198 0.211 0.314 0.356 0.205 0.113 0.203 0.218 0.269
exosc4 0.211 0.278 0.462 0.221 0.165 0.184 0.195 0.285
ttcd 0.202 0.287 0.515 0.306 0.212 0.206 0.218 0.322
clorf53 0.212 0.318 0.413 0.242 0.135 0.222 0.238 0.304
pax5 0.212 0.297 0.263 0.208 0.112 0.19 0.203 0.229
hint2 0.212 0.29 0.394 0.235 0.152 0.215 0.227 0.291
ceacaml 0.212 0.296 0.303 0.232 0.136 0.204 0.217 0.253
tcofl 0.212 0.278 0.329 0.194 0.156 0.237 0.247 0.291
loc246784 0.202 0.295 0.441 0.245 0.241 0.214 0.228 0.306
gpri39 0.212 0.259 0.305 0.216 0.105 0.222 0.229 0.27
tsgl 0.202 0.207 0.215 0.231 0.134 0.213 0.215 0.235
mrs2 0.212 0.322 0.49 0.252 0.179 0.225 0.241 0.33
gpsm3 0.212 0.229 0.281 0.285 0.102 0.185 0.189 0.229
fis1 0.212 0.301 0.484 0.212 0.109 0.236 0.249 0.338
psmg4 0.212 0.302 0.418 0.265 0.156 0.211 0.224 0.295
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ppmlb 0.212 0.268 0.354 0.268 0.14 0.225 0.234 0.288
pitpncl 0.212 0.273 0.436 0.276 0.104 0.228 0.238 0.317
ophnl 0.202 0.254 0.34 0.2 0.138 0.201 0.21 0.264
ywhah 0.202 0.249 0.362 0.297 0.189 0.186 0.194 0.257
Imo3 0.212 0.282 0.316 0.186 0.133 0.243 0.253 0.292
ifi2712 0.203 0.271 0.41 0.257 0.13 0.184 0.194 0.27
mirl30a 0.203 0.26 0.271 0.192 0.122 0.209 0.218 0.249
ints4 0.211 0.269 0.436 0.267 0.289 0.207 0.216 0.298
znf358 0.211 0.291 0.366 0.189 0.167 0.242 0.254 0.307
ascll 0.211 0.273 0.222 0.123 0.123 0.22 0.229 0.242
khdrbs3 0.211 0.275 0.398 0.347 0.129 0.238 0.248 0.313
dnm3os 0.211 0.268 0.281 0.146 0.124 0.231 0.24 0.271
foxp4 0.211 0.281 0.292 0.182 0.193 0.197 0.208 0.244
myo10 0.211 0.293 0.379 0.28 0.102 0.234 0.246 0.304
sbf2 0.211 0.273 0.359 0.242 0.108 0.224 0.233 0.289
wash2p 0.212 0.283 0.396 0.27 0.133 0.221 0.232 0.297
gucy2gp 0.212 0.273 0.322 0.273 0.131 0.206 0.216 0.261
pcgeml 0.211 0.297 0.376 0.178 0.129 0.214 0.227 0.285
sult6bl 0.203 0.257 0.319 0.232 0.132 0.2 0.208 0.256
areg 0.211 0.273 0.259 0.2 0.136 0.207 0.217 0.243
tpd52 0.211 0.299 0.375 0.229 0.19 0.186 0.2 0.26
ypel3 0.203 0.294 0.416 0.237 0.142 0.196 0.209 0.282
ccdc88b 0.209 0.285 0.404 0.228 0.15 0.196 0.208 0.278
duspll 0.206 0.254 0.356 0.301 0.15 0.205 0.212 0.271
smocl 0.206 0.257 0.248 0.154 0.16 0.236 0.244 0.265
hoxa4 0.206 0.267 0.255 0.156 0.139 0.254 0.263 0.283
rail 0.206 0.267 0.354 0.198 0.171 0.209 0.219 0.275
Ssx2 0.206 0.339 0.446 0.25 0.201 0.203 0.223 0.298
hesx1 0.206 0.236 0.161 0.103 0.181 0.237 0.242 0.239
sptlc2 0.206 0.288 0.448 0.251 0.134 0.192 0.205 0.289
harlb 0.206 0.291 0.375 0.209 0.127 0.193 0.206 0.267
sh3gl2 0.204 0.249 0.369 0.293 0.121 0.23 0.237 0.298
tubg2 0.206 0.281 0.338 0.201 0.114 0.213 0.225 0.273
cd2bp2 0.204 0.283 0.464 0.373 0.171 0.192 0.204 0.293
atf3 0.206 0.269 0.392 0.251 0.127 0.186 0.196 0.266
dik1 0.206 0.27 0.263 0.152 0.13 0.202 0.212 0.24
znf628 0.206 0.29 0.469 0.305 0.196 0.201 0.214 0.303
dmxl1 0.206 0.276 0.395 0.215 0.16 0.237 0.248 0.312
tm4sfl 0.206 0.283 0.321 0.262 0.141 0.216 0.227 0.27
pik3r4 0.205 0.249 0.326 0.207 0.108 0.217 0.224 0.273
rasgeflb 0.205 0.244 0.284 0.241 0.139 0.212 0.218 0.255
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phtf2 0.204 0.287 0.434 0.252 0.181 0.234 0.246 0.322
eda2r 0.204 0.207 0.142 0.158 0.252 0.194 0.196 0.195
thx2 0.204 0.248 0.224 0.122 0.135 0.201 0.208 0.227
gprll3 0.204 0.284 0.325 0.258 0.153 0.182 0.194 0.241
wdr62 0.204 0.283 0.348 0.205 0.132 0.206 0.218 0.27
mir320cl 0.204 0.284 0.34 0.198 0.156 0.202 0.214 0.264
ccdc9l 0.204 0.259 0.41 0.299 0.11 0.218 0.226 0.3

phfl5 0.204 0.281 0.367 0.157 0.163 0.244 0.255 0.309
mir20a 0.204 0.328 0.412 0.231 0.123 0.195 0.213 0.28
slc35b3 0.205 0.316 0.37 0.206 0.179 0.225 0.241 0.294
gdf15 0.205 0.298 0.361 0.2 0.102 0.198 0.212 0.267
criml 0.205 0.284 0.29 0.165 0.103 0.233 0.244 0.276
brox 0.205 0.262 0.428 0.244 0.117 0.209 0.218 0.297
ppplr3e 0.205 0.259 0.365 0.261 0.188 0.216 0.225 0.284
anxa8 0.204 0.277 0.351 0.213 0.119 0.201 0.212 0.266
psmgl 0.204 0.272 0.35 0.216 0.146 0.196 0.206 0.261
hnl 0.207 0.272 0.274 0.19 0.205 0.21 0.22 0.25
epgn 0.207 0.248 0.236 0.225 0.165 0.225 0.232 0.252
mdfic 0.208 0.283 0.47 0.243 0.154 0.216 0.228 0.317
dip2a 0.208 0.284 0.414 0.207 0.212 0.204 0.215 0.288
kiaa0101 0.208 0.338 0.437 0.241 0.102 0.221 0.24 0.311
catsperl 0.208 0.27 0.324 0.27 0.133 0.19 0.2 0.248
sgsml 0.203 0.245 0.298 0.239 0.173 0.222 0.229 0.269
mbtdl 0.208 0.281 0.346 0.208 0.138 0.227 0.238 0.287
rab21 0.208 0.268 0.375 0.257 0.125 0.24 0.249 0.308
pabpc4 0.208 0.287 0.477 0.26 0.17 0.216 0.228 0.319
dancr 0.208 0.252 0.267 0.196 0.112 0.223 0.23 0.259
mir520e 0.209 0.228 0.201 0.217 0.109 0.219 0.222 0.235
repl5 0.209 0.285 0.438 0.26 0.101 0.214 0.226 0.305
gngl0 0.209 0.27 0.375 0.254 0.114 0.193 0.203 0.266
rin3 0.209 0.287 0.354 0.214 0.156 0.194 0.206 0.261
gulop 0.208 0.265 0.331 0.167 0.126 0.174 0.184 0.236
nphp4 0.208 0.272 0.359 0.222 0.139 0.231 0.24 0.295
arhgap19 0.203 0.287 0.483 0.286 0.138 0.209 0.221 0.315
kiaa0513 0.203 0.268 0.365 0.255 0.169 0.207 0.217 0.277
cnot3 0.208 0.277 0.409 0.214 0.283 0.236 0.247 0.315
ropnl 0.207 0.263 0.355 0.327 0.136 0.19 0.199 0.258
wrap73 0.207 0.25 0.267 0.184 0.131 0.165 0.173 0.208
elmodl 0.208 0.236 0.242 0.2 0.121 0.193 0.198 0.225
ppplca 0.207 0.279 0.447 0.301 0.125 0.203 0.214 0.298
rcan2 0.207 0.234 0.287 0.259 0.187 0.211 0.216 0.255
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tp53inp2 0.207 0.296 0.399 0.211 0.196 0.214 0.227 0.293
mir133b 0.207 0.28 0.319 0.184 0.12 0.256 0.266 0.305
hsd3b7 0.204 0.259 0.311 0.171 0.135 0.204 0.213 0.257
cnotll 0.208 0.302 0.526 0.286 0.226 0.222 0.235 0.339
torlaip2 0.204 0.27 0.409 0.192 0.105 0.198 0.209 0.282
mob2 0.208 0.295 0.445 0.249 0.122 0.22 0.233 0.313
usp6 0.208 0.274 0.394 0.241 0.119 0.239 0.249 0.313
ints9 0.208 0.291 0.437 0.242 0.206 0.229 0.241 0.318
slc39a6 0.204 0.276 0.37 0.174 0.159 0.207 0.218 0.277
capg 0.208 0.307 0.483 0.3 0.104 0.215 0.23 0.32
cpsf3l 0.208 0.291 0.437 0.242 0.206 0.229 0.241 0.318
mettl17 0.212 0.293 0.526 0.244 0.103 0.226 0.238 0.343
trnpl 0.213 0.275 0.315 0.176 0.116 0.19 0.2 0.245
diras3 0.219 0.288 0.354 0.327 0.11 0.193 0.204 0.259
cytip 0.219 0.28 0.309 0.273 0.128 0.18 0.19 0.233
tff3 0.219 0.323 0.321 0.241 0.125 0.228 0.244 0.28
tfap2a 0.219 0.278 0.294 0.151 0.143 0.246 0.255 0.287
jakmip3 0.218 0.259 0.265 0.298 0.104 0.216 0.223 0.251
hvbs7 0.218 0.308 0.442 0.219 0.17 0.196 0.21 0.289
vps26a 0.218 0.282 0.43 0.235 0.115 0.228 0.238 0.314
dnah2 0.218 0.26 0.279 0.183 0.132 0.271 0.277 0.305
znf271 0.219 0.317 0.381 0.26 0.178 0.193 0.208 0.267
hoxd1 0.219 0.275 0.248 0.158 0.108 0.286 0.293 0.308
mdfi 0.22 0.259 0.296 0.143 0.118 0.234 0.241 0.277
pidl 0.22 0.258 0.306 0.215 0.105 0.215 0.222 0.264
ephb6 0.22 0.284 0.263 0.233 0.101 0.227 0.237 0.261
mctpl 0.201 0.265 0.427 0.261 0.19 0.208 0.217 0.297
Irrc6 0.22 0.271 0.328 0.183 0.11 0.234 0.242 0.287
mirl32 0.219 0.282 0.365 0.245 0.106 0.218 0.228 0.284
nme6 0.22 0.333 0.452 0.245 0.172 0.231 0.248 0.323
ppp4c 0.201 0.264 0.455 0.229 0.103 0.235 0.244 0.329
ddx5 0.218 0.293 0.429 0.198 0.295 0.188 0.2 0.278
tfpt 0.202 0.311 0.454 0.3 0.149 0.206 0.222 0.304
nr2el 0.218 0.298 0.33 0.131 0.181 0.212 0.224 0.268
tex35 0.202 0.29 0.344 0.268 0.22 0.191 0.204 0.256
elk3 0.218 0.287 0.379 0.279 0.178 0.207 0.218 0.279
mir32 0.218 0.238 0.257 0.19 0.113 0.183 0.188 0.22
zc3h3 0.202 0.193 0.142 0.146 0.143 0.239 0.238 0.235
kiaa0368 0.218 0.297 0.487 0.282 0.157 0.224 0.236 0.328
fam72a 0.201 0.232 0.252 0.217 0.173 0.209 0.214 0.243
tnfaip8 0.201 0.231 0.236 0.248 0.102 0.172 0.177 0.205
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chd5 0.218 0.317 0.411 0.169 0.147 0.224 0.239 0.304
snx9 0.218 0.261 0.314 0.28 0.125 0.224 0.231 0.275
rap2a 0.218 0.253 0.315 0.317 0.105 0.233 0.239 0.283
sf3b4 0.218 0.286 0.407 0.223 0.194 0.22 0.231 0.3

fasn 0.218 0.282 0.351 0.2 0.104 0.255 0.265 0.313
arl6 0.218 0.298 0.419 0.269 0.153 0.231 0.243 0.313
thbcld3f 0.218 0.309 0.463 0.278 0.103 0.25 0.263 0.343
tollip 0.22 0.218 0.201 0.234 0.1 0.213 0.214 0.229
bmp15 0.22 0.274 0.252 0.185 0.139 0.206 0.215 0.238
pagl 0.222 0.258 0.274 0.407 0.124 0.191 0.198 0.232
prrxl 0.222 0.251 0.204 0.122 0.119 0.269 0.274 0.279
inpp5b 0.201 0.252 0.304 0.308 0.119 0.21 0.218 0.26
ankrd13c 0.221 0.288 0.406 0.274 0.11 0.189 0.2 0.271
c190rf59 0.221 0.332 0.445 0.308 0.14 0.212 0.228 0.304
dachl 0.201 0.246 0.262 0.151 0.253 0.211 0.218 0.248
sfn 0.221 0.329 0.442 0.232 0.178 0.231 0.247 0.32
mirl-1 0.222 0.325 0.414 0.19 0.121 0.213 0.228 0.295
c9orfl14 0.222 0.245 0.252 0.223 0.136 0.234 0.238 0.263
snx16 0.222 0.263 0.267 0.229 0.123 0.235 0.241 0.268
ccarl 0.223 0.292 0.346 0.242 0.171 0.241 0.252 0.299
actrlb 0.201 0.236 0.277 0.202 0.142 0.228 0.233 0.268
carhspl 0.201 0.243 0.367 0.253 0.106 0.189 0.196 0.261
id4 0.222 0.336 0.347 0.193 0.15 0.196 0.214 0.26
cdki3 0.222 0.311 0.387 0.31 0.116 0.2 0.214 0.275
ddit4 0.222 0.258 0.309 0.103 0.122 0.175 0.182 0.228
slc38a2 0.221 0.271 0.356 0.221 0.187 0.205 0.214 0.27
arfgef2 0.221 0.292 0.428 0.281 0.106 0.21 0.221 0.297
slainl 0.22 0.312 0.338 0.183 0.185 0.259 0.272 0.312
znf24 0.221 0.267 0.272 0.141 0.126 0.219 0.226 0.256
c8orf44-sgk3 0.221 0.285 0.377 0.285 0.174 0.22 0.23 0.29
g0s2 0.201 0.28 0.353 0.212 0.185 0.199 0.211 0.266
ppap2c 0.201 0.273 0.421 0.283 0.116 0.213 0.224 0.299
cecr2 0.22 0.252 0.294 0.15 0.156 0.231 0.237 0.274
rnf10 0.201 0.258 0.403 0.251 0.17 0.199 0.208 0.281
stmn3 0.221 0.294 0.374 0.382 0.123 0.219 0.231 0.288
mirl22 0.221 0.299 0.444 0.196 0.115 0.189 0.202 0.283
Irrc19 0.221 0.294 0.396 0.238 0.158 0.198 0.209 0.276
sept7 0.201 0.293 0.462 0.236 0.136 0.222 0.235 0.32
amhr2 0.221 0.26 0.19 0.117 0.164 0.199 0.206 0.213
mir610 0.221 0.311 0.342 0.203 0.116 0.196 0.21 0.258
gnb1ll 0.221 0.231 0.229 0.111 0.12 0.191 0.194 0.218
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foxal 0.201 0.265 0.267 0.159 0.286 0.203 0.213 0.243
dyrkla 0.221 0.286 0.389 0.245 0.135 0.224 0.234 0.297
mff 0.217 0.303 0.455 0.212 0.146 0.22 0.233 0.314
mmd2 0.217 0.275 0.318 0.228 0.133 0.189 0.198 0.244
ndnf 0.214 0.274 0.337 0.186 0.109 0.236 0.245 0.292
pkhd1l1 0.214 0.236 0.266 0.164 0.108 0.226 0.23 0.261
mapre3 0.214 0.29 0.388 0.203 0.129 0.253 0.264 0.323
rinl 0.214 0.261 0.296 0.269 0.155 0.218 0.225 0.263
gng8 0.214 0.282 0.292 0.265 0.201 0.208 0.218 0.253
parml 0.202 0.273 0.321 0.149 0.202 0.209 0.22 0.265
dnajc22 0.214 0.288 0.455 0.234 0.105 0.226 0.237 0.32
nf2 0.215 0.306 0.394 0.246 0.12 0.227 0.241 0.302
serpinb5 0.215 0.351 0.436 0.206 0.13 0.202 0.222 0.293
rc3h2 0.215 0.312 0.349 0.267 0.141 0.189 0.204 0.254
cdv3 0.215 0.319 0.49 0.323 0.152 0.206 0.222 0.313
arfl 0.215 0.288 0.485 0.33 0.102 0.23 0.241 0.333
dclkl 0.215 0.271 0.296 0.173 0.14 0.211 0.22 0.257
phldal 0.215 0.32 0.438 0.229 0.111 0.216 0.231 0.305
arpc5 0.215 0.296 0.431 0.303 0.206 0.209 0.221 0.297
washl 0.215 0.277 0.433 0.262 0.112 0.228 0.237 0.315
myo16 0.214 0.293 0.409 0.283 0.112 0.206 0.218 0.288
fam21c 0.214 0.281 0.462 0.284 0.106 0.22 0.23 0.317
akap11l 0.213 0.266 0.363 0.302 0.128 0.209 0.217 0.276
racdl 0.202 0.245 0.319 0.2 0.225 0.224 0.231 0.277
rnfl51 0.213 0.243 0.308 0.283 0.12 0.234 0.239 0.281
akap4 0.213 0.3 0.414 0.322 0.146 0.2 0.213 0.284
sacm1l 0.213 0.265 0.379 0.295 0.103 0.254 0.262 0.322
mlxip 0.202 0.265 0.474 0.236 0.198 0.191 0.201 0.296
kdm6b 0.213 0.297 0.375 0.194 0.205 0.21 0.222 0.281
hoxc13 0.202 0.255 0.246 0.135 0.112 0.226 0.234 0.256
gfil 0.213 0.309 0.332 0.244 0.146 0.189 0.204 0.249
acadvl 0.202 0.221 0.274 0.215 0.147 0.202 0.206 0.244
npdcl 0.214 0.324 0.406 0.221 0.14 0.193 0.21 0.276
kprp 0.202 0.294 0.31 0.198 0.151 0.209 0.223 0.261
phb 0.214 0.327 0.531 0.257 0.183 0.182 0.199 0.305
rab5b 0.214 0.294 0.416 0.284 0.126 0.223 0.235 0.305
ywhae 0.213 0.271 0.384 0.3 0.173 0.2 0.209 0.275
smarcadl 0.202 0.299 0.427 0.206 0.196 0.203 0.218 0.292
dpcd 0.215 0.257 0.255 0.164 0.127 0.253 0.26 0.282
arhgaplla 0.215 0.232 0.19 0.136 0.265 0.267 0.27 0.274
uvrag 0.217 0.292 0.412 0.185 0.104 0.203 0.215 0.286
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dditdl 0.217 0.252 0.276 0.113 0.128 0.164 0.171 0.209
cobl 0.217 0.267 0.305 0.19 0.117 0.27 0.277 0.312
nfrkb 0.202 0.278 0.41 0.271 0.187 0.215 0.226 0.297
slc25a32 0.202 0.284 0.399 0.227 0.108 0.176 0.188 0.259
arfgapl 0.216 0.288 0.492 0.331 0.117 0.224 0.235 0.329
hoxd3 0.216 0.273 0.26 0.158 0.128 0.281 0.289 0.308
mir616 0.217 0.298 0.329 0.227 0.206 0.179 0.192 0.239
zbtb33 0.217 0.281 0.304 0.161 0.161 0.219 0.229 0.267
defb125 0.217 0.304 0.395 0.245 0.23 0.227 0.24 0.302
hoxb9 0.217 0.277 0.271 0.165 0.139 0.277 0.285 0.307
kiaal715 0.202 0.249 0.272 0.165 0.157 0.261 0.267 0.295
sprrla 0.217 0.322 0.391 0.205 0.104 0.229 0.245 0.303
ctnnd2 0.217 0.279 0.332 0.201 0.132 0.209 0.219 0.266
i120rb 0.217 0.276 0.272 0.206 0.113 0.185 0.195 0.227
mir31 0.217 0.326 0.381 0.202 0.119 0.216 0.232 0.288
Irrc14 0.216 0.289 0.395 0.175 0.165 0.24 0.251 0.313
Irrc24 0.216 0.289 0.395 0.175 0.165 0.24 0.251 0.313
snailpl 0.216 0.292 0.295 0.208 0.152 0.237 0.249 0.28
zicl 0.216 0.253 0.219 0.128 0.121 0.249 0.255 0.267
cdk8 0.216 0.309 0.455 0.259 0.278 0.204 0.218 0.3

zfhx2 0.215 0.301 0.337 0.207 0.215 0.211 0.224 0.27
pdcd6 0.215 0.29 0.484 0.321 0.152 0.213 0.225 0.318
fermt2 0.215 0.287 0.298 0.217 0.107 0.221 0.232 0.267
pcdhlly 0.215 0.261 0.271 0.122 0.144 0.198 0.206 0.238
ubr5 0.216 0.282 0.533 0.234 0.103 0.261 0.27 0.375
ebfl 0.216 0.302 0.252 0.224 0.144 0.185 0.199 0.221
cep44 0.216 0.313 0.48 0.229 0.139 0.237 0.251 0.337
cepl28 0.216 0.313 0.48 0.229 0.139 0.237 0.251 0.337
dpfl 0.216 0.3 0.37 0.178 0.13 0.246 0.258 0.311
cep95 0.216 0.313 0.48 0.229 0.139 0.237 0.251 0.337
cepl9 0.216 0.313 0.48 0.229 0.139 0.237 0.251 0.337
clicl 0.216 0.321 0.477 0.292 0.122 0.221 0.236 0.322
nr2c2ap 0.216 0.275 0.324 0.237 0.23 0.216 0.225 0.27
inhbc 0.248 0.287 0.264 0.244 0.151 0.249 0.256 0.277
cactin 0.248 0.27 0.321 0.22 0.152 0.222 0.227 0.271
ski 0.306 0.329 0.307 0.219 0.228 0.314 0.319 0.343
relt 0.306 0.391 0.491 0.363 0.112 0.284 0.298 0.374
kIf5 0.306 0.392 0.466 0.249 0.205 0.324 0.337 0.401
ppfia3 0.192 0.254 0.305 0.202 0.123 0.19 0.199 0.243
mirl55 0.304 0.42 0.462 0.297 0.101 0.271 0.29 0.353
fam53a 0.303 0.343 0.275 0.199 0.133 0.357 0.364 0.371
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dnajc27 0.304 0.325 0.355 0.274 0.137 0.276 0.281 0.324
zebl 0.306 0.411 0.443 0.223 0.175 0.309 0.325 0.38
rfx3 0.306 0.38 0.393 0.251 0.176 0.344 0.356 0.396
gec2 0.192 0.266 0.43 0.292 0.124 0.191 0.202 0.283
mir200c 0.308 0.418 0.453 0.29 0.141 0.305 0.322 0.38
acvr2a 0.308 0.323 0.237 0.22 0.109 0.306 0.31 0.313
ptp4al 0.307 0.405 0.483 0.335 0.135 0.293 0.308 0.378
tnip2 0.307 0.317 0.346 0.302 0.156 0.309 0.312 0.35
Imx1b 0.307 0.325 0.233 0.161 0.101 0.382 0.385 0.379
gas6 0.302 0.395 0.419 0.328 0.122 0.269 0.284 0.338
irak2 0.302 0.283 0.198 0.256 0.144 0.271 0.271 0.271
Irrc8c 0.299 0.379 0.447 0.343 0.194 0.283 0.296 0.36
mirl228 0.3 0.374 0.406 0.208 0.123 0.308 0.319 0.368
scyl2 0.3 0.348 0.406 0.311 0.154 0.323 0.331 0.382
arhgap5 0.299 0.35 0.355 0.345 0.137 0.298 0.307 0.344
kank2 0.192 0.199 0.232 0.197 0.247 0.164 0.167 0.198
vangl2 0.299 0.341 0.282 0.16 0.105 0.346 0.353 0.364
uspénl 0.192 0.237 0.324 0.307 0.115 0.208 0.215 0.266
vps39 0.3 0.326 0.368 0.249 0.164 0.295 0.301 0.345
etvs 0.3 0.362 0.313 0.232 0.131 0.343 0.353 0.371
med19 0.301 0.438 0.544 0.296 0.166 0.273 0.294 0.381
foxfl 0.302 0.36 0.321 0.212 0.12 0.357 0.366 0.385
gbpl 0.301 0.386 0.492 0.353 0.118 0.279 0.293 0.369
dimtl 0.301 0.383 0.5 0.365 0.179 0.301 0.314 0.392
tnip3 0.301 0.294 0.237 0.281 0.101 0.274 0.275 0.286
rinl 0.192 0.266 0.33 0.222 0.133 0.184 0.195 0.246
mir200a 0.308 0.396 0.407 0.257 0.162 0.305 0.319 0.366
sorbsl 0.192 0.224 0.264 0.22 0.144 0.175 0.18 0.217
ptplb 0.192 0.26 0.353 0.227 0.112 0.201 0.211 0.268
crtacl 0.192 0.27 0.276 0.188 0.105 0.203 0.215 0.247
vstm?2| 0.312 0.374 0.47 0.328 0.139 0.324 0.334 0.402
nbll 0.312 0.36 0.357 0.261 0.129 0.35 0.358 0.39
blacatl 0.311 0.437 0.525 0.315 0.189 0.292 0.311 0.39
map4k5 0.311 0.309 0.276 0.373 0.123 0.3 0.302 0.32
foxh1 0.311 0.291 0.193 0.172 0.122 0.324 0.323 0.315
ipcefl 0.312 0.396 0.487 0.383 0.114 0.339 0.352 0.42
dusp? 0.313 0.369 0.403 0.398 0.132 0.265 0.276 0.329
zfyve9 0.313 0.32 0.308 0.248 0.118 0.321 0.324 0.349
ssbp3 0.192 0.25 0.338 0.194 0.146 0.203 0.212 0.265
mirl82 0.313 0.378 0.374 0.23 0.142 0.295 0.306 0.346
lamtor2 0.313 0.359 0.446 0.252 0.155 0.285 0.294 0.36
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aes 0.313 0.345 0.315 0.173 0.161 0.302 0.309 0.334
efempl 0.192 0.275 0.34 0.18 0.124 0.196 0.208 0.26
exoc8 0.192 0.247 0.339 0.263 0.111 0.209 0.218 0.271
pdk1 0.311 0.351 0.421 0.282 0.114 0.293 0.301 0.359
pus10 0.192 0.278 0.386 0.205 0.158 0.221 0.233 0.296
skap2 0.309 0.362 0.348 0.49 0.11 0.255 0.265 0.302
pum2 0.192 0.288 0.43 0.221 0.142 0.197 0.211 0.289
hnrnpk 0.192 0.284 0.512 0.318 0.211 0.164 0.178 0.285
nr4al 0.192 0.255 0.295 0.208 0.326 0.161 0.171 0.215
smurfl 0.308 0.313 0.298 0.201 0.117 0.314 0.317 0.34
map3k7 0.309 0.295 0.243 0.306 0.102 0.313 0.313 0.322
defb106b 0.192 0.287 0.389 0.192 0.172 0.214 0.228 0.291
znf423 0.309 0.34 0.287 0.209 0.249 0.313 0.32 0.336
eif3a 031 0.365 0.478 0.273 0.113 0.356 0.365 0.433
mirl226 0.31 0.405 0.464 0.297 0.188 0.285 0.3 0.366
pex11b 0.192 0.286 0.451 0.249 0.151 0.203 0.217 0.3

il1rll 0.192 0.221 0.166 0.184 0.106 0.159 0.165 0.173
mirl7hg 0.192 0.297 0.389 0.16 0.111 0.187 0.203 0.267
fhil 0.31 0.351 0.408 0.242 0.184 0.279 0.287 0.343
tob2 0.298 0.369 0.457 0.303 0.132 0.299 0.311 0.377
khdrbs1 0.298 0.34 0.405 0.475 0.139 0.314 0.321 0.374
mdk 0.29 0.406 0.433 0.309 0.123 0.289 0.307 0.362
srpk2 0.193 0.271 0.445 0.256 0.142 0.176 0.188 0.275
ventx 0.29 0.376 0.414 0.241 0.136 0.306 0.319 0.37
elf5 0.248 0.327 0.331 0.268 0.176 0.213 0.226 0.267
dynirbl 0.289 0.317 0.353 0.224 0.145 0.285 0.291 0.333
map3kl 0.288 0.308 0.314 0.339 0.1 0.262 0.267 0.301
adirf 0.288 0.395 0.455 0.268 0.142 0.301 0.317 0.379
Idb2 0.193 0.25 0.288 0.192 0.151 0.224 0.232 0.268
foxgl 0.29 0.33 0.253 0.167 0.117 0.338 0.345 0.349
mipoll 0.193 0.239 0.265 0.158 0.165 0.262 0.269 0.295
mir125b1 0.291 0.415 0.465 0.292 0.13 0.28 0.299 0.364
toc 0.291 0.384 0.388 0.463 0.137 0.263 0.278 0.325
pitx1 0.193 0.22 0.185 0.1 0.122 0.233 0.237 0.244
tle2 0.29 0.339 0.319 0.162 0.156 0.271 0.28 031
mknk2 0.29 0.335 0.415 0.317 0.1 0.233 0.241 0.306
eif3b 0.287 0.372 0.546 0.385 0.134 0.274 0.288 0.384
rnf111 0.287 0.303 0.375 0.199 0.108 0.336 0.339 0.385
prdm1 0.285 0.404 0.354 0.286 0.131 0.237 0.256 0.291
mir375 0.285 0.396 0.399 0.236 0.127 0.274 0.291 0.338
ppp2r5b 0.285 0.336 0.404 0.323 0.126 0.32 0.329 0.381
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ndrg2 0.285 0.389 0.463 0.275 0.12 0.266 0.282 0.351
hes6 0.285 0.354 0.334 0.164 0.222 0.26 0.272 0.306
tcf4 0.284 0.32 0.272 0.148 0.15 0.269 0.276 0.294
map2k5 0.284 0.328 0.328 0.377 0.111 0.259 0.267 0.303
thumpd3 0.285 0.361 0.385 0.211 0.129 0.289 0.301 0.347
ppp2r5c 0.286 0.366 0.527 0.311 0.105 0.293 0.306 0.395
sh2d3c 0.286 0.351 0.363 0.361 0.137 0.227 0.239 0.285
dgkb 0.287 0.338 0.394 0.308 0.101 0.287 0.295 0.347
asb6 0.286 0.304 0.352 0.339 0.126 0.282 0.286 0.33
prdx4 0.193 0.282 0.459 0.238 0.114 0.186 0.2 0.288
mxd3 0.193 0.23 0.222 0.136 0.111 0.187 0.193 0.215
arhgap22 0.286 0.335 0.403 0.289 0.127 0.282 0.29 0.346
prkdl 0.291 0.327 0.364 0.353 0.124 0.248 0.255 0.303
bbs7 0.291 0.336 0.367 0.235 0.113 0.355 0.361 0.399
znf319 0.193 0.282 0.422 0.264 0.172 0.216 0.229 0.303
bmil 0.193 0.3 0.356 0.18 0.121 0.192 0.208 0.261
gpr21 0.295 0.375 0.409 0.281 0.169 0.277 0.29 0.343
twist2 0.294 0.344 0.271 0.178 0.109 0.3 0.309 0.32
ptbp2 0.193 0.31 0.54 0.246 0.181 0.187 0.204 0.314
mirl43hg 0.294 0.393 0.502 0.28 0.299 0.277 0.293 0.372
ndst4 0.193 0.266 0.362 0.201 0.135 0.197 0.208 0.268
hoxb13 0.295 0.392 0.392 0.226 0.256 0.332 0.347 0.387
spag6 0.193 0.28 0.415 0.245 0.132 0.209 0.222 0.295
tlel 0.297 0.354 0.371 0.16 0.184 0.288 0.298 0.341
mcam 0.297 0.436 0.449 0.31 0.113 0.278 0.299 0.356
ptpn23 0.296 0.361 0.462 0.35 0.135 0.314 0.324 0.392
ecsit 0.296 0.289 0.254 0.279 0.129 0.27 0.271 0.288
flii 0.295 0.353 0.397 0.222 0.21 0.284 0.294 0.345
kIf17 0.295 0.429 0.542 0.324 0.202 0.3 0.32 0.404
znf608 0.193 0.267 0.267 0.176 0.13 0.162 0.174 0.207
znf609 0.193 0.267 0.267 0.176 0.13 0.162 0.174 0.207
Irrc16b 0.193 0.295 0.411 0.239 0.15 0.201 0.216 0.286
tax1bp3 0.292 0.341 0.409 0.211 0.153 0.288 0.296 0.352
gpri2 0.292 0.383 0.475 0.343 0.157 0.278 0.292 0.364
fmnl 0.292 0.319 0.304 0.202 0.108 0.361 0.365 0.385
fgf9 0.292 0.312 0.211 0.163 0.116 0.328 0.332 0.327
cxadr 0.193 0.278 0.345 0.228 0.143 0.179 0.192 0.247
zc3h12a 0.292 0.329 0.385 0.281 0.116 0.254 0.261 0.315
fst 0.293 0.334 0.288 0.209 0.145 0.288 0.296 0.315
ift80 0.294 0.323 0.301 0.217 0.105 0.353 0.358 0.377
tle3 0.294 0.352 0.343 0.139 0.158 0.289 0.299 0.333
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mir124-1 0.294 0.393 0.4 0.25 0.184 0.296 0.312 0.357
rbm5 0.293 0.4 0.413 0.299 0.11 0.306 0.322 0.37
emilin3 0.193 0.273 0.325 0.172 0.156 0.199 0.211 0.257
tled 0.293 0.337 0.27 0.146 0.168 0.296 0.304 0.316
ifrd2 0.192 0.29 0.381 0.219 0.174 0.192 0.207 0.27
rraga 0.191 0.207 0.259 0.114 0.108 0.151 0.155 0.195
dok1 0.351 0.408 0.404 0.557 0.13 0.337 0.347 0.388
tsc22d1 0.352 0.4 0.393 0.27 0.208 0.376 0.385 0.42
zeb2 0.353 0.432 0.371 0.232 0.119 0.365 0.378 0.403
wifl 0.351 0.413 0.361 0.193 0.115 0.373 0.383 0.407
trim8 0.35 0.399 0.46 0.41 0.114 0.328 0.337 0.398
mapk?7 0.35 0.413 0.453 0.416 0.154 0.315 0.326 0.385
dgkz 0.35 0.409 0.468 0.405 0.136 0.329 0.34 0.402
c3orfl7 0.355 0.4 0.307 0.167 0.107 0.324 0.333 0.347
tgfblil 0.356 0.413 0.427 0.339 0.29 0.327 0.338 0.387
mir520c 0.364 0.454 0.512 0.294 0.209 0.374 0.389 0.454
cyld 0.364 0.385 0.361 0.304 0.121 0.372 0.377 0.405
tcf711 0.364 0.413 0.335 0.181 0.14 0.363 0.372 0.389
acvrlb 0.361 0.366 0.269 0.254 0.103 0.37 0.372 0.374
ovol2 0.36 0.428 0.39 0.197 0.136 0.363 0.374 0.406
miip 0.19 0.286 0.381 0.201 0.101 0.208 0.222 0.284
clorf85 0.19 0.283 0.472 0.258 0.181 0.179 0.193 0.286
dkk3 0.349 0.41 0.352 0.219 0.1 0.367 0.377 0.399
hdac7 0.19 0.244 0.368 0.201 0.296 0.144 0.153 0.222
vav3 0.343 0.404 0.37 0.392 0.151 0.33 0.341 0.373
hes3 0.344 0.394 0.285 0.137 0.101 0.302 0.312 0.322
mylk2 0.19 0.238 0.285 0.216 0.105 0.145 0.153 0.198
impa2 0.19 0.237 0.314 0.186 0.134 0.185 0.192 0.242
appl2 0.342 0.39 0.449 0.366 0.183 0.322 0.331 0.39
ccdc23 0.342 0.438 0.589 0.356 0.171 0.325 0.34 0.436
stk38 0.19 0.262 0.365 0.232 0.114 0.192 0.203 0.264
spryl 0.344 0.383 0.298 0.271 0.107 0.395 0.401 0.407
vangll 0.349 0.405 0.398 0.243 0.122 0.385 0.394 0.429
duspl 0.349 0.408 0.447 0.435 0.173 0.304 0.315 0.373
acvrl 0.349 0.361 0.258 0.249 0.153 0.365 0.369 0.369
pik3ap1l 0.348 0.383 0.317 0.358 0.2 0.285 0.293 0.316
map3k3 0.344 0.363 0.35 0.399 0.148 0.34 0.345 0.375
Irigl 0.345 0.439 0.406 0.274 0.165 0.376 0.39 0.424
or2m7 0.19 0.267 0.313 0.195 0.131 0.197 0.209 0.253
atpl3al 0.19 0.274 0.38 0.245 0.152 0.201 0.214 0.277
rnfl148 0.19 0.228 0.255 0.121 0.111 0.224 0.23 0.259
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pdk2 0.19 0.25 0.436 0.251 0.181 0.178 0.187 0.274
smad6 0.408 0.395 0.283 0.283 0.157 0.42 0.421 0.419
rnf150 0.19 0.228 0.255 0.121 0.111 0.224 0.23 0.259
wnt10b 0.408 0.431 0.303 0.188 0.123 0.434 0.439 0.437
dkk4 0.386 0.387 0.239 0.162 0.112 0.422 0.424 0.409
wntl0a 0.394 0.421 0.301 0.218 0.101 0.43 0.436 0.434
rab9b 0.19 0.263 0.476 0.299 0.107 0.183 0.194 0.291
gid4 0.19 0.26 0.299 0.186 0.137 0.217 0.227 0.266
numbl 0.449 0.5 0.413 0.262 0.126 0.41 0.42 0.446
lefl 0.451 0.463 0.32 0.197 0.11 0.451 0.455 0.453
axin2 0.444 0.457 0.313 0.185 0.107 0.475 0.479 0.473
kank4 0.415 0.434 0.408 0.293 0.141 0.382 0.388 0.423
sorbs3 0.415 0.466 0.481 0.433 0.222 0.371 0.382 0.437
kank3 0.415 0.434 0.408 0.293 0.141 0.382 0.388 0.423
bcl9 0.383 0.415 0.341 0.19 0.101 0.374 0.381 0.398
sfrp4 0.382 0.399 0.285 0.19 0.122 0.408 0.412 0.411
hcarl 0.19 0.232 0.324 0.21 0.159 0.188 0.195 0.248
tnfaip3 0.374 0.401 0.384 0.344 0.154 0.351 0.358 0.393
smad? 0.369 0.366 0.273 0.245 0.115 0.39 0.392 0.393
map3k2 0.368 0.397 0.399 0.478 0.152 0.345 0.352 0.392
map3k8 0.365 0.396 0.354 0.393 0.148 0.333 0.34 0.368
skil 0.366 0.395 0.349 0.273 0.178 0.372 0.379 0.401
ptk6 0.375 0.424 0.385 0.465 0.136 0.336 0.345 0.379
edaradd 0.376 0.383 0.272 0.285 0.106 0.435 0.437 0.431
gasl 0.382 0.438 0.41 0.287 0.114 0.442 0.451 0.481
Iphn3 0.19 0.239 0.309 0.216 0.101 0.188 0.196 0.243
secl6a 0.19 0.273 0.396 0.213 0.14 0.215 0.227 0.294
snx21 0.382 0.441 0.482 0.443 0.174 0.402 0.412 0.467
acvr2b 0.379 0.397 0.315 0.267 0.16 0.404 0.408 0.417
kif3a 0.382 0.418 0.36 0.266 0.114 0.427 0.434 0.452
cllorf83 0.191 0.261 0.479 0.234 0.157 0.183 0.194 0.292
tdgfl 0.341 0.405 0.35 0.272 0.136 0.38 0.39 0.411
glyrl 0.323 0.366 0.441 0.361 0.184 0.307 0.315 0.377
htra3 0.191 0.283 0.357 0.188 0.11 0.175 0.189 0.247
ppplch 0.191 0.258 0.401 0.237 0.129 0.177 0.187 0.262
peal5 0.322 0.397 0.474 0.378 0.131 0.319 0.331 0.398
tex37 0.191 0.288 0.374 0.263 0.245 0.19 0.204 0.265
mrpl46 0.191 0.273 0.453 0.256 0.145 0.21 0.222 0.308
nedd9 0.321 0.381 0.387 0.376 0.126 0.279 0.29 0.335
polrld 0.191 0.262 0.377 0.216 0.132 0.2 0.211 0.275
rcanl 0.323 0.391 0.493 0.349 0.176 0.308 0.32 0.394
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irak4 0.324 0.307 0.225 0.246 0.132 0.285 0.285 0.289
dusp21 0.325 0.375 0.425 0.465 0.137 0.282 0.292 0.349
ankrd6 0.324 0.36 0.347 0.215 0.104 0.363 0.37 0.397
dnaafl 0.191 0.24 0.317 0.168 0.116 0.23 0.237 0.282
irak3 0.323 0.323 0.232 0.293 0.128 0.277 0.28 0.285
creb3l4 0.191 0.278 0.443 0.239 0.204 0.189 0.202 0.286
spry2 0.319 0.347 0.301 0.274 0.102 0.374 0.379 0.393
Ipar2 0.318 0.374 0.393 0.33 0.113 0.301 0.311 0.357
Igré 0.315 0.389 0.352 0.201 0.16 0.319 0.331 0.36
ptpro 0.316 0.382 0.353 0.346 0.111 0.28 0.292 0.326
rgs3 0.316 0.353 0.374 0.352 0.131 0.292 0.299 0.343
fam105b 0.315 0.333 0.333 0.177 0.104 0.336 0.34 0.37
bmx 0.314 0.363 0.305 0.364 0.155 0.27 0.28 0.303
sphk2 0.313 0.401 0.431 0.367 0.115 0.297 0.311 0.365
slpr5 0.314 0.405 0.384 0.363 0.108 0.274 0.289 0.33
tp53i13 0.316 0.426 0.671 0.358 0.185 0.301 0.318 0.443
oserl 0.316 0.4 0.524 0.343 0.113 0.278 0.292 0.378
eiflax 0.191 0.268 0.44 0.217 0.112 0.179 0.191 0.276
mir508 0.318 0.446 0.507 0.301 0.149 0.293 0.312 0.385
atoh8 0.191 0.233 0.199 0.171 0.144 0.227 0.234 0.244
pagrl 0.191 0.235 0.282 0.132 0.536 0.2 0.207 0.246
gnb2 0.191 0.22 0.275 0.293 0.174 0.176 0.181 0.222
mrps25 0.317 0.399 0.424 0.282 0.115 0.307 0.321 0.372
smadl 0.325 0.317 0.205 0.213 0.141 0.328 0.329 0.321
usp30 0.326 0.425 0.559 0.282 0.123 0.334 0.349 0.437
greml 0.336 0.345 0.24 0.171 0.107 0.386 0.389 0.382
magtl 0.191 0.276 0.44 0.259 0.123 0.202 0.214 0.297
exoc6b 0.191 0.253 0.37 0.236 0.154 0.221 0.23 0.291
Igr5 0.334 0.416 0.339 0.195 0.171 0.366 0.379 0.396
heyl 0.334 0.355 0.244 0.106 0.12 0.284 0.29 0.294
wnt9b 0.334 0.368 0.276 0.182 0.1 0.374 0.38 0.383
Imol 0.191 0.26 0.268 0.169 0.109 0.186 0.197 0.229
kIf10 0.337 0.397 0.418 0.282 0.177 0.333 0.343 0.391
tax1lbpl 0.337 0.348 0.351 0.32 0.147 0.337 0.341 0.374
crtc3 0.191 0.223 0.272 0.205 0.168 0.177 0.183 0.223
pim2 0.341 0.411 0.4 0.305 0.128 0.289 0.301 0.345
zmizl 0.339 0.352 0.27 0.245 0.232 0.321 0.325 0.334
satbl 0.191 0.294 0.454 0.192 0.173 0.185 0.201 0.286
pygo2 0.338 0.362 0.335 0.168 0.119 0.344 0.349 0.375
tobl 0.338 0.398 0.446 0.335 0.167 0.342 0.353 0.408
etv4 0.334 0.396 0.365 0.24 0.129 0.361 0.371 0.4
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pdlim7 0.333 0.366 0.36 0.371 0.142 0.306 0.313 0.349
tgifl 0.331 0.338 0.278 0.221 0.177 0.397 0.399 0.405
cope 0.191 0.275 0.474 0.291 0.142 0.206 0.218 0.311
smad9 0.33 0.333 0.21 0.203 0.157 0.339 0.341 0.332
yapl 0.33 0.42 0.477 0.291 0.148 0.338 0.352 0.414
smad5 0.328 0.332 0.22 0.208 0.15 0.334 0.336 0.331
map4kl 0.329 0.372 0.372 0.439 0.104 0.289 0.298 0.338
clic4 0.331 0.424 0.534 0.364 0.125 0.327 0.341 0.422
trip6 0.331 0.392 0.481 0.437 0.276 0.315 0.326 0.395
ankrd60 0.191 0.277 0.419 0.187 0.151 0.209 0.222 0.297
snail 0.333 0.42 0.408 0.217 0.115 0.338 0.352 0.392
bnip3 0.191 0.298 0.466 0.233 0.101 0.191 0.206 0.294
ulk2 0.333 0.385 0.508 0.291 0.125 0.319 0.329 0.407
10c100289473 0.191 0.212 0.216 0.195 0.189 0.186 0.19 0.213
tnfrsfl2a 0.332 0.432 0.421 0.318 0.149 0.3 0.316 0.363
sla 0.284 0.339 0.331 0.385 0.13 0.243 0.253 0.289
irakl 0.289 0.265 0.193 0.264 0.13 0.277 0.276 0.276
hoxal3 0.26 0.281 0.214 0.161 0.128 0.318 0.322 0.322
rragc 0.189 0.211 0.267 0.11 0.123 0.154 0.159 0.2

snrk 0.195 0.259 0.437 0.253 0.139 0.195 0.205 0.289
tnfsf12 0.259 0.348 0.346 0.256 0.103 0.235 0.25 0.29
snedl 0.259 0.338 0.408 0.241 0.123 0.261 0.273 0.332
bmprilb 0.259 0.272 0.196 0.173 0.127 0.242 0.246 0.249
golph3 0.259 0.381 0.483 0.293 0.196 0.266 0.284 0.36
nags 0.195 0.238 0.331 0.148 0.15 0.183 0.191 0.246
elk4 0.195 0.273 0.421 0.276 0.192 0.18 0.192 0.271
znf521 0.261 0.3 0.247 0.193 0.159 0.248 0.255 0.27
gdf9 0.262 0.327 0.282 0.229 0.112 0.236 0.247 0.27
becnlpl 0.262 0.334 0.431 0.213 0.123 0.223 0.235 0.306
gadd45b 0.261 0.342 0.428 0.257 0.217 0.25 0.263 0.328
sapcd2 0.261 0.324 0.324 0.156 0.103 0.31 0.319 0.349
spib 0.26 0.343 0.337 0.285 0.141 0.218 0.232 0.272
prdm13 0.261 0.339 0.321 0.203 0.15 0.236 0.249 0.283
rab43 0.195 0.258 0.379 0.261 0.104 0.232 0.241 0.304
mirlet7bhg 0.259 0.371 0.602 0.287 0.232 0.248 0.265 0.38
mark3 0.196 0.223 0.277 0.19 0.113 0.206 0.211 0.249
mir23a 0.196 0.279 0.372 0.207 0.104 0.203 0.216 0.276
palm3 0.196 0.211 0.301 0.248 0.142 0.209 0.212 0.259
ccdc103 0.257 0.323 0.39 0.233 0.216 0.298 0.308 0.36
mir483 0.196 0.205 0.157 0.156 0.111 0.248 0.25 0.249
rblccl 0.256 0.324 0.447 0.195 0.128 0.225 0.236 0.312
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snx33 0.256 0.339 0.524 0.325 0.129 0.262 0.275 0.37
stk17b 0.257 0.36 0.408 0.289 0.12 0.23 0.246 0.304
eif3i 0.257 0.294 0.312 0.219 0.176 0.256 0.263 0.298
osbpl6 0.196 0.289 0.49 0.261 0.164 0.197 0.21 0.307
thoc3 0.259 0.332 0.514 0.296 0.129 0.28 0.291 0.381
rnfll 0.258 0.275 0.322 0.243 0.13 0.305 0.308 0.344
crtcl 0.257 0.29 0.328 0.191 0.122 0.242 0.248 0.29
map4k4 0.257 0.328 0.34 0.278 0.11 0.261 0.272 0.311
prickle2 0.257 0.308 0.332 0.182 0.11 0.302 0.31 0.345
pyurf 0.262 0.316 0.445 0.34 0.108 0.252 0.261 0.335
dicl 0.262 0.342 0.4 0.267 0.14 0.239 0.252 0.31
rarresl 0.265 0.323 0.32 0.251 0.113 0.239 0.249 0.284
crifl 0.284 0.323 0.29 0.397 0.125 0.281 0.288 0.31
rxfpl 0.265 0.33 0.366 0.285 0.173 0.246 0.257 0.306
tsskla 0.195 0.253 0.415 0.239 0.143 0.18 0.189 0.269
gpris83 0.265 0.341 0.337 0.26 0.108 0.239 0.251 0.29
gbp2 0.195 0.272 0.414 0.287 0.1 0.176 0.188 0.265
med29 0.265 0.363 0.438 0.273 0.144 0.27 0.285 0.349
med15 0.265 0.291 0.386 0.195 0.186 0.278 0.283 0.339
znf354b 0.265 0.358 0.473 0.276 0.216 0.276 0.29 0.365
mtmrl 0.266 0.357 0.472 0.336 0.195 0.275 0.289 0.363
errfil 0.266 0.321 0.304 0.273 0.156 0.293 0.302 0.327
slamf7 0.266 0.356 0.328 0.316 0.116 0.206 0.22 0.257
bmpr2 0.266 0.281 0.222 0.189 0.12 0.242 0.246 0.257
srms 0.266 0.298 0.275 0.339 0.133 0.25 0.257 0.28
hepnl 0.265 0.369 0.406 0.312 0.134 0.256 0.272 0.326
fam83a 0.266 0.394 0.414 0.27 0.124 0.278 0.297 0.348
gng3 0.264 0.31 0.392 0.353 0.122 0.242 0.251 0.31
ap2al 0.195 0.236 0.328 0.294 0.122 0.218 0.224 0.275
kif2 0.262 0.347 0.429 0.278 0.126 0.24 0.254 0.32
Iphn2 0.262 0.332 0.42 0.338 0.152 0.258 0.269 0.332
stil 0.263 0.37 0.41 0.228 0.132 0.261 0.277 0.332
dusp15 0.262 0.343 0.4 0.339 0.16 0.25 0.263 0.319
trim67 0.195 0.272 0.462 0.243 0.161 0.235 0.246 0.332
mirl43 0.195 0.297 0.373 0.15 0.136 0.176 0.192 0.253
mrpl43 0.262 0.379 0.522 0.282 0.175 0.282 0.299 0.386
adcy?7 0.195 0.228 0.281 0.296 0.106 0.155 0.161 0.205
csrpl 0.263 0.335 0.366 0.277 0.126 0.277 0.288 0.332
Igrd 0.264 0.314 0.256 0.168 0.103 0.313 0.321 0.33
c2cd3 0.264 0.334 0.338 0.205 0.121 0.295 0.306 0.34
inhba 0.263 0.322 0.274 0.224 0.139 0.263 0.273 0.292
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glis2 0.263 0.308 0.331 0.196 0.185 0.281 0.288 0.325
prss50 0.263 0.321 0.37 0.231 0.112 0.244 0.254 0.305
wdrl3 0.263 0.374 0.471 0.311 0.178 0.275 0.292 0.364
zfp36 0.256 0.343 0.537 0.304 0.158 0.231 0.245 0.346
ms4a7 0.256 0.364 0.397 0.389 0.117 0.199 0.216 0.274
bmp6 0.25 0.27 0.196 0.155 0.125 0.216 0.221 0.227
ywhaq 0.251 0.3 0.444 0.349 0.184 0.24 0.248 0.325
thbx10 0.196 0.238 0.255 0.154 0.111 0.255 0.261 0.285
kIf6 0.25 0.353 0.479 0.227 0.123 0.261 0.276 0.355
mir650 0.25 0.341 0.407 0.177 0.148 0.22 0.235 0.296
kiaa0586 0.25 0.262 0.276 0.15 0.102 0.32 0.322 0.344
mir206 0.25 0.326 0.319 0.185 0.235 0.242 0.254 0.288
hoxc8 0.196 0.242 0.254 0.147 0.149 0.241 0.248 0.273
eps8 0.251 0.304 0.384 0.322 0.125 0.279 0.287 0.341
pde7a 0.251 0.305 0.316 0.232 0.118 0.199 0.208 0.249
foxd2 0.251 0.287 0.254 0.175 0.103 0.314 0.319 0.331
tnipl 0.251 0.274 0.333 0.243 0.164 0.248 0.253 0.298
tifab 0.251 0.236 0.177 0.266 0.11 0.245 0.245 0.247
mir155hg 0.251 0.326 0.402 0.296 0.105 0.226 0.238 0.3

atad3c 0.196 0.29 0.412 0.197 0.15 0.187 0.201 0.274
rnd1 0.251 0.31 0.394 0.302 0.147 0.256 0.265 0.324
stcl 0.196 0.263 0.301 0.215 0.11 0.185 0.196 0.238
ZyX 0.25 0.319 0.41 0.274 0.13 0.217 0.228 0.294
traip 0.249 0.246 0.226 0.255 0.119 0.233 0.235 0.252
wdr35 0.249 0.296 0.379 0.244 0.127 0.25 0.258 0.314
neurog2 0.197 0.251 0.203 0.109 0.112 0.212 0.22 0.231
bbs5 0.249 0.313 0.41 0.235 0.148 0.281 0.291 0.351
btg2 0.249 0.365 0.469 0.261 0.185 0.235 0.253 0.329
igbpl 0.248 0.319 0.475 0.36 0.11 0.241 0.252 0.336
pdcd10 0.248 0.325 0.441 0.26 0.121 0.257 0.269 0.34
plxncl 0.196 0.279 0.25 0.209 0.103 0.197 0.21 0.233
tceal3 0.196 0.256 0.365 0.244 0.138 0.215 0.224 0.285
msil 0.25 0.367 0.374 0.175 0.128 0.227 0.245 0.292
ehf 0.25 0.358 0.445 0.286 0.185 0.229 0.245 0.316
gmfg 0.249 0.335 0.432 0.348 0.124 0.219 0.233 0.303
figd 0.249 0.322 0.45 0.293 0.112 0.267 0.278 0.351
stc2 0.249 0.337 0.428 0.249 0.171 0.231 0.245 0.312
bbipl 0.249 0.316 0.472 0.259 0.11 0.277 0.288 0.368
foxc2 0.251 0.302 0.28 0.143 0.146 0.274 0.283 0.305
enah 0.252 0.332 0.428 0.294 0.147 0.256 0.268 0.334
tyro3 0.254 0.319 0.315 0.316 0.103 0.232 0.243 0.278
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spin2b 0.196 0.241 0.274 0.183 0.109 0.208 0.215 0.249
rab11fipl 0.254 0.32 0.387 0.323 0.121 0.243 0.254 0.31
cdk2ap2 0.254 0.368 0.443 0.263 0.181 0.302 0.318 0.379
aplsl 0.196 0.265 0.414 0.266 0.102 0.183 0.194 0.272
map2k4pl 0.196 0.302 0.403 0.22 0.129 0.215 0.23 0.296
dix4 0.196 0.294 0.308 0.161 0.113 0.207 0.221 0.259
lemd3 0.254 0.272 0.255 0.188 0.11 0.254 0.259 0.279
prrx2 0.254 0.289 0.212 0.139 0.12 0.307 0.312 0.312
c160rf70 0.256 0.296 0.372 0.347 0.153 0.268 0.275 0.327
cirl 0.256 0.287 0.278 0.148 0.262 0.21 0.217 0.247
fhi2 0.256 0.307 0.369 0.224 0.2 0.238 0.247 0.3

snai2 0.255 0.37 0.37 0.206 0.103 0.236 0.253 0.298
crtc2 0.255 0.277 0.338 0.191 0.164 0.227 0.232 0.28
dexi 0.254 0.293 0.305 0.272 0.112 0.223 0.23 0.266
rasgrfl 0.255 0.306 0.39 0.335 0.11 0.324 0.331 0.382
cpz 0.196 0.248 0.259 0.204 0.112 0.201 0.209 0.239
nfatc4 0.253 0.322 0.4 0.3 0.115 0.222 0.234 0.296
wdpcp 0.253 0.293 0.27 0.141 0.137 0.274 0.281 0.301
uspl18 0.253 0.302 0.377 0.245 0.1 0.201 0.21 0.27
rictor 0.253 0.269 0.258 0.121 0.1 0.202 0.207 0.234
tpd5211 0.252 0.329 0.418 0.336 0.213 0.216 0.229 0.296
stk36 0.252 0.262 0.254 0.201 0.168 0.294 0.297 0.314
oxerl 0.196 0.247 0.312 0.239 0.126 0.173 0.181 0.23
tpd5212 0.252 0.352 0.472 0.348 0.261 0.226 0.242 0.322
metap2 0.196 0.267 0.445 0.245 0.138 0.188 0.199 0.285
bcar3 0.253 0.323 0.36 0.318 0.179 0.209 0.221 0.272
thx6 0.253 0.279 0.201 0.112 0.102 0.29 0.294 0.293
bmprla 0.253 0.262 0.179 0.157 0.13 0.235 0.238 0.238
nr4a3 0.253 0.324 0.347 0.257 0.271 0.242 0.253 0.297
plek 0.253 0.321 0.433 0.38 0.12 0.26 0.271 0.34
bmprlapsl 0.253 0.277 0.245 0.231 0.144 0.239 0.244 0.263
arfrpl 0.196 0.252 0.355 0.229 0.144 0.206 0.215 0.273
morn4 0.266 0.341 0.401 0.239 0.172 0.29 0.301 0.355
cyth2 0.265 0.319 0.442 0.347 0.103 0.277 0.286 0.356
osbp 0.194 0.25 0.414 0.281 0.104 0.189 0.198 0.277
wbp2 0.194 0.242 0.369 0.23 0.302 0.163 0.171 0.24
stk4 0.273 0.34 0.431 0.291 0.113 0.269 0.279 0.344
vacl4 0.273 0.346 0.47 0.298 0.149 0.284 0.295 0.37
selll2 0.272 0.341 0.398 0.264 0.118 0.312 0.322 0.372
rcan3as 0.273 0.337 0.43 0.244 0.224 0.246 0.257 0.324
coa5 0.194 0.277 0.531 0.244 0.156 0.191 0.204 0.315
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pelil 0.273 0.254 0.224 0.261 0.105 0.282 0.281 0.292
rab23 0.274 0.302 0.251 0.184 0.143 0.352 0.357 0.362
myocd 0.274 0.324 0.355 0.201 0.14 0.24 0.249 0.295
mir200b 0.279 0.391 0.442 0.271 0.188 0.282 0.299 0.359
mtdh 0.273 0.398 0.498 0.252 0.109 0.271 0.29 0.368
hdgf 0.279 0.395 0.495 0.296 0.164 0.29 0.307 0.382
maltl 0.266 0.302 0.312 0.28 0.101 0.269 0.276 0.309
trib3 0.272 0.328 0.405 0.231 0.138 0.257 0.266 0.326
mtfpl 0.28 0.33 0.375 0.256 0.134 0.344 0.351 0.393
rad9b 0.194 0.296 0.449 0.203 0.128 0.226 0.241 0.32
psmb7 0.28 0.338 0.336 0.236 0.125 0.298 0.307 0.34
ptpn3 0.271 0.334 0.395 0.39 0.122 0.232 0.243 0.301
tnik 0.279 0.29 0.288 0.289 0.115 0.277 0.28 0.306
ereg 0.27 0.34 0.322 0.275 0.149 0.261 0.273 0.304
pdzrn3 0.194 0.212 0.203 0.137 0.11 0.171 0.175 0.195
ulkl 0.271 0.293 0.379 0.163 0.118 0.237 0.242 0.3

rapgefl 0.272 0.296 0.293 0.348 0.105 0.243 0.248 0.279
gmnc 0.194 0.304 0.45 0.181 0.129 0.23 0.246 0.325
mtssl 0.272 0.349 0.377 0.269 0.117 0.304 0.315 0.359
heatr6 0.194 0.271 0.369 0.181 0.1 0.182 0.194 0.256
emc4 0.28 0.306 0.355 0.245 0.104 0.288 0.293 0.337
celsrl 0.272 0.319 0.294 0.173 0.115 0.329 0.336 0.355
traf4 0.274 0.282 0.245 0.293 0.109 0.259 0.262 0.278
ahil 0.274 0.329 0.383 0.253 0.138 0.282 0.291 0.341
med12 0.277 0.299 0.258 0.172 0.159 0.347 0.35 0.359
neurogl 0.194 0.253 0.203 0.122 0.116 0.206 0.215 0.226
eif3c 0.194 0.259 0.28 0.203 0.109 0.167 0.177 0.215
rpsébkab 0.277 0.382 0.51 0.357 0.2 0.273 0.289 0.373
zc3h12c 0.194 0.272 0.401 0.247 0.116 0.202 0.214 0.284
grb10 0.279 0.293 0.273 0.339 0.127 0.259 0.263 0.286
crispld2 0.277 0.326 0.325 0.214 0.176 0.304 0.312 0.343
lamtor3 0.277 0.331 0.38 0.246 0.114 0.25 0.26 0.312
pcdhl7 0.278 0.376 0.415 0.242 0.142 0.296 0.311 0.363
smg8 0.278 0.32 0.391 0.226 0.236 0.257 0.265 0.321
rhbdd2 0.278 0.345 0.396 0.353 0.116 0.237 0.248 0.305
ncsl 0.194 0.247 0.342 0.265 0.107 0.195 0.204 0.26
mtmr6é 0.277 0.339 0.475 0.37 0.114 0.275 0.285 0.363
znf8 0.277 0.274 0.202 0.176 0.145 0.294 0.295 0.295
exosc5 0.277 0.301 0.315 0.315 0.113 0.246 0.251 0.288
ifnl4 0.275 0.343 0.475 0.31 0.2 0.247 0.258 0.339
nr2c2 0.275 0.3 0.32 0.249 0.26 0.281 0.286 0.32
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fblim1 0.275 0.35 0.359 0.247 0.103 0.253 0.265 0.308
peli3 0.275 0.253 0.211 0.282 0.121 0.266 0.265 0.274
rttn 0.274 0.313 0.289 0.186 0.13 0.325 0.331 0.35
mob1lb 0.274 0.352 0.43 0.302 0.12 0.254 0.267 0.331
stripl 0.275 0.311 0.357 0.251 0.128 0.235 0.242 0.291
savl 0.276 0.388 0.557 0.29 0.241 0.28 0.297 0.394
peli2 0.276 0.25 0.189 0.269 0.106 0.277 0.275 0.276
atp5gl 0.194 0.279 0.422 0.274 0.173 0.2 0.213 0.289
dhx33 0.194 0.24 0.299 0.151 0.115 0.178 0.186 0.231
tspanl3 0.279 0.359 0.349 0.241 0.105 0.264 0.277 0.314
bcl3 0.279 0.336 0.368 0.301 0.151 0.25 0.26 0.308
nrbpl 0.27 0.332 0.441 0.308 0.17 0.279 0.289 0.357
trappcll 0.27 0.336 0.502 0.209 0.15 0.291 0.301 0.387
sashl 0.282 0.365 0.399 0.311 0.138 0.256 0.269 0.322
piml 0.268 0.357 0.389 0.295 0.164 0.246 0.26 0.312
meox2 0.268 0.347 0.348 0.216 0.144 0.305 0.317 0.351
rabl3 0.268 0.32 0.323 0.232 0.118 0.278 0.286 0.319
adamts12 0.195 0.273 0.312 0.207 0.149 0.172 0.184 0.229
ppm1l 0.268 0.287 0.305 0.281 0.131 0.244 0.249 0.284
idl 0.282 0.39 0.405 0.252 0.15 0.262 0.279 0.33
loc401131 0.282 0.411 0.584 0.27 0.184 0.281 0.301 0.402
kiaal033 0.195 0.271 0.47 0.265 0.146 0.231 0.242 0.331
mir1912 0.268 0.346 0.299 0.195 0.1 0.267 0.279 0.302
mirl911 0.268 0.346 0.299 0.195 0.1 0.267 0.279 0.302
mir1913 0.268 0.346 0.299 0.195 0.1 0.267 0.279 0.302
mirl1910 0.268 0.346 0.299 0.195 0.1 0.267 0.279 0.302
Irch3 0.267 0.343 0.505 0.244 0.162 0.282 0.294 0.38
arl2bp 0.267 0.369 0.507 0.373 0.143 0.28 0.295 0.378
rablb 0.195 0.254 0.405 0.244 0.128 0.202 0.211 0.285
zmynd11 0.266 0.291 0.325 0.307 0.169 0.242 0.247 0.288
tclla 0.283 0.394 0.417 0.28 0.125 0.244 0.261 0.317
map7d2 0.193 0.282 0.404 0.277 0.131 0.182 0.195 0.267
tab2 0.283 0.268 0.237 0.279 0.121 0.29 0.29 0.302
appll 0.267 0.304 0.34 0.292 0.126 0.27 0.277 0.318
rdh10 0.267 0.317 0.358 0.205 0.124 0.297 0.305 0.348
dab2 0.282 0.355 0.392 0.309 0.127 0.27 0.282 0.333
ccng? 0.282 0.357 0.403 0.296 0.193 0.265 0.277 0.331
alx3 0.283 0.32 0.269 0.167 0.152 0.339 0.345 0.355
trafé 0.267 0.249 0.192 0.268 0.114 0.257 0.257 0.26
raplgap 0.283 0.352 0.397 0.348 0.118 0.292 0.303 0.353
rasadb 0.269 0.298 0.323 0.36 0.102 0.28 0.285 0.321
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mirl914 0.268 0.346 0.299 0.195 0.1 0.267 0.279 0.302
rpsékas 0.28 0.309 0.367 0.337 0.109 0.26 0.266 0.316
mppl 0.195 0.26 0.363 0.291 0.106 0.204 0.214 0.274
faim 0.269 0.35 0.341 0.266 0.149 0.227 0.24 0.279
tank 0.27 0.265 0.252 0.265 0.111 0.255 0.256 0.277
ppp2r3b 0.193 0.29 0.465 0.303 0.134 0.212 0.226 0.313
zfr 0.195 0.269 0.38 0.215 0.162 0.161 0.172 0.241
psmdll 0.195 0.274 0.483 0.262 0.112 0.222 0.234 0.327
znf384 0.193 0.263 0.307 0.206 0.125 0.146 0.158 0.206
swap70 0.269 0.375 0.373 0.32 0.106 0.226 0.243 0.289
ptpnl4 0.269 0.338 0.39 0.291 0.132 0.285 0.296 0.346
isca2 0.269 0.318 0.325 0.347 0.171 0.263 0.271 0.307
tub 0.194 0.24 0.295 0.254 0.119 0.218 0.225 0.265
cyth3 0.281 0.351 0.445 0.366 0.127 0.303 0.314 0.378
hottip 0.281 0.344 0.388 0.218 0.139 0.31 0.32 0.367
fes 0.269 0.323 0.333 0.399 0.115 0.249 0.258 0.297
neurod?2 0.194 0.285 0.318 0.186 0.146 0.187 0.2 0.244
thx23p 0.27 0.329 0.346 0.175 0.106 0.28 0.29 0.328
aebpl 0.269 0.341 0.4 0.278 0.134 0.259 0.271 0.327
pikfyve 0.269 0.337 0.455 0.328 0.122 0.279 0.29 0.362
marcks 0.281 0.285 0.28 0.196 0.11 0.219 0.223 0.253
fstl3 0.281 0.34 0.352 0.27 0.168 0.288 0.298 0.337
ikzf1 0.269 0.36 0.351 0.257 0.126 0.216 0.231 0.273
tec 0.22 0.266 0.161 0.327 0.141 0.167 0.176 0.187
prg4 0.119 0.136 0.168 0.115 0.133 0.105 0.113 0.115
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